Supplemental Table 5. Desc

riptive Statistics for Figure 5

Gene Genotype Mean SEM Median Percentile: 25% __Percentile:75% Gene Genotype Mean SEM Median Percentile: 25% __Percentile:75%
Striatum Cerebellum
Esrra+/+ T 0.017 0.99 0.96 .03 Esrra+it 1 0.04 .03 095 [l
Esrra Esrra+/- 0.63 0.044 0.64 05 0.77 Esrra Esrra+/- 0.64 0.076 057 052 091
Esrra-/- 0.093 0012 0.097 0.066 0.12 Esrra-/- 0 0 0 0 0
Esrra+/+ T 0.15 0.95 0.63 134 Esrra+/+ 1 0.053 1 085 1.08
Pralb Esrra+/- 0.85 0.12 08 0.63 L1 Pvalb Esrra+/- L17 011 121 091 131
Esrra-/- 0.61 0.062 059 05 074 Esrra-/- 095 0.058 095 083 1.07
Esrra+/+ 1 0.047 T 087 T2 Esrra+/t 1 0.032 098 091 13
Sy2 Esrra+/- 098 0.076 1.02 0.86 117 Sz Esrra+/- 1.03 0.033 1.05 0.94 L12
Esrra-/- L1 0.19 1 0.76 1.48 Esrra-/- 0.84 0.044 038 075 0.89
Esrra+/+ T 0.099 097 0.74 124 Esrra+/+ 1 0.027 .02 091 1.09
Cplxl Esrra+/- 1.06 0.15 119 093 133 Cpixl Esrra+/- L18 0.037 12 1.08 124
Esrra-/- 15 026 15 1 1.99 Esrra-/- 091 0.04 091 082 1
Esrra+/+ 1 0.08 0.99 0.76 132 Esrra+/t 1 0.063 .02 081 17
Nefh Esrra+/- 091 02 098 0.56 13 Nefh Esrra+/- L1l 011 09 0.8 131
Esrra-/- 0.87 0.11 08 071 1.09 Esrra-/- 0.62 0.035 0.62 053 0.68
Esrra+/+ T 0.044 0.99 0.38 L4 Esrra+/+ 1 0.055 .02 081 114
Neehl Esrra+/- 101 0.071 1.03 087 122 Neehl Esrra+/- 128 0.16 L12 095 151
Esrra-/- 124 0.17 116 099 147 Esrra-/- 0.99 0.079 0.96 0.79 119
Esrra+/+ T 0.047 .04 0.36 .16 Esrra+it 1 0.048 .01 091 1.06
Akl Esrra+/- 1.02 0.11 1.05 0.76 1.09 Akl Esrra+/- L13 0.061 LIS 1.09 12
Esrra-/- 094 0.051 096 0.83 1.05 Esrra-/- 0.89 0.065 087 0381 1.03
Esrra+/+ T 0.052 0.95 0.93 [N Esrra+/+ 1 0.037 101 092 [N
Inppsj Esrra+/- 127 0.11 L13 L1 1.45 Inppsj Esrra+- 122 0.1 12 1.05 151
Esrra-/- 132 028 112 095 1.91 Esrra-/- 1 0.05 1.04 091 1.07
Esrra+/+ 1 0.042 T 09 T Esrra+/t 1 0.03 .01 0.96 1.06
Pdhal Esrra+/- 098 0.069 099 08 113 Pdhal Esrra+/- LIS 011 1.05 1.02 134
Esrra-/- 078 0.053 0.79 0.66 0.89 Esrra-/- 078 0.04 0.82 0.68 0.88
Esrra+/+ T 0.059 097 0.38 A5 Esrra+/+ 1 0.033 1 092 [N
Stssial Esrra-+/ 101 0.095 1.04 0.73 L14 Stssial Esrra+/- L5 0.093 L1 0.96 141
Esrra-/- 093 0.049 0.89 085 1.04 Esrra-/- 091 0.051 094 0.82 099
Esrra+/+ 1 0.11 101 0.65 12 Esrra+/t 1 0.045 0.99 0.89 [NF]
Stac2 Esrra+/- 098 021 098 0.56 L12 Stac2 Esrra+/- 116 0.082 L13 0.96 143
Esrra-/- 0.87 0.11 0.84 0.63 L13 Esrra-/- 1.07 0.052 1.08 099 L13
Esrra+/+ T 0.063 0.98 0.34 [BE Esrra+/+ 1 0.025 1.03 093 1.08
Atpso Esrra-+/ 087 0.099 097 072 1.06 ApSo Esrra+/- L1 0.034 L12 1.04 L14
Esrra-/- 092 0.12 092 0.67 LIS Esrra-/- 074 0.041 075 0.69 0381
Esrra+/+ 1 0.05 092 09 T Esrra+it 1 0.044 0.99 091 [NF]
AmpSal Esrra+/- 1.05 0.071 097 09 13 Apsal Esrra+/- 12 0.095 12 1.05 135
Esrra-/- 0.85 0.043 0.88 0.76 09 Esrra-/- 085 0.049 0.86 0.76 098
Esrra+/+ 1 0.038 [ 0.94 1.08 Esrra+/+ 1 0.044 1 092 111
Idh3a Esrra+/- 104 0.098 1.04 0.84 L5 Idh3a Esrra+/- L18 0.13 L12 0.99 134
Esrra-/- 093 0.04 094 0.84 1.01 Esrra-/- 038 0.061 0.79 071 094
Esrra+/+ 1 0.062 097 0.6 [ Esrra+/t 1 0.028 0.99 095 .08
Phyh Esrra+/- 1.09 0.15 095 0.84 164 Phyh Esrra+/- 119 0.077 LIS 1.06 139
Esrra-/- 0.68 0.084 0.64 055 0.86 Esrra-/- 074 0.04 0.76 0.67 081




