Supplementary materials

Assay SNP_ID Ind PCRP 15t PCRP UEP_SEQ
" $66 ACGTTGGATGTAAACCTICACCTACTCCCC  ACGTTGGATGGATICATICTGAGAAGAGCC CTACTCCCCCCATTTTG
" 453 | ACGITGGATETGIGITAACABGACTGCIGE  ACGITGGATGTGETAATCATCCOCACTIGC ATCABATGTCAACCCAC
14201  ACGTTGGATGAAGTGTIGTAGTGEICGGIG  ACGTIGGATGACCATGAAGAGGTTCATGEC GCACAAAGGTCACGAAG
$1M  ACGTTGGATGOGAGGCTGCTTAGTCATITG — ACGTIGGATGACGACGCCAGGATTTATCIC CGCTGCAAATCTCGCTAA
6  ACGITGGATGAAGCAAAGTGCAGCCITICC — ACGITGGATGGGAAAATGCTGCACAATAGE GETACACACTACAGGAG
r
113  ACGTTGGATGGTGACTTAGGTCGAGAAACG  ACGTTGGATGATTGCTACGGAGGTGTACTG SAAGGGATGTCATTGAGT
16  ACGTIGGATGCTCTCCCAGAACATACTGAG — ACGTTGGEATGTITGGATCCTGACAGCCTTG TCICCCTIGCAATGTGTCA
1275  ACGTTGGATGTTGAGTAGITAGGACCGTAG  ACGTIGGATGTITGGGCTIGATCTACCAAAG TTAGGACCGTAGTGTACTG
381 ACGTIGGATGICTTGICTTCGTGICAGAGG  ACGTTGGATGTGAGCAGTTTACTGTGAGAG H#ITTCCTCOCTGTTTTGAA
£63  ACGTTGEATGGCGAGAATAGAAGGAAAGES  ACGTTGGATGTTCAATTGCTGCAGTGGGAC GEACATATGTCICTTGATTE
11200  ACGTTGGATGCACCICACATGGCCTAAATA — ACGTTGGATGAGCTCIGCATGICICTAAAC EGGACAGATAAAACGGTAGA
15147  ACGTIGGATETAGCATGACGCTACGCTAAG  ACGTTGGATGAAGCGCGTCCATGCTATATG BAAGACAAACTATCGCTAAA
" 502 | ACGITGGATGCTTTEGCCGTCCTIACAAAC — ACGTTGGATGGGTACAAAGATAATATGCTG BGOCGTCCTTACAAACTATACC
1119  ACGTTEGATGCTTGCTCCGGCACAAGAAC ACGTTGEATGTGETTCTGIGIGETAGGTTC #CTCCAGCCGCTCTREGEACCA.

2213 ACGTTGEATGTGECACGATAGCTCATCATC
B ACGTIGGATGGCTTCTCACCA CAGAATACC
" 699 ACGTTEEATGTCTIGECACACTCATCCTTG
" E) ACGTIGGATGCATAAGATAGTCCAAAGCTG
2 ACGTTGEATGCACAGAACACATCETTCACC
19-162 ACGTTGGATGCTGETGTAAGCCTTACCAAC
9112 ACGTTGGATGCGATGTGEAACTITACATIC

21 ACGTTGGATGTGACACACCGT AACCATGAC
11-197  ACGTIGGATGAATTIGGTACCGCAGGCTAC
6-101 ACGTTGEATGACGAGT ACGTCTTCCTITAC
1984 ACGITGGATGGTGAATTATGGGOGGEAAAC
11-126 ACGTTGGATGTACTTAGGGAC TCOGTAGAG
427 ACGTTEEATGECTGACTCAGGGTGTATITC
19-708 ACGTTEGATGOCTIGACGTICA ATTGTTGGC
B186  ACGTTGGATGCATCTATCCACCCAAACACC
M2 ACGTTGGATGTGCAACACTAGTCCACGATG
9196 ACGTIGGATGATGGAACAGA AGTATAGCTC
595 ACGTTGEATGTATAAGAGRGCGTCTACTCC
1917 ACGTTGRATGGETCTTGCGCTA TTCTAGTC
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ACGTTOGA TGETA TOTC THNE THTOOO0GA.
ACITTTENAA THLAA ST AT CA CITEA LA
ACITTTTEERA THIATA T ANOCAN AdAGCATLAG
ACETTROATEFTACAREATOE TET TEAAGE

ACETTIGATOCATTTOCTCTT CTTOATCTE

AT A T T ETOEA T TTOETTEAL

ACTTTOEA TOTCATT TATCTOC TRAGRATOR

ACTITTEREA T ATA ST TEATET A

ACGT TGEA TRAACTGCTORTG TT TEAADDG
ACITTTENEA TOTEITOARS Al A TA ACETE

ACTIT TS TOCTOT TRACALA T T TCAS

ADET TOGATET TOCT BOBGT O COGATCT T

ACOTTIIATGT ACTES ADATC TERIITERCTH

ACTTTEEATETAATACT ST CACTEETE
ACKET TGS TOTCTACKET &G TORCA A A A
ACTTTOOATOCTONTACCATROET A AATCD
ACETNGREA TOA TGO TCACA T CAAKGTORE

ACTITTONEA TOTACTOMA TO0A TTONITCAC

ACTTTORA TOCACCCTT T TOC TCASTITTE
ADGTTROATORA ADOET TAGS GA TRCTETE
ACHTTOIATEA A AA TG WA AW

ACTTTEGGA TOTECT TEATFTA TAACTTROE

ADOTTOATECTACCATATCTAA TADATTE

ACTTTERA TOETTETETA PEACALASETTE

ACOTTOOAT A TEOCA TOT DA TG0
ACETTOGATERCTERA TATAGA TARASAC

ACETTHGATGT T TTOCACGET GOCTTTICTE

ACTT TGGA THAA G TR TCTICT TG

ACTTTTEMEA TOTET TITTCTOCAMICA A A

AL TOEA TEATT TOCTETEA CADRATTRE
ACTITTERRA TR0 A ASCAN ATATAALTC
ADETTOOATETRHRA ACTTTT TeABEACAR

ACATTOGATGT TATCTOCTET T TROCTACTE
ACTITTOGA TOOEA AGAGS ACCTORAGGA AG

ACTT TEEA TOTCT TOCTICA TR AGET THGTS

ACET TRGATEACA D IRA A& GRGCT T T
ACTTTOIATETCOMITTOCAS TOMIATAAL
ACHT TOGATEENGCA T TGA S GA DT ANE
ACOTTIATOCTOMCCA TTABCACACATTR

ACETTOGATEPOREOCTATCT TTEIETETE

A CITTTENEA, TELA G AT TEHLAGCT OO0

ACTTTORA TOACABIET CUAC ACATCATE

ACOTTOGA TOGCCATATECCTCATGET TTTE

ACET TEGATEOCCACAAACTC TTCATTEOE
ACTTTRIATSCICEAS ACATRITEATTTTTT
ACOTTOGA TG TROCAGET TRA AGAAGA DG
ACITTIATERATACT CTOTAT AGCALTCNG

ACGT TOGA TREGAGGAAGT TC TETOORATG
ACHTTIATEACACH TOTCTRAA DT A AGW

ACET TEOATEIEAST TOCTEACT T TCASE

ACITT TGRS TET T TREELAGLA A DOGCATTE
ACIFT TERGA TOGA TIRACTA CAT AGDETCADT
ACTTTONATGRITOHRA T AAL A TOBEA AD
AT TGRGEA TOGRAGGIA A THOC TTAAADTTE

ACTITTEA TOTCT TRACTMIT LA ACA TTTE
ACGT TROA TGO A A AGORES TATAAGA AL
ACITTTENEA TOTENITEALS A0 A TAACTTRE

ADGTTGGAT

ACTIT TGS THITCA T AGC A AGGT T
ACTT TOGA TOGETACAATTACACATTOONC
ACUTTONATETTACARA TCAC AGCILASEAL
ACTTTEEA THT G TATETAT CLANTTOD
ACTTTOOATETTOCOCACATOITA TOMA AL
ACGTTOEA TGOCA TORCT TTT TRCADTTOD

ACITT AT TAS CACACT T C A
AOGTTOEA TOTTAAATOC TODCTOCARCTIC

ACATTOOATETOCTOT A ACEEAT CTILARAT
ACTTTORATOATTCACTT T IOCT00
ACTTTORA TOREFTRCOCACA CTTTT POET

ADGTTGERATEOOA TACTT DEAA TR A G

ADGTTOGEA TETHTATGTOT TG TG TGOS

EADGATAATOOCATAATTATCT TCTAT

CATCCATOIT TOCATTI
O TR AT AT
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4158 ACGTTGGATGACATAGAGTAATCATGAGG ACGTTGGATGACATGCTAACCGTGIGIACC
2134 ACGTTGGATGAGTAACTCAATAAAGCGCTG  ACGTITGGATGGGACTATATCAACAGGTAGG
225 ACGTTGGATGGTACCTCTTCCAAGTACTTT ACGTTGGATGTATGTGCACATGCAGAACGG
731 ACGTTGGATGCAGCGGTAAAAACAATGICC ACGTTGGATGCCACTGTTCGTCGATTTCGG
10120 ACGTTGGATGATCTCTAGCCCAGAGCCTGT ACGTTGGATGTAGACCACGAGATGAAAGGG
19-167  ACGTTGGATGATCAATCGGCCTGITIGGTC ACGTTGGATGGCTTTCGCAAAGACCACAAC
18160 ACGTTGGATGTCATGGACGTCCCGATGAAG ACGTTGGATGACTACAGGTGTCIGAGAAGG
15236 ACGTTGGATGCAGGTGIGIGAGCTGCTGG ACGTTGGATGTCCTACATGIGGAGGTCCTG
15203 ACGTTGGATGAGAGCCAGCGTAACTGAAAC  ACGTTGGATGGAAAGAAAGTGCAGTGCAGG
13 ACGTTGGATGAAGTCCAAAAGGTTGGACAC ACGTTGGATGTGTGIGITIGIGIGTGCGTG
744 ACGTTGGATGTGAGTTGGACATGAACCGAG ACGTTGGATGCAGCCACATTTACACATGCC

10-116 ACGTTGGATGATCGITAGCAAGGGATICCG ACGTTGGATGCTTCCCTGIGICTGCAATTC
4191 ACGTTGGATGTACATGCAGCCCCAGICAAC ACGTTGGATGGACGCAGCATGTTICCTIATC
11.183  ACGTTGGATGTCTCTCAGGACTCGGTGAAC ACGTTGGATGTGCTTCCTGATGAAGTCCTC
9113  ACGTTGGATGATCGACTGAACGCTTGATGG ACGTTGGATGCAGGATTCCAATCCACTCTG

14143 ACGTTGGATGCCGCCATGGAATAGAAATAC ACGTTGGATGCAACAACCGCACTACTATAAC
2130 ACGTTGGATGGCTGGGATGTATITAGATACG  ACGTTGGATGCACTGCACACCAATGATCIG
742 ACGTTGGATGCTGGAACGCATTATCCTCTG ACGTTGGATGTAGGGATAAACCATCAGGGC
1-12 ACGTTGGATGGGGACAACACAAATTCICTG ACGTTGGATGCCTCAGGTTITITGGATCAC
18246  ACGTTGGATGAATCACAAGGCCACCCAGG ACGTTGGATGTTAGCGTCGACTAATATTCC
2212 ACGTTGGATGGGCAGGGATCAGIGACATAG  ACGTIGGATGCTAGTTITICTGCAGCAAAGC
16150 ACGITGGATGCAGAACAAATAGAAAACAGC ACGTTGGATGTGGTTTGGTGGAACAAGAGG
12-7%6 ACGTTGGATGITCTTCACATGGTTCATGGG ACGCTTGGATGCCTTATAGGACGCTTTGCAC
741 ACGTTGGATGCCATCAAGAAATAGCCTAAAG  ACGTTGGATGATCCCCGGCTITGITITCIG

214 ACGTTGGATGTAGACATGTACCCCGACTTC ACGTTGGATGGTGGAACTCACATCTCTCAG
698 ACGTTGGATGTCAGAAGGACCTTAACCCTC ~ ACGTTGGATGGCCATITAGAACCATTTGCAG
22181  ACGTTGGATGCGTCATTCTATTGGACTCGG ACGTTGGATGATCITCTATGGGAAACAACG

7193  ACGTTGGATGGGTATGCTACGAGGTITAATG ACGTTGGATGATGAAGGCCCCCTACTACAG
21-209 ACGTTGGATGGACCTCAGTAGGGAGGAATC  ACGTTGGATGCCCAAACTGTACCATGCAAC
19165 ACGTTGGATGATGTCAACTGATAACGCAAG ACGTTGGATGCCCAGTCATITTITITGAG
18207 ACGITGGATGGTATATITGCATITATGCTC ACGTTGGATGTCTGGACACATIGAAACTGC
2183 ACGTTGGATGTGACGETCACCTGGETGGTC ACGTTGGATGAGCTTATCAGAGCCCAGCAG

§8888989988§8883938998935§993988993599959999939949358
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Supplementary Figure 1 Primer sequences for all SNP assays.
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Supplementary Figure 2 STRUCTURE plot of Neutral markers with K



INEAC (Tana CTana_Pors O Pors MPors | Alta O Alta M Alta |

Lyng OLyng VLyng | Bals O Bals M Bals | Mala_\Mala_| Ofot O Ofot MOfot I Skia M Ranf O Vefs O Vega CBind_MKver_O Roms_(Roms \Sogn G50gn_N Sogn. n.sm | Hord_CHord_I Bokn_CBokn_NBokn_I NSC_O

NEAC_O 0435 0125 0987 0000 0033 0475 0113 0024 005 0281 0,03 ¥

Tana_0 0544 0165 0514 0264 0669 0180 0709 0581 0942 0072 0166 0003 0932 00030000 0060 0009 0004 0002 0562

Tana M 0927 0583 0877 0168 0889 0g51 0133 0978 0743 0009 0,00 06240000 0,000] 0,002 0001 000a] 0000 0230 0004

Pors_0 o 0237 0535 0793 0677 0274 0161 0883 0309 0002 000 0,773 0,000 0,000 0001 0,000 0000 0000 005

Pors_ M 0,002 * 0925 0069 0406 0958 0098 0629 0530 0188 0,051 X ,002]_0,000] 0397 0003 0000 0269

Pors_| 0,000 0,002 * 0527 095 0985 0741 0920 0837 0276 0492 0378_0067_0002 0608 0,000] 0,000

Alta_0 0,002 0,004 0,000* 0294 0133 0590 0601 0302 0000 0,00 0461 0000 0000 0000 0,001[ 0,000 0,000 0057 0,000]

Alta_ M 0001 0,000 0,003 0,001 * 0818 0825 0845 0659 0003 00% 0501 0,000 0000 0008 0014 0000 0000 0722 0,000] 0,000

Alta | 0,002 0,004 0,006 0,004 -0,002 * 0567 0881 0673 0285 0101 0000 0900 0016 0001 012 0162 0055 0001 0349 0,000] 0,000

Lyng_0 0,003 0,004 -0,002 -0,001 -0,002 -0,001 * 069 0821 0001 005 0354 0000 0000 0032 0,004 0,000 0,000 0294 0,000] 0,000]

Lyng M 0,002 0,000 -0,002 0,001 -0,002 -0,003 -0,001 * 0539 0,004 0,02 0822 0000 0000| 0017 0050 0,000 0,000 0495 0,000]

Lyng 1 0,001 0,000 0003 0001 -0,002 -0,002 0,003 0,000 * 0322 0672 0011 060 0019 0003 0125 0175 0038 000 06% 0,000,000

Bals 0 | 0020 0011 0007 0012 0002 0002 0014 0008 0002 0014 0,007 0,001° 0172 0002 0692 0049 0001 0165 033 0029 0004 0128 n,ﬁ 0,000

Bals M | 0014 0006 0008 0011 0004 0000 0008 0003 0005 0,005 0,005 0,002 0003 * 0009 043 0003 0001 0117 0262 0040 0016 0255 000 0000 0,000

Bals_| 0,036_0,019 0,027 0,012 0007 0025 0017 0013 0016 0016 0,008 0,008 0,006 0010 0001 0039 0812 0115 0122 0512 0106 0369 0799 0018 0,000] X 0,000 _0,000]

Mala_v | -0,001] 0,001 -0,001 0,000 0,000 -0,007 0,002 0,004 -0,003 -0,003 0,000 0,014 * 0014 0000 0082 0235 0009 0011 0365 0116 0003 0000 0000 0000 0,000 0,000 0,000 0,000 0,000]

malat | 0046 0029 0030 0015 0014 0035 0019 0013 0029 0,020 0012 0008 0015 0015 0019 * 0018 0365 0059 0028 0067 0056 0176 0506 0002 0000 0,001 0,000 0,000 0,000 0,000 0,000]
0048 0023 0020 0045 0028 0019 0031 0,030 0017 0018 0017 0006 0031 0,013+ 0708 0082 0874 0618 0078 0693 09% 0808 0467 0538 0199 0450 0090 0000 0084
0027 0011 0007 0027 0014 0008 0013 0,013 0007 0006 0007 -0004 0013 0,002 0,004 * 0847 0623 0971 0517 0862 0906 0601 0257 0052 0009 0002 0002 0,051
0015 0001 0001 0013 0007 0003 0012 0004 0003 0001 0002 0003 0004 0,007 0,006 N 0127 0324 0735 0,965 0416 0,004 0,001 _0,000] 0,000] 0,000 0,000] 0,000]
0030 0011 0006 0031 0016 0008 0,020 0,017 0009 0008 0007 0004 0019 0,011 0003 0,004 * 0200 0234 0856 0373 0128 0004 0116 0001 0000 0000 0,000 0,000]
0034 0015 0015 0033 0021 0018 0,023 0,020 0011 0013 0010 0000 0018 0,008 0,002 0001 0,003 * 0317 0712 0692 0872 01730013 0,002 0,000] 0,000 0,001
0,009 0,003 -0,001 0,008 -0,002 0002 0003 0000 -0,003 0006 0,003 0,006 0,003 0011 0,009 0000 -0,004 0004 0003 " 0,667 0,065  0,008| 0,001 0,000 0,000] 0,000| 0,000 0,000]

0,002 0,080 0,000 0,000 0,000 0,000 0,000]

0041 0018 0014 0047 0019 0017 0033 0023 0014 0717 0810 0179 0241 0069 0009 0481
0054 0,026 0024 0050 0035 0,026 0035 0034 0025 0343 0184 0021 0018 0003 0004 0000 0038 0,001
0074 0053 0047 0057 0055 0042 0043 003 0017 0061 0027 -0001 0013 0,023 0011 0007 0027 0,011 -0,004 0000 0576 0084 0527 0070 0,154 0000 0,089 0,049
0,059 0,043 0034 0044 0045 0035 0031 0024 0010 0053 0,019 0,000 0,004 0,015 0005 0004 0025 0006 -0,004 0,003 -0,001 0601 0266 0121 0002 0168 0072 0025 0008 0,004
0081 0063 0061 0067 0066 0056 0052 0,042 0,028 0079 0040 0004 0012 0029 0021 0014 0,040 0,021 0005 0010 0005 -0,001 * 0585 0953 0025 0897 0153 0848 0,118 0,010|
0086 0065 0059 0071 0068 0054 0052 0,046 0,027 0078 0037 0000 0018 0032 0020 0014 0,038 0,023 0003 0008 -0001 0002 -0,001° 0086 0454 0002 0531 0,122
0088 0069 0059 0074 0072 0058 0054 0048 0,032 0081 0037 0006 0022 0033 0019 0020 0044 0024 0008 0009 0003 0,04 -0,006 -0,002 * X 05820036 0200 0,070 0,012
0084 0062 0063 0070 0064 0061 0066 0,054 0,049 0,088 0038 0026 0029 0037 0035 0034 0053 0,038 0018 0042 0030 0021 0014 0035 0017* 003
0078 0057 0052 0065 0059 0051 0049 0042 0027 0072 0025 0006 0010 0,022 0020 0015 0036 0018/ 0,000 0011 0004 0,003 0,004 0004 0000 0,009 * 0001
0079 0073 0085 0084 0075 0070 0060 0039 0097 0053 0012 0033 0047 0028 0028 0054 0032 0014 0011 0002 0005 0004 0,000 0006 0048 0013 *
0061 0,057 0084 0067 0061 0067 0067 0062 0061 0,049 0,037 0083 0041 0014 0020 0036 0028 0022 0,047 0,029 0013 0018 0018 0008 0,004 0013 0,003 0,001 0,002 0023
0082 0072 0086 0086 0066 0050 0060 0038 0086 0041 0012 002 0045 0028 0018 0050 0029 0014 0,007 0004 0010 0005 0,000 0005 0047 0012 0,004 0020~ 0,754
009 0079 0034 009 0078 0071 0068 0045 0094 0054 0014 0032 0054 0033 0027 0061 0034 0018 0012 0005 0011 0012 0,004 0008 0055 0017 0000 00270002 *
0074 0086 0062 0057 0078 0063 0064 0069 0,063 0,065 0072 0058 0049 0088 0058 0037 0,029 0,035 0046 0039 0049 0041 0028 0050 0,041 0,034 0022 0042 0030 0003 0014 0059 0,013 0,061 0,071

0,019
0,002
0,019
0,034
0,019
0,009
0,020
0,026
0,003
0014 0,020 0,004 0003 0020 0009 0000 0011 0,008 0001
0,028
0042
0,061
0,049
0076
0075
0,080
0075
0,067

INEAC_CTana_O Tana_MPors O Pors M Pors | Alta O Alta_M Alta_| Lyng O Lyng ML

NEAC O 0124 0001 0001 0471 000]
Tana 0 003 030 0439 0368 0308 0005 0020000 000 _oor2_oon
TanaM 0057 oor3] 2000 0000 0000 0.000] 00]
Pors 0 o021 01760032 00
Pors M 0063 0277
Pors | 0o 0020
Alta_O |
Ata_m
a1
Lyng 0
g M oo b 000 0027 0,000] 0000 0000] 0,000 0000 000
Lyng_1 054/ 0 0035 0015 031 038 0105 063 00W| 0823 0005 0004 0177 0255 069
8als 0 o1 0013 0005 0059 o147 0002 0043 o 0002 0009 oo
Bals M Y Y 0021 0023 _oom o207 0005 0020 0033
Bals | 03 0016 0 015 - 0387]_0000] 00030031 o104
Mala M 0034 0028 0012 0028 0054 0031 0032 00i5° 0001{ 0000 000 0000 0000 0,000
Mala_| 0049 0020 0019 0031 (o005 o012 0061+ 0007 001 0117 0202 058
ofot 0 0091 0060 0056 0074 021 0045 0042 0033 0116 0023 * 0096 0027 003 0026
ofot M X 0105 0068 0052 0,084 0110 0075 0028 0052 0035 0041 0002 019 o006 0027
ofot | Y 0,048 0024 0015 056 0038 0,028 4 0012 0155 0070 0086
Skia_M Y 0052 0022 0019 053 0049 0,028 o011 0777 0230
Ranf O 0048 0021 0021 0048 0,026 . os8s
vefs 0 | 009 003 o011 o, 0,031 003 o011
Vega.0 | 0160 O, 0118 0034 0034 0066 0055 0052 0015 0020 0024 0025 0045 " 02530015 0,000 _0,000] 0009
Bind M | 0 0147 0123 0 M20 0120 0093 0032 0064 0045 0045 O 0017 0023 0022 0015 0039 003" 0024 000 0,000 _0.000]
Keer O 119 0207 0176 0139 0, 0170 0150 0074 0112 0097 00% 018 0072 0023 0040 0052 0064 0061 0083 0,012 004" o181 ows oon 0002 0000 0000 0007
Roms_0 0,144, 0213 0201 0179 0104 0142 0129 0128 0206 0105 0036 0046 0081 0085 0081 0105 0029 0031 . 0180 0009 0008 0020 0005 0004
Roms_| 0,166 nus 0,209 01%4 0171 0106 0137 0126 0130 0197 0109 0042 0054 0081 0089 0086 0101 0037 0041 0,014 - 0,001 0047 0003 0001 0,007 0,000 0,000
Sogn_0 0197 0176 0208 0118 0170 0150 0147/ 0,243 0113 0063 0058 0108 0106 0098 0128 0042 0044 0017 0015 0,025 0033 0040 0007 0484 0100 0001 0,021
Sogn M )189 0152 0132 0201 0171 0182 0187 0161 0084 0124 0,109 0106 0194 0081 0030 0043 0065 0074 0070 0095 0016 0,021 0002 0005 0,016 0,012 0033 0000000 003 0008
Sogn_M2 )191 0153 0136 0206 0173 0178 0193 0165 0086 0126 0114 0110 0197 0084 0038 003 0076 0071 0072 0101 0027 0031 0016 0017 0025 -
Sogn_| 0181 0192 0201 0170 009 0132 0114 0115 0203 0089 0039 005 0078 0084 0077 0107 0029 0029 0021 0015 0012 0017 0011 012"
Hord O 0133 0176 0161 0,161 0132 0062 0068 0117 0119 0112 0135 0050 0053 0020 0007 0014 0010 0018 0020 0023
Hord_| ) 0203 0,179 0128 0,124 0103 0043 0047 0084 0088 0086 0117 0034 0042 0021 0012 0021 0019 0011 0006 0004 0021~
Bokn O 0130 0070 0078 0112 0117 0114 0138 0052 0054 0016 0013 0016 0013 0015 002 0014
Bokn_M o 181 0133 0074 0077 0112 019 0117 0146 0057 0061 0015 0018 0028 0017 0015 0032 0015 0024
Bokn_| 0203 019 0114 0151 O, 0118 0065 0064 0103 0104 0102 0129 0058 0051 0020 0025 0029 0025 0029 0023 0035 0021 0034
B NSC_O ) 0163 0142 0210 0, 0199 0171 009 0139 0121 0121 099 00% 0039 0043 0079 0080 0080 0,101 0021 0030 0013 0011 0018 0012 0004 0010 0013 0018 0020 0013 0031 0045
NEAC CTaru O Tara lFors OfFors M{Pees | i © (A Ao | (i Gl 0 [y | Bals O [Bab WiSals | [Wada WAdal | [0t O0Vc M [0t | Skin W8 [Rard O [Vids G¥ugs Odind Miwr © Roms [fums (o Cioue Vaowe N ([Hund Criond (Sckn (Bcke {Scke [N O
D 5302 0577 0,55 052 D333 06| 0,131] 0,95 0837] 0,1 0pas| 01w 0050 DHE| 03 I 0393 0es| 0asd| 0101 053] 0am 03| D46 0,58 Bix pE0 D052 051 DRIA
nam| oat1| o1 ons| 06 0gs2 a4 | e ) 0,3 a2 0048 02| 03| oas?
ed| 0347 005| D&z [T 5| a0 [ 61x 0313 0,54 0% |BE
06% | 0450] 0647|054 05| B4 aue| 09% a5 aix 0oea o,ma| 47| ops?
opoo [B506 -ooe D01 © | ose| oe0 0S| oma) paas A/ pae nae ¥ 0003 07| e DEES
001 B00S Q8 D1 -G ¢ 0030063 0,648 0250 s n,m 04 0805 0,54 0z
opos 8006 ooo oma Gue BRGE o] 03 095 axe ¥ [ 0073 0,84
0pO1 DROI -GOM D0G QLD DLO1 T e n,-m 0,43 0998 [T 001 0,
D03 H001 QM D01 -GN 0M01 QM DO ¢ g 093 0.043] 0707|0537 0073 0000 0.3
GO G2 goos o -que sz BEE 005 027 054|033 oavs B0
D01 (00 Q0 D0 Gin DR01 -QENE G000 000 0218 096 0,640] 0999 opid 027
0p01 | BR0E 000 0D GOE B2 QU M1 00 62| 0753 0,681 0890 308 0,62
002 BLO: GG 02 -GN DR0Z B2 GO QIS =4 g6% (GBS 0077 0082 084
DDA (000 Q0 DU QU0 DRI QEN GO 000 09| 090 0,1 i1 B
e o e P g ams 0am| 00| opos 0812 085
D001 BEOM GG D2 QN 0R01  QEM DO 000 33| nsa 1 ass om2
0003 DNGH 0O OUC -G00C DS QU 00 D0 05| 080 08 0003 0387 0236 008
0003 0003 G0 DG GO0 DD GUN HEE 00N B0 D00 H004 0 ais 087 0an1 o 00
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Supplementary Figure 3 Pairwise Fst values. a) gradient markers, b) inversions and c) neutral.
Pairwise Fst values below diagonal, and P- values above diagonal. Pink windows give P-values
below 0.05, and windows with red borders are found to be significant through Bonferroni

corrections.
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Supplementary Figure 4. The pairwise Fst values on the Inner/Outer dataset. Pairwise Fst

values to the bottom left half, and P- Values at the top right. Pink windows give P-values

below 0.05, and windows with red borders are found to be significant through Bonferroni

corrections.



