
0

25

50

75

100

RH1 region

Pe
rc

en
ta

ge
 o

f v
ar

iab
le 

am
ino

 a
cid

 si
te

s i
n 

re
lat

ion
 to

 e
ac

h 
re

gio
n

Homozygous variable sites

Homozygous variable sites including heterozygous sites

TM I TM II TM III TM IV TM V TM VI TM VIIN-terminalLoops

A

B

83 183 214 292 299 300
0

1

2

3

4

5

6

7

8

9

10

11

12

13

1 11 21 31 41 51 61 71 81 91 101 111 121 131 141 151 161 171 181 191 201 211 221 231 241 251 261 271 281 291 301 311 321 331 341 351
Position

N
um

be
r o

f p
os

si
bl

e 
co

do
n/

am
in

o 
ac

id
TM I TM II TM III TM IV TM V TM VI TM VIIN-terminal


