Table S4 — HC2 mouse and human germline on-target stalk mAbs — related to Figures 2, 4, 7, S4, S5, S6 and S7

Monoclonal Sequence
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 12 GGGYYGSGSYYGDYWGQGTLVTVSS
- IC DVLMTQTPLSLPVSLGDQASISCRSSQSIVHSNGNTYLEWYLOQKPGQSPKLLIYKVSNRFSGVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDLGVYYCFQGSH
VPRTFGGGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 19 GYSSSSYYYYGMDVWGQGTTVTVSS
- IC QAVVTQESALTTSPGETVTLTCRSSTGAVTTSNYANWVQEKPDHLFTGLIGGTNNRAPGVPARFSGSLIGDKAALTITGAQTEDEAIYFCALWYSNHW
VFGGGTKLTVL
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 47 DYYGSAEDYWGQGTLVTVSS
- IC QLVLTQSPAIMSASPGEKVTMTCSASSSVSYMHWYQQKSGTSPKRWIYDTSKLASGVPARFSGSGSGTSYSLTISSMEAEDAATYYCQQOWSSNPRTFG
GGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 60 YYYGSGSYSYYYGMDVWGQGTTVTVSS
- IC DVLMTQTPLSLPVSLGDQASISCRSSQSIVHSNGNTYLEWYLOQKPGQSPKLLIYKVSNRFSGVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDLGVYYCFQGSH
VPRTFGGGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 74 APDYYGSGSYDYWGQGTLVTVSS
- IC DIQMTQTPSSLSASLGERVSLTCRASQDIGSSLNWLOQEPDGTIKRLIYATSSLDSGVPKRFSGSRSGSDYSLTISSLESEDFVDYYCLQYASSPFTF
GSGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 81 YYYGSGSPLYYYYGMDVWGQGTTVTVSS
- IC DIQMTQSPSSLSASLGGKVTITCKASQODINKYIAWYQHKPGKGPRLLIHYTSTLOPGIPSRFSGSGSGRDYSFSISNLEPEDIATYYCLQYDNLYTFG
GGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 79 KGYSSSYYFDYWGQGTLVTVSS
- IC ELVLTQSPAITAASLGOKVTITCSASSSVSYMHWYQQKSGTSPKPWIYEISKLASGVPARFSGSGSGTSYSLTISSMEAEDAAIYYCQOWNYPLYTFG
GGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 34 SSNYYGSGSYYNYWGQGTLVTVSS
- IC DIVLTQSHKFMSTSVGDRVSITCKASQDVSTAVAWYQQOKPGOSPKLLIYSASYRYTGVPDRFTGSGSGTDFTFTISSVQAEDLAVYYCQQHYSTPRTF
GGGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 37 GGYYGSGSYPFDYWGQGTLVTVSS
- LC DIQMTQSPSSLSASLGERVSLTCRASQEISGYLSWLQOKPDGTIKRLIYAASTLDSGVPKRFSGSRSGSDYSLTISSLESEDFADYYCLQYASYPWTF
GGGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 70 DOGNCSGGSCYFYYYYGMDVWGQGTTVTVSS
- IC DIVMTQSPSSLAMSVGQKVTMSCKSSQSLLNSSNOQKNYLAWYQQKPGQSPKLLVYFASTRESGVPDRFIGSGSGTDFTLTISSVQAEDLADYFCQQOHY
STPPTFGAGTKLELK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 59 EGARDAFDIWGQGTMVTVSS
- IC DIVLTQSPSSLSVSAGEKVTMSCKSSQSLLNSGNQKNYLAWYQQKPGQPPKLLIYGASTRESGVPDRFTGSGSGTDFTLTISSVQAEDLAVYYCQNDH
SYPFTFGSGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 71 DSSSQYYYYYYGMDVWGQGTTVTVSS
- IC DVVMTQTPLSLPVSLGDQASISCRSSQSLVHSNGNTYLHWYLOQKPGQSPKLLIYKVSNRFSGVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDLGVYFCSQSTH
VPPTFGGGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 4 EGTMVRGVIITFDYWGQGTLVTVSS
- IC DIQMTQTTSSLSASLGDRVTISCRASQODISNYLNWYQQKPDGTVKLLIYYTSRLHSGVPSRFSGSGSGTDYSLTISNLEQEDIATYFCQQGNTLPPWT
FGGGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 8 ENYGSGSYYNGGAFDIWGQGTMVTVSS
- IC DIQMTQSPSSLSASLGGKVTITCKASQODINKYIAWYQHKPGKGPRLLIHYTSTLOQPGIPSRFSGSGSGRDYSFSISNLEPEDIATYYCLQYDNLWTFG
GGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 9 EGVAAAGTPFDYWGQGTLVTVSS
- IC DIVLTQSPATLSVTPGDSVSLSCRASQSISNNLHWYQQKSHESPRLLIKYASQSISGIPSRFSGSGSGTDFTLSINSVETEDFGMYFCQQSNSWPFTF
GSGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 25 YYGSGSYFDYWGQGTLVTVSS
- LC QLVLTQSPAIMSASPGEKVTMTCSASSSVSYMHWYQQKSGTSPKRWIYDTSKLASGVPARFSGSGSGTSYSLTISSMEAEDAATYYCQQOWSSNPLTFG
AGTKLELK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 36 GGGTTSYYYYGMDVWGQGTTVTVSS
- IC DIVLTQSPAILSVSPGERVSFSCRASQSIGTSIHWYQORTNGSPRLLIKYASESISGIPSRFSGSGSGTDFTLSINSVESEDIADYYCQQSNSWPFTF

GSGTKLEIK




Table S4 continued

Monoclonal Sequence
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 80 YYYGSGSYYNVIDAFDIWGQGTMVTVSS
- IC DIVLTQSPAILSVSPGERVSFSCRASQSIGTSIHWYQORTNGSPRLLIKYASESISGIPSRFSGSGSGTDFTLSINSVESEDIADYYCQQSNSWPLTF
GAGTKLELK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 88 WGVGSGSSYYYYGMDVWGQGTTVTVSS
- IC DIKMTQSPSSMYASLGERVTITCKASQDINSYLSWFQOKPGKSPKTLIYRANRLVDGVPSRFSGSGSGQDYSLTISSLEYEDMGIYYCLQYDELYTFG
GGTKLEIK
HC QVQOLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAS
L69 27 RITMVRGLDYWGQGTLVTVSS
- IC DIVLTQSPSSLTVTAGEKVTMSCKSSQSLLNSGNQKNYLTWYQQKPGOPPKLLIYWASTRESGVPDRFTGSGSGTDFTLTISSVQAEDLAVYYCQONDY
SYPFTFGSGTKLEIK
HC QVQOLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAS
F69 h20 TSYYYDSSGYPYPRWFDPWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVSSYLAWYQQOKPGQAPRLLIYDASNRATGIPARFSGSGSGTDFTLTISSLEPEDFAVYYCQQORSNWPPTF
GPGTKVDIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 h105 GGWGYCSGGSCYSGFRYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQODISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYCQQYDNLPPIT
FGOGTRLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 h110 LNAEPVYYYYYYMDVWGKGTTVTVSS
- c DIVMTQSPGTLSLSPGERATLSCRASQSVSSSYLAWYQQOKPGQAPRLLIYGASSRATGIPDRFSGSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYCQQYGSSPYT
FGQGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 hill7 QYYYDSSGYYYRWFDPWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWFQOKPGKAPKSLIYAASSLOSGVPSKFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQQYNSYPYTF
GOGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 h33 GSSSSYYYYYGMDVWGQGTTVTVSS
c DIVMTQSPGTLSLSPGERATLSCRASQSVSSSYLAWYQQOKPGQAPRLLIYGASSRATGIPDRFSGSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYCQQYGSSPLT
FGGGTKVEIK
HC QVQOLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAS
F69 h4l HOGYSSSSPFQHWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQOKPGQOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWPLTF
GGGTKVEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAP
F69 h107 YCSSTSCRGGWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQQOKPGOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWPPSY
TFGQGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 hil27 EDGWQLGIGGNFDYWGQGTLVTVSS
c QSALTQPRSVSGSPGQSVTISCTGTSSDVGGYNYVSWYQQOHPGKAPKLMIYDVSKRPSGVPDRFSGSKSGNTASLTISGLQAEDEADYYCCSYAGSYV
FGTGTKVTVL
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 h130 GSWGAGTYFDYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPGTLSLSPGERATLSCRASQSVSSSYLAWYQQOKPGQAPRLLIYGASSRATGIPDRFSGSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYCQQYGSSPQT
FGQGTKVEIK
HC QVQOLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYIELSSLRSEDTAVYYCAS
F69 h133 RSDIVVVPAAIQGAGGYYYYYYMDVWGKGTTVTVSS
- c DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISCRSSQSLVYSDGNTYLNWFQORPGQSPRRLIYKVSNRDSGVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGFYYCMQGTH
WPPTFGQGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 hl47 VRTQDIVVVPAAADAFDIWGQGTMVTVSS
c DIVMTQSPSTLSASVGDRVTITCRASQSISSWLAWYQQOKPGKAPKLLIYKASSLESGVPSRFSGSGSGTEFTLTISSLOPDDFATYYCQQYNSYSWTF
GQGTKVEIK
HC QVQLVESGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 h163 VSGYSSSWYLTGVDYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQQOKPGOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWPRTF
GQGTKVEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 hol QYYYDSSGYYYRWFDPWGQGTLVTVSS
.c DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWFQOKPGKAPKSLIYAASSLOSGVPSKFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQQYNSYPYTF
GQGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 h02 QYYYDSSGYYYRWFDPWGQGTLVTVSS
- IC DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCQASQODISNYLNWYQQKPGKAPKLLIYDASNLETGVPSRFSGSGSGTDFTFTISSLOPEDIATYYCQQYDNLPPIT

FGQGTKLEIK




Table S4 continued

Monoclonal Sequence
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVRQAPGOGLEWMGGIIPIFGTANYAQKFQGRVTITADESTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
F69 ho3 KNYYYDSSGLDVWGKGTTVTVSS
- c DIVMTQSPGTLSLSPGERATLSCRASQSVSSSYLAWYQQOKPGQAPRLLIYGASSRATGIPDRFSGSGSGTDFTLTISRLEPEDFAVYYCQQYGSSPPY
TFGGGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
169 h47 GDGGNSYYYYYGMDVWGQGTTVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQOKPGOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWLWTF
GQGTKVEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
169 h124 VLYGSGSYYNDYDYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQQOKPGQOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWLYTF
GOGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 hi128 ERLLLDYYYYMDVWGKGTTVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQQOKPGOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWPYTF
GQGTKLEIK
HC QVQLVESGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 hl64 DSDGYYDSSGYPFGHYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQQOKPGQOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWLYTF
GOGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCLY
L69 h149 CSGGSCYSEDFDPWGQGTLVTVSS
- c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQOKPGOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWLYTF
GQGTKLEIK
HC QVQLVESGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
169 h25 DSDYDSSGTPWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRNDLGWYQQKPGKAPKRLIYAASSLOSGVPSRFSGSGSGTEFTLTISSLOPEDFATYYCLOQHNSYRWTF
GOGTKVEIK
HC QVQOLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAS
1,69 hil4 SSSGATGDYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVSSYLAWYQQOKPGQAPRLLIYDASNRATGIPARFSGSGSGTDFTLTISSLEPEDFAVYYCQQORSNWLFTF
GPGTKVDIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 hil SGYCSSTSCYVAYYYYGMDVWGKGTTVTVSS
c DVVMTQSPLSLPVTLGQPASISCRSSQSLVHSDGNTYLNWFQORPGQSPRRLIYKVSNRDSGVPDRFSGSGSGTDFTLKISRVEAEDVGVYYCMQGTH
WPSFGPGTKVDIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAK
.69 h3 TLNSGYNGAYDYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQOKPGQOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWPQTF
GQGTKVEIK
HC QVQOLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAS
L69 h5 YCSGGSCQDAFDIWGQGTMVTVSS
c DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQQSYSTPLTF
GGGTKVEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
L69 h7 DRDQVTMVQGVPKTPDNDYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQQSYSTPFTF
GPGTKVDIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
169 h33 AAAAGYYYYYGMDVWGKGTTVTVSS
- c DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQQSYSTPPAF
GQGTKVEIK
HC QVQOLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYTISWVRQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAS
169 h44 EYSSSGFDYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLOSGVPSRFSGSGSGTDFTLTISSLOPEDFATYYCQQSYSTLPYT
FGQGTKLEIK
HC QVQLVQSGAEVKKPGSSVKVSCKASGGTFSSYAISWVROQAPGOGLEWMGRIIPILGIANYAQKFQGRVTITADKSTSTAYMELSSLRSEDTAVYYCAR
169 h127 DRYSSGWLDYWGQGTLVTVSS
c DIVMTQSPATLSVSPGERATLSCRASQSVSSNLAWYQQOKPGOAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGTEFTLTISSLOSEDFAVYYCQQYNNWLRGF

GQGTKVEIK




