Appendix 1

## Manual editing of gene annotation

## Previous coding exon annotation indicated by bold and underlined text (some in italic)
## Manually edited exon annotation indicated by colour highlights

## (for multiple genes, different colours indicate different genes)

## Predicted protein(s) after editing are shown beneath each annotated genomic region

FHEH
####H### GST delta #######
HHUHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHH

####### PPAIO01211 - GSTD #######

>JH662257.1 reverse | PPAI001211 (pre-editing) | BBALO00I2Ed (post-editing)
TTCATAACCTTTTATTGATTGGGAAATTCTTTTTTGCCATTTATTTCAAACACGTGATTTGTCGCAAATTAGAGATCCATAGGAAATTCCTATACATGCTTTGTCTTG
AGTTTTTCTATATATTATTTCGCTTTTTATACTATAATAAATTGTATAATAGAAGAATTATGTAAAACATATCCGATTCTAGGGGTGTAAAL BIGCCTGTGARACTITT

GARTTCATACARGTAAGTCCTTATATTTATAATAAATTCAAAGTACAGATAACTCAAT TTTTCT TAACAG I ARATCCTCAGCACTGCATTCCARCCATGGARGACARTG

BT TCAT T T TGACCTAGGGACTCTCTACCAAAGAGCAGGAGACTATTTT G TAAAAT TTTAATTTGTTATACTCATAAAGAAACAAAATAATTTTATTTTATTTTTTTACA
GTTTCCTACACTTTTCTTTGGGGCCCATTTGGATGAAACGAAAAAAGCTCGCCTGGCTGAGGCATTAGGATGGCTTGAAGATATTCTCAAAGGTCGTACTTGGGTAGCARCG

TTGTTGTTGTGAATATAATTTT
TGAGCAAAATACTTACTTTTCATCTACATACCTAATTCACTCTAAATCCTTTTGCATGCAAGTTGTTTATTTACGTCCTAGATAATGGTTTTAGAACACACTTTTTGT
TGCTCAAATATAGAATATCAATACTATTTAGATATGTGAAAAATTCGAATATATTAGGGTTTTTATTTGG

>PPAT00#23# (217 aa; 3 exons) | UNCHANGED

MPVKLFYLPESPPCRTVLLCGRLLNVNFDLKVVNILNGEQLKPEFIQLNPQHCIPTMEDNDLVLWESRVILMYLVSAYAEDDTLYPKDLOQKRAMVDQRIHFDLGTLYQ
RAGDYFFPTLFFGAHLDETKKARLAEALGWLEDILKGRTWVATENFTIADLILCVTISQIEAFGFELGPYPKIRAWFQLCKEKLEPYGYEEINEAGANALADLEFRSKL
N_

####### PPAIO06595 - GSTD ###i##i##

>AJVK01058452.1 forward | PRALQ06595 (pre-editing) | BPAR0065950d (post-editing)
ACACAATATATTAGCGGGATTTTCTATGGATGCCCAGGCGGAAAAATAACAGAAARAATCCACGGATTTTTCTTTTARAGCGAAACTTTGTGGCCGATCGGCTARAGG
GACTGTAGATGGAAACGTCAAACTTTTGTCAAAAATGCAATTTTTGACGAAAATTGCTTATATTGTGTAGAGGCCTTAAAGCTGCTATTCAL NTCARAAATCANCATA

EERREAGTCGTGACAGGAACCAACACAAAG NARAGTCCAT AATACACAAGCACT CCAGCACAGTCGTGTGCAAAAAAAT TAATCTCTTTTCGTTTTGTTTTAGGAAAT
AAAAAAACCGCTCTAAAAATCCTAATTTAACTCAAATATCTTAATTTTCTTTCTAATAGEITARTTATCAGCATTGTGTGCCARCTCTCETGEACAATGECTTTTCTCTT

TCARCCARTARA TGCAGAGAGAACCTTCCGGGAGCCTTTTCTCCTCAACAACAATTCCCATTGCTAGCTAGTACTTAGGCAACTTTAGAGACGTGAGACCTCAGACAAT
CACCAGATTGTAAATTAAAATACCTAGAAAATACCTAAAACAATGTGTAAATACTGTATAAATGATCTGAAGAGT TTTATAAAAAAAGATTTTATGAATGAA

>PPAT00659508 (224 aa; 3 exons) | EDITED TO ADD 2 EXONS

MKNEHIFFSILLFLSVSALSTFYALVPVSTVFLSLRSVLKPPNKKSITIQKHSRTVVNYQHCVPTLVDNGFSLWESRAILAYLVEKYGKDDALYPKDPENRARVNQMLY
FDMGTLYQRFAEYYYPAIFAKAPFSPDGFKKMEDAVGFLNTGLEGRKFAAGDTLTIADMALVATVATYDVFKFDFSKYPNVTRWYESCKKTISGYDEINQKGADEFFA
KFGAVLNQ-

####### LLOJ007285 - GSTD #######

>JH689876 reverse | LLOJ007285 (pre-editing) | _ (post-editing)
TTCTTTTGCCATTTTTTTCGCAGAGGCGTGGAGGTAACAACCACGTGCTCAACCCTTAGTGAAATAAATTAAAGGGTCGCATAGAATTCCCATGCGCTGAGTTATGTT
TTTTTTCTCCTTTATCGCTTGTTTACTTCTTTTTTGCCTTGTGTTATGAGAGGGGAAATACCTTTGCARAAAATATCTTTAAGGGGCATCAAL ATGCCAGTARAGCTGTA

GATTTTGTGCARGTAAAAGCTCARAATGAATTATTTAAACCTTCAAAATTTAATTAATARATTCCTGGCAGETGARTCCGCARCACTGCATCCCTACAATGGATGACART

AR AT T T T G AT T T GGG T ACTC T TACCARAGAGCTTCTGATTATTTCG T AAGGAT TCTTTAC TATAAAAACGAAATATTCCTTAAATAATTCCAAGGAATTGAAAGG
TAAATTTTTACCATTTGTACTTTCCCACACTATTTGTTGGAGCACATTTAGATGAAACTAARAAAGCTCGCCTAGCTGAGGCCCTAGGATGGTTCGATGACATCCTTAAAG




TTTTTTTCTTTAAACTGTTGAACGATTAATAAAAGTTATAAAAATGCTGGTTAAATGAATTTTTGTTATGCCCTAGATGTCGCTACAACATTATTCGGCCCT
CTGGTGGAAAAAATCCCGTTTCGCGTTTAAATAGAATTTTATTACTTTCCTTCGACAATAAATCCACATTCAAAACGACAGAATGTAATATTAGTTAC

>HH0U007288 (220 aa; 3 exons) | UNCHANGED

MPVKLYYLPESPPCRTILLLGRLLKIDFDLKIVNILDGDQLKPDEFVQLNPQHCIPTMDDNDLVLWESRVILMYLVSAYAEDDILYPKDILQRAMVDQRIHFDLGTLYQ
RASDYFFPTLFVGAHLDETKKARLAEALGWEDDILKGRKWVATDNEFTIADLTLCVIVSQIEAFGFELGPYGRVRAWFQHCKDELEPHGYDEINQVGADALGEMFRSKL
QQEK~-

####### LLOJ004462, LLOJ004461, LLOJ004460 (LLOJ004462 and LLOJ004460 in italics) - GSTD #######
>JH689583 reverse | LLOJ004462, LLOJ004461, LLOJ004460 (pre-editing) | _
1103004461 b, LLOJ004461 G, LL0J004461 d, ELOJ004461 8, LL0J004461 £, LLOJ004461 §, LLOJ004460 a,
(post-editing)
CATTTCTAAAATCAATTAATTTTCCAATAATTCATGAATGTGATCTTAATTTTATTTCCTCAACTGTGTGAATTGCTTCATTARATGTTTGAGCACCTAAAACAAGAA
ATCAAACACCTTAATGATTATTCTTCAATTTGTAGGGCACATTGAATCAACTTTGGAAGTCCTARATATTTGATCAACTCATCAATC TAAAC ATGGATTTGTACTACCT
TAGGTTTTATCAGACTTATTAGCCCTTTAATTT
TTTTTGACCTTTACTGATTCTTTTTCATGGTTTACTCACTCGTCAAAAAATTAGACATTTTATCTAATAATAAATCGTTATTATATAAT TATAGATTTAATGGCTGGAG
TAAGTTGAATAGAGTACAATGACCTACATTTTCGTCATGCCACCAACGAAAAACGTGATGGGCTATCATTTTCTTAAAGGTT
TCAATCCGTAATTTTGAATCAACGCCCAATGATATGACTTGACAGAAATTTTGGTATAGATAAGATTAGAATTGAGT TTCATAATTAGACGGATTTGTCCGTTCTTAT
CTAGCAGCTTGAAATTTCTCTTTGAAAGAAATTGAAAGTAATTGCGTGATATCATTGAAGGTCACCGCATTCATTCATTTTATTACACTGGGTAACATTTTTATTTCT

TTTCTCTCCGATTAGATCAACTACCAACACTGCATACCTACTCTTGTGGATAATGGCT TTGCACTGTGGGAATCTCGTGCTATCCTCGCCTATTTGGTGGAGAAATACGGA

TGTGGTTCAAGGAAAATAATTTTTAAATTTTTCTTTTG

CATGCAATTTTCATAAAATTATATTTACTAARARAAATGTTCACTTCAGAGAAGAAACTATTAATTTGTTCAGTATAAACTGCATTTTCTAATACATATAAAATAAAT
ACATTTTTGGAAATTTAAATTGAGTTTTTTTTCTATTTTGATGATGCAAAGGATCGGGAATGARAGAATTGATTGTAACGAARATTCTTGTTAAGCTTCGCTCTTTTA
ARAGAAAATTGAGTTACAAATTTTATACGCCAACTGTAGAGATATCAGTATTACTCATAAAAATATCTTGCAAATCATCATCGTCGAACACAACATTTCAGACARACC
GTATAAATAGAAGAAGAGCGACACAATATTTAGTCACATAATTTTGTGTGTTTATTCTGCTGGAACGACTGCAGACCTCTGAATATTTTGAGTTTTATCAGGTAAGTC
GAAATTCACTGCAGCAGCTCAAATTTGAACATTAAAAATAGTTTTCAAACTGGAAAAGCTTTARAAATCATGTTCTTGTGAAAGAAAATGTGAAAATTATGTGATTAC
GAATTTTTCCTCAGTTGTGAGCAACCCCACCAAGTGATCAACTTCAATCTAATTTTTTCCACGAAGAGGCTTTTAACAT TTAGT CAAGETGACTATTGATTTTTACTAT

TCCGCGCTCTCTGCACCCTGTCGGAGCATCCTTCTTCTTGCCAAAACCCTTGGAATTGAATTARATCTCARGCCARTGG | AAGA T AAAT T GEAAAC T T TAG T IAT T ITIGE
AATTAATGCAGAGAGAAAACATCTTGCTTCTTTAATTTTCTTGTAGACTTCATGECTCETCATCAGTTCACACCAGARTTTATARRGG TATGGTAAAGATCTGCGGAACG
ATGACTTGTTTTTAATAGCAGTAGAAAAAATTAATTGAATGCTCTAATCTCATTGT CAGGIARACTATCAGCATACAATTCCAACTCTCCTGGACAATGETTTTTCARTT

_GTTGAATTTTTAATTGTTTTGGTATTTCAATGAAAACATAAAAATTGTTCACTCAAAAAATATTCTTTTAATACATGCATTCGAAAACATTAAATTATG
GATTTTATTCTTTTCTGTGTGTGTAAGTTTAGTTTAACTATATAAATAAAGCTTTATTCAGAATATTGGAGTAAAAATCTCACCAACAGCAGCTCTTCTGCATGATTC
TTCTTACCTTGAGATTGGGTTAGCAATTTTAGGCAGCACCTGTTGAGATTGATATCACTGCTACTCATACAATTATCTAACTTTGTATCTACCAAATCATCATCGTCT
GACCTACGAAAAAGCGGACCATATAAGTAGAGGAGTGTCCATAAAATTGTCAGTCACAGATTTCTGTTTTATTGTGAGACATCTCATAGACTTTTGAAGTGTTTTTCG
GGTAAGTAAAGACGTGAGAGAATTGACAGATTGACCAAATAAGGTTTGAGAGCTTTTTCTTATCTAAAAAGAATCGAAGATTAAATGCAGTTTTAAACGAAATAAAAA
AAAACTTTTCTTCGTGTCGTGTGCATGATTTCAAATTAATGTTCAACCGTGATTATCATTACAGAAGTCGTCATAATTTTTTGTGGGTGATCAAATATCTAATCTCTT

CTTTTACAGAGCTTTGGTTGAAAGAGAGCATARAGTGAACAATACACAATCAAA NECACTCTICAT TSI ACTATTCTCOACT I ICT COGCCATGCCCCACCATTCTT
CTTCTTTGCAAAACTCT TGCAATTGAAT TAAACCTCARGGAAATAGGTAAATGAAAATGCAACACTTATTTCTTCTTTTAAATAAAAAAAATGCTGAAATTTAATTTT

TTTACAGACATTTTGGGTGGTGAGCACCTGAAACCGGARTTCTTARAGG TAATARAATTGCCAAAT TCTCAAAAAAATCAATGTTACAAACTTTTTTTATGAATGAATTT
AAGTCTATACGTAARTAAGATTTTCCTAARTAATTATGTTCTTTTTTACTCCAGATCARCTACCAGCACACTATTCCTACGCTAGTCCACAATGETTTTACAATCTCEEA

BATTTCCATGAAAATATAAARATATTTTCAATTAAATAAAATTCTTTTAATACATGCATTCGAAAACAATAAATTATGAATTTATTTTTTCTTTTCTGTGTGTGCAAG
ATTAAGAAAGAAAAATAAATAAATAAAGCTTTATTCAGAATATTGGATTAAAAATCATCACCAACAGCAGCTCTTCTGCATGATTCTTCTTACCTTGAGATTGGGTTA
GCAATTTCAGGCAGCACCTGTTGAGATTGATATCAGTGCTACTCATACAAATATCTACCAAATCATGATCGTCAAACACACGARATTATGGCCCATATAAGTAGAGGA
GTGTCCATAAGATTGTCAGTCACAGATTTGTGTTTTATTGTGAGACATCTCATAGACTTTTGAAGTGATTTTCGGGTAAGTAAAGACGTGAGAGAATTGACAGATTGA
CCAAATAAGGTTTGAGAGCTTTTTCTTATTTGCAAAGAATCGAAGATTAGATACAGTTTTAAACAAAATAAAATGTATTGTGGGATTATCAATTACAGAAGTTCCTTT
TTTGTAATTGATCCACTCTTAATTTCTTGTTTTACAGAGCTTTAGTTGAAGGAAGCATAAAGTGAACCACTCAAC AIGACTCTIICAT I I T TACTATICICCACTATCT
ECEC A G CCCAGC AT I C T I I GO ARG AR C I I CCAA T TG AR T T AAACCTCANCCANATAGG TAAAAGAAAACACTTTCGTCTTTACAATTAATGAATGAAA
TAAATTCTGTTTCATTTTCTTCAAGACANEIICEEICECEAGCACT ICAAACCCEART I BT ARAAGTAAGTAATAAAATTTTCATCAGGAATGACTTGCTCTTATTC

TCATGGACACGATAGCAAAAARAAATATCTATGTTAGTGTCTTTTAAATGTGAATGAATTTAAATTGTTTTTCTTTACTCCAGATCARCTACCAGCACACCATTCCTACG

TATTTTTCGTTGTGAATGATTTAAAATTTTACACATTCTTTTTTCAATTAATTCTTGCTCTTTAGAAGTAAATTCCTTGAT
CAATTCATAAGAGAAAATTATTGCGTATATGTTCAAAACATTTTTCATTCTGATTTCTTGAAAATCTTGATATAAAATCAATCTGTTTGACATGGATTTTAATTAAAA



TAAAATAGAAGACATTTTAAAGATCTTTTTAATTTGAAGAAAATCCGAAAATGTACTTTTTGGTCAATTCAAAAAGTACTTAGCTGGACATAAACTGGATTCATCGAC
GTTTACCAGAACCTGTAAATTTTGATTATAAAAAATATATAATTACTCACACAGAGTGAGTATTCAGCGTACGAAGATCCGTCAAATTTATCAGTTAGTTGAAAGTTGTA

TTGAGGAATCATCATCATCCCTGACTTCTCTCTTGATTGTACAGAAGCTGCAAAGCTTAGGTATGATTTTTTTTTAATAATTAAAATATTTTAAAAATATARAACATT
TTATTCATTTCACAATGTTATTTTCCTTTTTTCTTTATAGAGGACCATTTTTCAAGAATTTTCATTCAGAAGAAAAACTAAAGAAGAGT TTCGAAGATGACCATTGAT
TTATACTACTCGCCAGCTTCCTCGCCCTGTCGTAGCATTCTTCTTCTGGGAAAAACTCTTGGAATTCATTTCAACCTCATTGARACACGTARGGARATTATATTTCTT
TTTCTTTTCTAACAAATGTGTAAAATAATTTATTTAAAATTTCTTCTTATAGGGEIATGIAGAGGGCATAAT I TCAGCGCCCCAAT ICTCAAGGGTAATATCAAAAATT
CTCTATTTTCATTGTAATTTTTAATTATTAAAATTTTAATTATTCATTTTTAGARFAATTACGAACACAGCATACCTACAT TAGTGGACAATGGCT T TGCATTGTGGGAR

_ACATTATTTTATGTTTTTTTATGAACATTTTAGTGTTTTTCCCAAATTAATAAGAAAAATAATTGTAGGATCCTTCACTCTATATTAAGGATAAAGCTC
TAAGAACCTTTTCCGATTATGCTTACACAACTGTATTCATATCATTAATTTTGACCACCATCTGTACTTATGATGATAATAAATTGATATGAATACTCATACAGGTGT
TTGATATATTGGTGTACTCAAAAACAAACCATACTTAAAGCCCAGAGAGGCGAAAATTACTGTCAGTAATACAAAATTTGTCTTTTAATAAACATTAAAGTCATTTAT
AAATCCAACTAAACTTTCTTTGCTTTCTTATCTTATCGTTTACGTAAATGTATGTGTTAGAACAATCGCGCACTTTATAAATTAAATTCTAGAGCAGCGCGACCTGCC
GCGTGCCCGTTCACTTTGGAATCTCTGACCGATCTAACAAGTTTTTATCATTGACACAAAGTCATGATTTCCAGTCTATTTTTCCTTTGACATTTTGGAACTTTCCAG
TGACCACCTCTGGAATTCTTCAAGCCTTCAAATGGCGCCAAATTTGAATTTATTAAGACAATTTGCAATTATTTCAACAGTATGTATTTTCTTCAGAGTGATAAAAGA

TAAAACCGTGATGTAATACGTTTGAAAAGCATTATTTAGCTTAATTGTATTAGTGTTCATAATATTGATGAAAATGTCTGTTTTCCTATTTTTCTTTGAATTATAATA
AATTTTCTCTTGTTTTCTAGATAACTTCTAATCAGGARATTGAAAAAAAGCTCTCAAT HIGCCCATTCAT T IGIACTACTCACCTGTTTCCGCCCACTGCCETAGEET

e e T A CC A AT I C T T G AN T AR T T AATC T CAAGGAARTGEGTAAGT TTTCATTGCTGGAAAAT TGAGTACATAATAACTTGAATTTAAAAAAAATAAG

AGGTAGTAAAGAAATTAACGTCTTAATTTGTACTAAAAAGAATTAATAAACTTTCTTTTTTGCAGRIARAAGTGCCECTGAT I CACCANACCAGAAT T TC T TAAGATA
R GTTTAATCCGTGAGAAT TTCTTTATCTTTC TATTTATAATTTTTTAAT TGTAAATCAATGAATTTTTTTCATAT T TTGT TAACAGATARATTACCAACATATT
GTACCCACAATCGTCGATGATGGCTTTACATTATGGGAATCCCGAGCAATACT TCAGTATTTGGTGGAARAATACGGAAAGGATGATTCGCTTTACCCAAAGGATCCCCAGA
AGAGAGCTCTCGTAAACCAGAAGCTCTACTTCGACATGGGAACGCTTCATCAACGTCTTGCTGATTACTACTACAAACCAATTTTTACAAAAACTTCTTTTGATCCGGCTGT

AT T TG T T CACAGAAT T I T GCCARTCCT TCCCARRTART TTTTTCTTAACTTGTATATTTTTTAAAATAAAATTATGGACT TAAAACTGAGTTTGATACTTAAAT

TGTTTARAAAAAAAGCTCCAATATTTTTGAACAGTAACTGTAGATAATACTACTACACTGAAATATTCTAATATATCACCAACATTACACCTCCCAATATCTARGAGC
ACGGAAACTTCTCTCAGTCGATCAAATAATTTTGTGAACTCACTTTGGCTCCAGCCGGCGTTTAGATAAGT TGARAATAAGGAATGTAAGAACCTTTTCCGATTTATG
CTTACARAACTGCCTATTCATATCATTAATTTTGACCACCATCTGTACTTCTGATGATAATAARATGATATGAATACTCATACAGATGTCTGATATATTGGTGTACTC
AAAAACAAACCACACTTAAGGCTCAGTAAGACGAAAATACTGTCAGTAATATAAAATTTGTCTTTTAATAAACATTAAAGTCATTTAGAAATCCCACAAAACTTTCTT
TGCTTTCTTATATTATCGTTTACGTAAATGTATGTATTTTTTTCTGAGTGATAAAAGATAAAACCGATAAAACCGTGATGTAATACGTTTGAAAAGCATTATTTAGCT
TAATTGTATTAGTGTTAATAATAGTGATGAAAATGTCTGTTTTCCTATTTTTCTTTGAATTATAATAAATTTTCTCTTGTTTTCTAGATAACTTCTAATCAGGAAATT
GARAAAAAGCTCTCAATATGCCGATTGATTTGTACTACTCACCTATTTCCGCCCACTGCCGTAGCGTTCTCCTCTTAAACCARATTCTTGGAATTGAATTTAATCTCA
ACGARRTATATICAGGTATTGGT TAGCGTCACATGGGATATACTCTTTCCACTCATTATTATARATGGATGGGARAAGTACATCCTACGCTAACCAATACCTAACTGT
ACGTAAGTTTTCATTGCTGGAAAATTGGAGTACATAACATAACAATTTAAATTTTTTCTTTTACACAAAGAAAATGATTTTATAAGGAGTACCTATTGAAATAATTTA
AATTAAAAAAAATTAAGAGGTAGT TAAGAAATTAACAACGTCTTAATTTGTACTAAAAAGT TTTAATAAACATTTTTTTGCAGALAATAGGCGGAATCARATGTTGCAG
BARAAATCAGAATTTCGTAAGGTAAAAAATGTTTAATCTGTGAGAAAT TCTATATCTTACTTATTTATAAATTTTTGATTGTAAATCAATATTTTTTTTCTTATTTTAA

20,0 2.CATAAATAACCAAGARATCTTACCCACAATCGTCGATGATGGCTTTACT T TGTGGGGATGCCGAGAAATCCTTCAATATTTGGTGGAAAAATACGGAAAGGATGATTC
IGAGGAGATTAATCAGAAAAGTTCTCAGATGGACCAATATCACGAGAAAATTTTGTCARGGCTTCARAAATAR T TTTTTCATATCCTCTATATTTTTTTAAATARATATTG

GACTTAAAATACCCTAATTTGATACTTAAATTGTTTCAAAAAAAAAGCGCCAATATTTTTGAGCAGTATCTGTAGATAGTATGTACTACTACACTGAAAAATTCTAAT
ATATCACCAACTTAAACCTCCCATATAAATATCAGAGAGCACGGAAACGTTTCTCAGTCGAACAAATCATTTTGTGAACACACTTTGGTTCCAGCCGGCGTTAAGGTA
AGTTGAAAATTCTCCGTATCTCTGTAGGTGCAATTAACGTGTTTCTCAGTGATAAAAAGTGCTAATTGAAGGTGGAAAAAATTGTGTAATAATGACTTGCTTCTTTGA
ATAATTTTTTTAATTAAAGTTTTTTACATTTAAACGGTGATTGGTTTCTAAACGTCTAACAAATACTTTCAGAATAAAATTCAACACAAATTTCCATAGAAGAGCGTT

ARTACARCCATRCLGCLGCLGRATGACGATTGATTTTTACTACACTGATATTTCTGCGCCTTGCCGCAGCATTCTTCTTTTGGGAARAGCTCTTGGGATTGARTICAR

FCTCARAGAGATEEG TAAGCTGTTTTTGTTATTTTATTTTAGAGAT TTTCCTTATTTAAACGT TTGAATATTTGAAAACAAATTATTAATTATTCAATATTGTACATT
TTTCACGCAGHCTTARTCECCEEEEATCAT T GARACCACAAT T TG TGARGGTAAGAAAAGCTCTCTATTTTATTTCTTAT TAAAAATTTTACAATACTCGAAGCAAT
AACAAAAAAATTCTAAATTTAGATCAAATTAAGTAATTTTTATCAGTTACCAAATGTCGTGACTCAAGAGTTTGCTAAATGATAAGATTACAGAGTTTTCAATTGAAT
GCTTTTAAAAATATTCAAACAGAAAACTCTATATGAACTCTAATACAAAATAGTTAATTTTATAATAATTTCAAGAATTATTCTTAATGATTTTTAAATTAATTTAAT

TTATCAGATTAACTACCAACACTGTGTGCCCACCATTGTGGACAATGGCTTTGCATTGTGGGAAT CACGAGCARTTCTCATCTACTTGGTTGACARATACGCARAGAR
GAAGACCATCACTGGCTATGAGGTCARTCARAAGGGTGCTGATGGATTTATGGCARAATACGGAGCTGCCTTGGATAAGCAGAAGGCCTAARGCAGTCTARATTTTTT

ARGGAATCAATGCAATTACTTTGTGAATTTCTTTAAAATCTTTGAAAATCTTTTGTARAAATGTCTCGAAGTTATTCAAACGATTCAATGAGAATARARATTATTTTG
TAATGTARAARAGCTTTTTTTCTTATACCTCCTTCTCTTATTGATAAGATATTAAAACATTTGCTGGATCGCATATAGTTCCCTTAATAGCGTCAGATATCTTAACAC
GGAACGCTCTCGCATTAACATCAGTTARATTGAGAGGTGTTTGGCTATGARATATTATAGGGAGGTGATCAGARAGGAACCAAAGGTAACCGAAGGGATCAATAAACA
TATCGGAAATGAATGGAATTGCATCTGATTCARRAATCACCCCGATTGTATCAGGATTGAGAAGAAGTTCAGAGTTCCAACAGGARATCCTTTTGGATTGGATACTTC
CGTARRATACTACGCCTGTAGTATAATCAAATACACGACGTAGTGCTTGAGAATCACAACCTCTGTAGGAGAATATTGAGAAATCATCTGGTTGGTAGTTGGTAGGAG
CTTTCTTTGCATTTTTCAGAGTTTTCGTAGTAGTCACATATTCTGCCGTGCTAGAACCGGGAGCGTAGTAAACAATTCTATTGCCATATTTGTCTGGCCAGCCAAGGG
TCATGCTTGAAATTCCAATTTCCATAAACCACGGAATAGTAGAGTCAAAAATAAAGT TTGATTCTGAAATTATGGGGTTCAT TNNNNNNNNNNNNNNN NN NN
NN NN NN NN NN NN NNNNNNNNNNNCAAGT GAGGAGT TCGGTTAGTAGC TACAAT TAATCTC TCAGATGGARAATCTTTGGAAATGTCGGARAATTCCACCAACTTAA
TTACCCCCACAGGTGACAATATTAGTCGACGGATTCTTAAAAAAGTCAGAAGCGGAAGGGTTCAGGAAAAGCTCGAAAACTCATATTTCCCGTGGAGATAGAGARAAG
CGGTCTGAGACAAAGTTGTAGGCAAGGAAATTTCCTATGAGAATGACCTATCGAGGAAAATTTCTTGCCCTGTAGGAGTCCTGTAGATAGGGATTTATCCARATTGAC
ACARATAGCCCCGCCCTCCCCTATTTTATTTATTTTGCTTTATTAAGAATGTTGGAGTARAAATCATCACCAACAGCTCGTCTGCATGATTTTATTACCTTAAGATTG
GGTTAGCAATTTCAGGCAGCACCTGTTGAGATTGATATCTCTGCTACTCATACAAATATCAAACTTTGTATCTACCAAATCATTATCGTCTGACCTACGAAAAAGCAT




ACCATATAAGTAGATGAATGTCCAAAAAATTTTCAGTCACAGATTTGTGTTTTATTGTGAGACATCTCATAGACTTTTTGAGGTGTTTTTCGGATAAGTARAGACGTG
AGAGAATTGACAGATTGACCAAAAAAGGTTTGGGAGCTTTTTCTTATCTGAAAAGAATCGAAGATTAAATGCAGTTTTGAACAAAATAAAAAAAAACTTCTCCTCGTG
TCGTGTGCATGATTTCAAATTAATGTTCAACAGTGATTATCATTACAGAAGTCGTCATAATTTTTGGTGGGTGATCAAATATCTAATCTCTTGTTTTACAGAGCTTTG
GTTGAAAGAGAGTATARAGTGAACAATACACAATCAAARTGACTCTTGATTT T TACTATTCTCCACTITCTGCGCCATCOCCARGCATTCTTCTTCTTTGCARARGCC
[ TCCARTTCAAT TAAACC TCAAGGARATAGGTAAATGAAAATGCAACACTTATTTCTTCTTTTARATAAAAAATAGCTGAAATTTAATTTTTT TACAGACASIITGGE

IATCCCAATGTGACCAAATGGTATGAGACGTGCAAGAAGATGCCAGGCTATGAAGTCAACCAGAAGGGTGTGGATAAATTCCTTGARATARTGGAATCCAAGARATAATAT

TTTTTGTTGCGAAAGATTTAAAATTTTTAAACAGTCTTGCATTATATTCAAAACATTTTTCATTCTATGATTTCCTGAAAATCTTGATATAAAATCAATCTGTTTGAC
ATGGATTTTAATTAAAATAAAATAGAAGACATTTTAAAGATCTTTTGAATTTGAAGAAAATCTGAATATCTTTTTGGTCGATCTAATATAGCTGGACTGGACATAAAC
TGGATTCATCGACTTTTATCAGAACCTGTAAATTTAGATTATAAAAAATATATAATTACTCACACTATCAAATATATTAATCTGGATGTTTGAAATGCACAAAACAAT
CAATTCAGAATGCGAAGATCCGTCAAATTTGTCAGTTAGTTGAAAGTTGTATTGAGGAATCATCCCTGACTTCTCTCTTTTTGTGCAGAAGCTGCAGAGCTTAGGTAT
GTATTTTTTTTAATTTAAAATGTTCTAAAAATATTTTGTTCTTTTTACAATATTATTTTCCTTTTTCCTTTATAGTGAACCATTTTCCAAGAATTTCCAATCAGAAGA

ARAACTARGRRGRGTTTCGRREGATGACGATTGATTTATACTACTCACCAGCTTCCTCGCCCTGTCGTAGCATTCTTCTTCTGGGAARRACTCTTGGAATTCATTITAA

e AT e ARACEEGTARGGAAATTACAT TTCTTTTTCTAT TATAACAATGTAAAAAAAAGT GTAAAATAATTTATTTGAAATTTCTTCTTAGGO NI AT CIAGACCEE

A AT T TCAAGCCACART T C TCAAGEGTAAAATAATARATTCTCTATTTTCATTATTATTTTTTGAAT TAAT TARATATGTAAT TTTTTGGCAG AT TAATTACGAGCAT

ATCTCAACGTATGAAGGACTCARATTTGATTTGACCCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN T T TGCC AR TEC T TCCARRATAR

TTTTTTTCTTAACTTGTATATTTTTAAAAATAAAATTATGGACTTAAAAACTGAGTTTGATACTTAATTTGTTAAAAAAAAGACTCCAATATTTTTGAGCAGTATCTG
TAGATAGTACTACTACACTGAAAAATTCTAATATATCACCAACTTAAACCTCCCATATAAATATCAGAGAGCACGGAAACAGTTCTCAGTCGAACAGATCATTTTGTG
AACTCACTTTGGCTCCAGCCGGCGTTTAGGTAAGTTGAAAATTCTCCGTAGCTCTGTAGGTGCAATTAACGTGTTTCTCAGTGATAAAATGTGCTAATTGAAGGTGGAA
AATATTGTGTAATAATGACTTGCTTCTTTGAATATTTTTTTTAATTAGAGTTTTTTGCATTTAAGCAGTGATTGGTTTCTAAACATCCAACAAATACTTTCAGATTCA
AATTCAAG

>EL00004462 (212 aa; 3 exons) | UNCHANGED
MDLYYLPGSAPCRSVLLCGKALGLDFNLKTLDLMAGEHLKPEFLKINYQHCIPTLVDNGFALWESRAILAYLVEKYGKDDSLY PKDPQKRY FVNQKLYFDMGTLYQRF
ADYYYPVLFAKAPYNPEAYKKMEEAVGFLNTALEGKTYAAGDNLTIADLALVATISTYDGFKFDFSKYPNVAKWYETCKKIPGYEVNQKGVDEFVEKFGPLLPK-

>_ (215 aa; 3 exons) | EDITED

MTIDFYYSALSAPCRSILLLAKTLGIELNLKPMDLMAGDQLTPEFIKLNYQHTIPTLVDNGFSIWESRAILAYLAEKYGKNDSLYPKDPEKKARVNQKLYFDMGVLYQ
REFGDYYYKPIQTKTPYDPAAYKKMEEAVGFLNTGLEGQKYIVGDTLTVADFAIIATISTYDVLKFDFTPYPNVVQWYERCKKTMPGYEINQKGADEFLEKIGPMLPK-

>_ (217 aa; 3 exons) | EDITED

MTLDFYYSPLSAPCRSILLLCKTLGIELNLKEIDILGGEHLKPEFLKINYQHTIPTLVDNGFTMWESRSILAYLVEKYGKDDSLYPTDPQKRALVNQKLYFDMGVLYQ
RFADYYYKPIQTKTPLDPAAYKKIEEGLGFLNTGLEGQKFAAEDSLTIADFALITTISTYDGLKENLTPYPNVAQWYERCKKTMPGYDLNVKGVEQFLEKIGPMLPKE
P_

>HH05004463€ (213 aa; 3 exons) | EDITED

MTLDFYYSPLSAPCRSILLLCKNLGIELNLKEIDILGGEHLKPEFLKINYQHTIPTLVDNGFAMWESRAILAYLVEKYGKDDSLYPKDPQKRYFVNQKLYFDMGTLYQ
RFADYHYPVIFKKTSSYDPEAFKRMEQGVEFLNTALEGKTYVVGDNLTIADLALVATISTYDGLKFDFSKYPNVAKWYETCKKMPGYEVNQKGVDKFVEIMESKK-

>_ (217 aa; 3 exons) | EDITED

MTIDLYYSPASSPCRSILLLGKTLGIHFNLIETRLCRGDNFRPEFSRINYEHSIPTLVDNGFALWESRAILIYLADKYGKEDTLYPKNAQRKAIVNQRLYFDMGTLEFQ
RLADCYLKPVIEKKPVDPODSWKMEEAVGFLNIALAGHKYAAGDTMTIADFALVATISTYEGLKFDLTPYANVTKWENRCKKHMRGYEINQRGVDDFVRTVAPLLPKT
E_

>HH050049678 (218 aa; 3 exons) | EDITED

MPIDLYYSPVSAHCRSVLLLNQILGIEFNLKEMHKSAGDFTKPEFLKIRNINYQHIVPTIVDDGFTLWESRAILQYLVEKYGKDDSLYPKDPQKRALVNQKLYFDMGT
LHQRLADYYYKPIFTKTSFDPAVFKKIEEAMGFFNTGLEAQLFAAGDSLTIADFSLMATVSTYDALKFDLTPYPNVAQWFERCKKTMPGYEINQKGVEKFVERILPML
PK-

>_ (222 aa; 3 exons) | EDITED

MPIDLYYSPISAHCRSVLLLNQILGIEFNLKEIYSDNRRNOMLOKKSEFRKINNQEILPTIVDDGFTLWGCREILQYLVEKYGKDDSLYPKDPQKRALVNQKLYFDMG
TLHQPFADYYFKRIFAKTSIDPAAFKKIEEAMGFFNTGLEGQLFAAGDALTIADFSLMATVSTYDAFKFDLTPYPNVAQWFERSKKTMPGYEEINQKSSEMEEYHEKT
LSRLQK-

>_ (218 aa; 3 exons) | EDITED

MTIDFYYTDISAPCRSILLLGKALGIEFNLKEMDLMAGDHLKPEFVKINYQHCVPTIVDNGFALWESRAILIYLVDKYAKNDSLYPSDPQKRARVNQKLYEFDMGTLYQ
RFAEYYYPPIFAKAHFDPAAFKKMEDAVVFLNTGLEGQKYAAGDSLTIADFALVATIATFDAFKFDLSKYPNVVOQWYETCKKTITGYEVNQKGADGFMAKYGAALDKQ
KA-

>E005004460d (>128 aa; ~3 exons) | EDITED TO ADD 2 AND EXTEND 1 EXONS (PARTIAL GENE - INTERNAL GAP)
MTLDFYYSPLSAPCRSILLLCKSLGTELNLKE T AFHVXXXXXXXXXXXX XXX XXX XXX KXKKKKKKXK XXX XXXX XXX KK KKK KKK KKK KK XXX KKK KK KKKKKKKKKKK
XXXXXXXXXXXXXSSYDPEAFKRMEQGVEFLNTALEGKTYVAGDHLT IADLALVAT T STYDGLKFDFSKY PNVTKWYETCKKMPGYEVNQKGVDKFVE TMESKK -

>EH0600446008 (>176 aa; ~3 exons) | EDITED TO ADD 2 AND EXTEND 1 EXONS (PARTIAL GENE - C-TERMINAL GAP)



MTIDLYYSPASSPCRSILLLGKTLGIHFNLIETRLCRGDNFKPEFSRINYEHSIPTLVDNGFALWESRAILIYLADKYGKEDTLYPKNAQRKAIVNQRLYEFDMGTLEFQ
RLADCYLKPVIEKKPVDPQDLWKMEEAVGFLNIALAGHKYAAGDTMTIADFALVATISTYEGLKEDLTXXXXXXXXXXXXXXXXXXXKXXXKXXXXXXXXXXXXKXKXK



i
####### GST iota #######
i

####### PPAI009870 - GSTI #######

>JH661013.1 reverse | PPAIQ009870 (pre-editing) | _ (post-editing)
TGGATATTGTATGCTTAAGATATATAGTTAAATGTTGCATTCTTGCGATTGTGAAGGCAACATTCTAGGCGTTGTCGCTTTCCGTGACGAAAATTGCGCAACTTTTAG
CGGTAATTTTCCCATGGAAAAATCCCTGTTCTACTAAAGATCACTCGTTGCTGGGTCAAGTACTAACCTCAGGACGGTTTTTCGATCTAGAT

AACTCTATCCCAAGGATCCTAAGGCARGGGCCATCGTTAACCATCGACTCAATTTCAACTCGGCATTTTACTACAGCAGCATTTCCATGTATGTGS TAAGTATARRRACT T

TTGATAAATTGGAAGATAAATATGTTTTTTATTTGCAAGAATTAGCAAATATTCTCACATGGCTACAAGGCTTTCCATTTTTTTTTATAATTTGAATATTGTTGAAAA
ATCATTGAATCTTTGCGTACTCGTAGAACGAATATATATTCCGTTGATGCAAGAAGCGACGGGACGTTTGCATCACTGTTTGCACCAAATGCAGATACGACAACGGTC
GATGCACCCGACGATATCTTTGAAAATCAGGCTATTTTCTGTTAATTTAAGGCCTAGGCACACTTACGACTTAAGCCGAGGGACGACTTAGTGGAAAATTATAGAAAT
GTATTTTAATCATTATTTCAAATATAATTACACTGACTGAGAGAAATCCGAAAAAGTTAAAATAACATTCCGAAAATGTTAATTTTACCCTGCAGTATTGATCCGAAA
TCGGTGGAAATATTACCCTTTTTAGGTGTATTAGGGGTAAAATGTACCCTTTTCCATGTTGATTTGACCCTTAATAAGGTGTAAAATTAACATTAAAAAATGTTGATA
TATTTTTACACCTAGAAAGTGTTAAATTTATGAGGAAAAAATGTTAATCGCACCCTCTTTTTTCTCAGTGTACGCTAAGTCGTCTCTCGGCTAATCCTCAAGTCTGTC
GAGGCCCTTACCTCCTCATCGTCCTCAGACCTAGAAACCAAAAACCAAGCCGAAGATAGCTAGGTACTTTGCATGATTTCAGAATTATCTCGAAAACGTCGCACAATC
TTTTGTATAACTTTTAGAACTTGTCTAGGCGGAACCGTTTATTATACAAAAATATTGTTTTCAATCATTTCTTATAAGAGCTTTTTCAAGGTCAAAAGTTAAAGTGGC
TCTAGGGAGCATATTTTTCAACCGAATTAATAATGTTCTGATTCGTTGGAAAGGTTTTGGAATCCCCTTACAAATCTGAACTGGTTCCAATAGAATATTAATCGATAA
TAAACCTTTAATTTTTAGTCGAAAAAGTTGAAACGCTTTAAAATTTTATTATGCTATTTAAATATAAAACTGACAAAACTAGGAGCATAGTATTTAATGTTCGGATAA
AATTTGGAAAGGCAGACGCTTAACCCATTCCTTACCATGGTATTATACATCGTACGCAAATTGAGTTATTTTAGATGATTTATTTCTGGGCAATTGATATTCGAATTG
CTGTCGGGAATGGATTTTTAATTACCTTAGTTCTTCAATTACTTGGGAAAAATAGTCCGACAGAAATGGGAATACATTTTGTTGTTCTTTTCTTGCTTCACGTGAAGT
CATGTAAAAATTTTGCTCAAAATGGCGGACGGAAAGTTCGACATCCCGTCGAATTTGTTAAAATTTGCCTTCATCTTCTCTGATTTGGTCATGAATTGGTCTTAAGTG
TAGCTAAAAGACCTTATTTCTGGCATAAAGAATAAGAGATCAAGTCCACAATATTAAAATAATTCTCATTGATCTGATTTGTTTCACTTTTATTTAAAAAATCGGGAT
CGTCCCTATTTGAATTTCGCTCAAAAATCACCTAAAAATTTGATATTTGGCTGGCGTTCACGCACGAACGCAATTGCGCGTGGGTCACTACCATAAAAAGTCTTGTTG
GATAGGCCTATATTATACAAAAAAATATTAGGTCGATCCGACTTACAGACCACCCACACCACACACTTATAAGTCCGTCCCTATTTGAATTTCGCTCACTGTATTTCC
AGAAGATGACCCTACTAAAATTCTTATATACGCGGACGATATCGTCATCTATAATTCCACTCCTGATAGTGTTGAACAATATATAGAACTTCAAAAGCGTCTAAACGA
AATGGGTAGATGGCCGTCTGACAACGGATTTAAGTTTTCACCTCGGTTTTCACCCTCCAAAACGATGGCAATGCACTTTTGTCGAAAACATAGGTGTCCACATCAAAC
ATTTACTCTCAACGGTTCCTGCCTCAAACACACAGATTCATACAAATTCTTAGGCATCTTTCTTGACCCTAAGCTATCCTTTAAAACACATATTCAGAACTTAAAAGT
CTCGTGTAATAAAAGACTAAATGTGTTAAAGTGTCTCTCAGGACTAACCTGGGGATCCGATAGAAGCTCACTTGTGAAAGTTCACGAAGCCACTGTTCTATCTAAGAT
GTTCTATGGGTGCGAAGTATATGCAACAGCTGGATCTCAAACTTATTTAAATACTCTCAACAGTATTTACAATACAGGATACAGGTTTAGTTTAGGCGCGTTTGTAAC
TTCCCCTACAAATAGTATTCTTTCAGAAGCAGGAGTTCCTCCACTCCGGCAGCGATTTGACTTCATATGTGCTAAGACTGCAATCCGGATGGCCTCATCCTACGGGAT
TACAGGGCATACCGATATAATTGCATATGAAGAAAGAAAAAGTCGCAAAAGCTTCTTCTCAAGTGGTGGCAGTTTGGCTTACTCAATTATGGATGGACTTCAATTTGA
GGAAAATAAAATACAAGGTCTCCCTCCATGGCTCTTTAAATAAAACTCCATTAATACTTCACTAACTACCACTTCCTACAAGGACATGTTGCCTGATGAAATTTCCGT
ATATTTTAATAGAATCTGCAATAATATATCACCTTCTTCTACAGTCCTTTACACTGATGGCTCCGCCAGTGGGGAAAGTAGAGGATTCGCAGTCGTCTTTGATCATGA
ACTTATATAGTGCCAAATGCCATAGTAGTTTATCAGTTTATGATTTGGAAGCCAGGGGTATTGAAAAGGCGCTAGAAGCAATCCAAAGTCCCGACGTTGCCACCCAAC
ACTATATTACTGCATCCGATTCCCTGAGTGTCATTACTGCTGTGGACAACTTAGCTATCAATTCCCCCATCATTCGAAGAATCAGAAACCTACTGATTGAATTAGGAG
ATCAGACCACACTACTTTGGATTCCGGGTCACAAGGGCATTCCAGGGAATGAGAGAGCAGACAGAGAATCCAAAGCAGCTTCCTTTTTACCTTCCATCACTGATACTT
GTGTCCCCGTCAAATCTGCAATTTCATTGTGCAAAAACTTTTACGACGACTTAAAACTAAAATGGTTCAATTATGAGGTAACTGGGTTCATAAAAAAAACAATTTACG
TACCAAAACGTCCTATTATCCCTAAATCACTTACCAGAAAAGAATGCACCATAATTTCAAGATTAAGAATTGGACACTGTCGATTAACCCAGTCCTTCAAATTAACTA
AATCTCCCATACCCCTCTGTCCATCCTGTAAAAGATATCTTACCATATAGAACACATCTTACTCGAATGTAAAAAACTAAGTAAAATAAGGAAACAAATTTTTGGAAA
TAAAAACATATTAAGCTTGCTGAGTTATTCAAAGTCAGATATAGATTTAATAATAAAATTCATTAAAGAATTAGAACTTTTGGAAGAAATTTAAACGTTTCTGTAATC
TATTTTTTCTTACTCTTTCTTTTCATTTTACAAGTATTTCTTTTTCTTCTTTTCATTGAACTTATCCTCCAATTGTAATATACATTAACCACTAATATAAAACTATGT
AAAATTATACGGTGCTATATGAAAAAATGCACCTAATGAAATTTGAATAAATAAATAATAATAATAATTTTACAACTTTCCCCTGGGAATTTTAAGTCGGGAATGCAA
TTTTATTCACTAAATTTGTGTCCTATCACGGAAAACGGTCGTTGCATTAAACTTTCATACACGATAAAAGTGCACGAGGCTCTTTAAATCTGACTGAATTGGTGAAGA
TAAATAATAATTATTCATTCGAGAAAAATATTTGAGAAAGTCTTAAAGAAAAATGGAAAAGAAATGACAGTTCTTCATTCGATAGTTATAATATTGGTATTACAGAGT
GATTATATTTTATTCAGTCATAATCGATACATTTTACCGAACATAATGCCGTGATTATATCTTAAAATAAATATTTGTTATATTTCGGATGTAAAAATTCCCCATTCA
CTCAAATATGGACCTCTTTTATGCGGTTATATAGAAGAAATTTGTAAAGTTTTCGCCATCGTTTTCGTATAGATGTCAGACATCTCTACTCATTTATAGCTCTAAATG
CTCCTTGGGAGAGAAATCCGAAAAAGTTAAAATAATAGTTATAAAGGTGTAAAATTAACAGTAAAAAATGTTGATATATTTTTACACCTTAAAAGTGTTAAAGTTATG
AGGAAAAAAAGTTAATCGCACCCTCTTTTTTTCTCTATGTTCCCCTAATCTATTTTAACAAAATTTTGTTCTGAGCTAGAAAAAAATCTTCAGAATGGCTAGGCTGTT
TCAGGCAAGGAGAAATTTCAATATAAAATTTCAAATGCGACTTGAAAAAAAGTTTTAGCTGCCTGACACTGCCCTATCCTCCCCTACATTGTATTTTTTCCATCTTAT

TTAGGAAAATTATTTAATTTTTTTCTATATAGGGTAAGTGCGCCA KN NN NN NN

_AGTCTACTGTAATTCAACCATAGGTACTGAGGACACCCAAATATTAACAAATTAAATAGAAAGAGCACAGCTCTTAAATTTAAGTGTGAAGTAAGGTCAC
AGCCAATAAATACATTTCTATGGGGAGTGATATGGTCCCGGCGATTTAAGCCACAGATATACCTGACACAATTATTGAAAGAAACTGTTAGACGACGGAAGGTGTCAC
TATCCGCCGAAAAGAAGAGTTCTGCTCCGTAGTTAAAGAAAGGAAGAAGAAGCGCTCTCGCGAGGAGCAAGCGAGTTATTCAGTCATAATCGATACATTTTACCGTGA
TATATAATAATGCGTCATAATGCCGTGATTATATCTTAAAATAAATATTTGTTATATTTCGGATGTAAAAATTCCCCATTCACTCAAATATGGACCTCTTTTATGCGG
TTATATAGAAGAAATTTGTAAATTTTTCGCCATCGTTTTCGTAAAGATGTCAGACATCTCTACTCATTTATGGCGATAAATGTTCCTTGGGTGAGAAGTGCAGGAAGT
GTTGGAAGTTTTGCAACATTTTCGACAGTGTTGCGTATTTTCGGAAGTGTGAAGGTATCTTCCATACAAATTGTGGAAGTGCCTGGAAGTGGTGCACACATTTTCACC
CAAATATCTCCCCCTTGATTCAAATTTATTTCATTTAAAATTATAAATTGTTTATGCTTATGATTTCAATGGCAATAGTCTTTATGCTTTGCATCGTATTACGTGATT
ATTCTTAATAAGAACGTGTGAAATGATTTCTGCAAATTTATGCAGCTACTGGAAAGGCACAAATAATTCATTAGACAGGTTTTCCTTAAGAACCACAATTATTCTGAT

GCAATAAGAAGATTGTCAATAAGTTCTTCAGAATTTTCAATCTCATGTGGGATTTTTTTTGGCAGATGECTCCCAT T T TCT TCGACTACCARCGCACTCCARTTGGACTG




A A G A A GO T G A T C A G AR CARCCCAC A G AT CT CA G CC e CAT GG T C AT CCCAT TCATCCAATCCCARAGARTTGA AT TCAAGGGGTTTTCARAATARAA

TACTCTGTGTCATTTTTGATGTATCTTTCTTTGCAAAGAAAACTGTTGCACAACATTTACTTCTTCTGTCTTTGCTCTTAATTTGTTTTAAGCACATTCAGCATCCAT
GAATTACACCCTAATGATTCCCATAGGTTTTTAGTCTCACATCTATCCCACAAACTTCGCGCCCAT

>PPAT009870 (229 aa; 2 exons) | UNCHANGED

MKLYGVSDGPPSLAVRMALKALDIPFELVNVDYCAGEHLTEKYAEINPQKEIPVLDDDGFYLSESIAILQYLCDKYRPDSQLYPKDPKARAIVNHRLNENSAFYYSST
SMYVMAPIFFDYQRTPIGLKKLNMSLEVFETYMKRSGTKYAAADYLTIADFPLVTATLCLEAINFSLDEYPLVKAWYANFKKEYPDLWAIGEGGMKEIAEFEKNPPDL
SRMVHPIHPMRKN-

###444## LLOJ002711 - GSTI #######

>JH689493 reverse | LLOJ002711 (pre-editing) | HHOG00ZMINE, EHOG00271108, LL0J002711 ¢ (post-editing)

ACTARAAAGCCCAATTAACCTTTAGAACAAAACAAAGAAAAATTCTTTACGACTTAATTTAATTTTTTTTTCAACTATTTCTCATGAAGAAGACCCATARAACAACTT
TATTTTTAAAATAATTTTTAAACGAATTCATTTTTTTAAATACATTGTCTTGTTTTTTTTAAAGAAAATATATTTTATTTGAATGCAGAACA RIGARGCTGTACGCTET

AGCTCTACCCAAAAGACCCAAAAGCTCGCGCCATTGTCAATCATCGTCTCAATTTTAATTCTTCCTTCTACTACAGCAGCATTTCTATGTATGTGG TGAGTATTTCAT T

ATTTTTCTTTTGTTATTTAATTTTTTTAAGAAAGTTTTTAATTTTTTTGAAAATTAAAAATTGGAATTGAATTTACTAAAAGAAATTGTCTATGAAATATTTGTCAAA
GTTTTATGTGGAAATTCTTTAGATTTTCAATGGGATTTACGGTATTTGTGATATTTGCAGTATTTGTAAAAATAGGATTTGTCCTTAATAGCTTTCAAATAATTTTAA
AATAATATAAATGTTTCTAAATCCTTAAAATACTTGATGTTTGATACCAACAATGAACTAATAATATTATTCTTTTTACTCTTTCAATTACCGCAAATACCAGAAATA

CAATAAGTCCCATCAGTTTTTTTAATAGAGCACAAATACAAGAACATTCTACAAGAGTTTTT.
ICATCGTCTCAACTTTAATTCTTCCTTCTACTACAGCAGCATTTCTATGTATGTCG TGAGTAT TTGTTTTATTTTICT TTGTTCCTTARAT T TTTTTAAGAAAGT TTTTA

AAATTATAAATTTAGAATTAGAATTGAATTTATTAAGAGAAATTGACAAAGAAATATTTTTCGTATTTCTCAAAGTTTCATGTAGAAGTTCTTAAGATTTTTGGTGGA
ATTTACGGTATTTGTGGTATTTGCAGTATTTGTAAAAGTATGATTTGTCTTTAATACCTTCCAAATAATTTTAAAATGATAAAAATATTTTTAAATTCTTCAAATACT
TGGTATTTCATACCAACAATGCCAACAATGAACTAATAATTATTTCTTTCCCATTCAATTACCTCAAATACCAGAAATACCATAAGTCCTTTTAATAGTGCACAAATA
CAAGAACATTCTACAAGAGTTTTTAGACTTCTCAAATAATAAAGAAGGCAAAAAAAAATTCTAAAATCCTTCGAATACCTTTAAATAGTTTTTTTTGTTTAATCTTTC
TCTTCCTCTTCTTCAAATTAATACAAATCTCGTAAGCTTTTGATCACCGACTACTCGCACCTGTTGCATTCCAAACGCCTCCAATAAATTTTAAAATTTGCATTTCTC
ACAGCAGAAAGATTTATGAGAGGATGGCTAGAAAATTGAAAGTAGTTCTCCTTCCTTTGCGCTGATTAATCAGTGATTAACCCTTTCGCGTCTATATTTCTCAATCAG
AACTTCTTCTTTGGCATATTCTGCGTAAAAGTAACGTACCTATTTTCAATTTAAGAAAAAAATTAAGTCAAGTTTTTGGGAACCAAATTAAGTTAACCCTTTAAGGTT
TTTTGGGTCATACGCTGACCCAAACGTGAAACATTTTATTTTTTCAATTATTTATGAATGTAATTGTTTTTCCATGTTACAAATGCATCAAATTCACGCATAAGGGGT
CAAAGAAGACGTTCTGAGTGAGAAAAGTCCTCTAAAAAAATTCATAGAATAAAAATCGCGATAAAAGAGCGCATGTTTCAATGTTTTTATGTTTCACGTTGGACGTTA
AAGGGTTAATTTAAAATTAAGAAAATAATTAAGGGTGAAATTCACTAGAAAATCGAGGTTTTTTTAAATCGTTTTTTCTAGGTTGGTCTTAAAACTAAGTCAGTCTTA
AAATTTTAAGTTAGTTATTTAGGTCGGGCTTAAAATTTTCAGTCGATCCTAAAGTTTTAAGTCAGTTTTTCAGGTCGGGCTTAAAATTTTTGTTAGTTTTTTTAGGTC
GGGCTTTAAAATTGAGGTGTCTTAAAATCTTAAACCTTTTTTTAAGTCCGATTTAAAAAACTGACTCAAAGTTAAAGAACGGCATAAAACCGACCTAAAATTTTAAGC
TTGACTTAAAATTTTTGCCCCAAACATTTCATATTTAGGCCAGCATATGACCCAATGAACGCGAAGGGGTTAATTAAATCGAATAAATTCGACGTATTTTTTTTTTAA

CAGATGGCTCCAATTTTCTTCGACTACCCGCGCACGCCAATTGGTTTGAAGAAGCTCAACATCTCTCTGGCTACATTTGAGACTTACCTCAAGCGCTCTGGGACGAAGTA
NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NNNNNNNNNNGATCATCTACAGACCGCACCTGTTGCATTCCTCTAATARATTTTARAATTTGCATTTCTCACAG

CAGAAAGATTTATGAGAGGATGGCTAGAAAATTGAAAGTAGTTCTCCCTCCTTTGTGCTGATTAATCAGATATTAACCCTTTCGCGTCTATATTTCTCAATCAGAACT
TCTTCTTTGACATATTCTGCGTAAAATCTACATATTTTCAGTTAAAAATATATATAATTAAGGTAATTTAAAATCAAGAAAATAAGTAAGGAAATTCACTAGAAAGTC
GAGGTTAAATTTTTTAGTCGGTTTTTCAAGTTTGGTCTTAAAACTTTAAGTCAGTCCTAAAATTTTAAGTCAGGTTTTTAGATCAGTATTAAAATTTTAAATCGGTCC
TAAAGTTTTAAGTCAGTTTTTTAGATCGGTATTAAAATTTAAGTCGGTCCTAAAGTTTTAAGTCAGTTTTTAAGTCAGCCCTAAAATTTTAAGTCAGTTTTTTAGATC
AGTATCAAAATTTTAAGTCGGTCCTAAAGTTTAAGTCAGTTTTTAAGTCAGTCTTAAAAAGAACGACTTAAAAACCGAATTAAAATTTAAATATAGACCTAAAAATCG
AATTAAAATTTTAAGCTCGACTTACTTGTGTGAATTTTGCCTGAAACGTGTCATATTTAGGTCAGCATATGACCCAATGAACGCGAAAGGGTTAATTAAATCGAATAA
ATTGGGCGTTAATTTTTTTTTAACAGATGGCTCCAATTTTCTTTGACTACCCGCGCACGCCAATTGGTTTGAAGAAGCTCAACATCTCTCTGGCTACATTTGAGACTTA
CCTCAAGCGCTCCGGGACGAAGTACGCTGCTGCTGATCATCTCACTATCGCTGACTTCCCTCTTGTAACGGCCACCCTCTGCCTCGAGGCGATTGGCTTTAGTCTCGATGAG

TACCCCCTCGTTAAGGCTTGGTACGGCAATTTCAAGCAACAACATCCAGATCTGTGGGCCATTGGGGNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN

>E00600277908 (>112 aa; ~2 exons) | EDITED (PARTIAL GENE - EXON 2 MISSING)
MKLYAVSDGPPSLAVRMALKALDIPYEHINVDYCASEHMTEKYAEMNPQKET PVLDDDGFFLPESTATLQYLCDKYRPDSELYPKDPKARATVNHRLNENSSFYYSST
SMYV

>E000002744'8 (>161 aa; ~2 exons) | EDITED (PARTIAL GENE - N-TERMINAL GAP, C-TERMINAL GAP)
LDIPYEHINVDYCASEHMTEKYAEMNPQKEIPVLDDDGFFLPESTAILQYLCDKYRPDSELYPKDPKARAIVNHRLNFNSSFYYSSISMYVMAPIFFDYPRTPIGLKK
LNISLATFETYLKRSGTKYAAADHLTIADFPLVTATLCLEAIGFSLDEYPLVK

>LLOJ002711 ¢ (>87 aa; ~2 exons) | EDITED (PARTIAL GENE - EXON 1 MISSING, C-TERMINAL GAP)
MAPIFFDYPRTPIGLKKLNISLATFETYLKRSGTKYAAADHLTIADFPLVTATLCLEAIGFSLDEYPLVKAWYGNFKQQHPDLWAIG



i
####### GST omega #######
i

###4### PPAT000142 - GSTO #######

>AJVK01076482.1 forward | PPAI000142 (pre-editing) | PPAN0001420a (post-editing)
TTATTATTATTTGAAACTAGAAACCACACTATGGTTCTTTCGAGTTCTACATAGCATCATGTACATAATACAATTGAATATTCTGAGCATGAGAATACAATTTCTAAT
TGATATGTTTTTCCTCACAAGGCAGGTGTGTATGAAACACAAATATGAGTATAATAGATTTTGAATGTCTCACTTTACAATTGTCGTAACTGTCTAAAATATAGCTAT
AGTATTCATCTCTTAAGACGATATTATATCATTTACAAATTATCTAACATATTGTGCGACCTGTACGACTGATGACGTGTTTTCAGAATTCTCTCGCTAATATCACAT
AATTCGTGTTTAATTCCCATCTTTAACACAATAAAACAATTGCGATGAAAATATCTAGACAAGTGGAAATATATTAATCTCTAATTAGTTAAAATTGAATTTACTACA
ACGATAAAAGCTTTTTTAATCGCACTTTAGATCAAATTGACAGTACAATTAAAAATAATGTTGAATCATTTAAAAGTAATTARATCAAATGTCCATTATTTTTATGAT
CTAAAAATTGTCAAGTGACCACAAATTAGTTTTTATATTGTACAATTTAGGGTTATTGAATTTATCTAATCCATGCAATATCTGCAATAAGTGGAAGCACGATGCCTT
CAGACGGCTCAAGCTTCGAACAACTGATTTTTTTCAACACGTTTTTAATGAATACGATCCATTATAATATTATAATTTAATAGCCAGTTCAATGTCTCARATTTTCTA
ATARAGAGTCATAGGGTAAAGTGATATAATTTGGAATTAGTGTTACAAAGTTGGACAATTCGCCGGTACAAGTTGGACATGGCTTTTTTCGTGATARATGCAGTACAA
GATTTGTTTTTAAGCACAAGGAACCATATTATAAAACTAAAGCAATAAAAATATACAAATAAAAATGAAGTACTAAATTTATCAAGACAAAAAGGGGAAGGAGGTACA
CACAATACGATGAATGGTTATTAAATAAAATAATTAAATTCAAATTTATAATTACGATAATTACAAAAAAAAATTATCATTATAATAATAGGTCTATGTGGTCTATGT
GAATATTATAAATAAATAGGTGTGATTAGGAAGGAATCACACCTAACACAAGGGAAGGAATATTCGTGGAGTATTCTTAAACTCATTAGGTCCTATTTATAAGCTTTA
TCAGATATCCTTAAAACCTTTTACAAAATTCTTTTTATTCGTTTATTTATTTACATTGGACTATTAGAGTATTATTATCCGGAAAAAGAATTTTTTTCACACTAAAAT
AGGGTTAAAAACAGACAGATGGACAGATTGACAAAAAATAAGTATATGGACAAAATACATARARAATGTCCTCTATAGGGCARAGTGATAAAAAGTTGGTCAGTAGTG
GTACTAGTTGGACAATGGTACAATTTGGACAGGGCAGTACATATATATTTGAATCTGGTACCATCGCTTTTCTARACAGAATAAARATTCGGATCTTAAGCACAGTTT
AGACTCGCACCATGCACAAATGGCACATGACTTCATCGGCTGCCCCCCAACCCCTCCTCTTTAACTAACGCGATGTCAAAAGTAACTCGAAAGTTCAGTCACTTGCCG
GAATCTTTGGGTATTTGGCACACAGCAAAAACTACGGTTTTTAATAAAAGARATAAGGTTTGTTCAAGAAGTTTAACCACCTGTGTAGACCTCAGAAAAAGTGARRAC
A GACCARC ARG AC T T AGCTACAG G TGAGT TATTCATATATC T TTTGCGGGTTATTTTGGGATTAATTTATCTCTGATAAT TCTATGTAGAGTCAAGATAACTT
TGAAAAATTTTATTAGGAATTTTCTAATAAATTATTTTAAAGATTTACTATATGCACAGAATTTTTTTTTCTTTTCTAAAAAGTGCTAATTTATTATAAAATAGTAAA
TATACTTGTAAGATATGTGGAGARAGTGATTTTTTAAAAGAAAAAAGCGTCAGTGGCATATTTTTAGAAATGACGTAATAACATTGAAACTTCTCTTTTTCACTGAAA

TCTTCATGCCGTGAGAAACATCAATAAAATGTGTTGTATGGATGCAAGAGTTATTTCGTAAAATATTTTAGERGCCCCCTTECCOACCOTTCACCATCATCETANGAT

BFFGGTTAGTCATCCATTTARAAAGTTTAATAAGT TTTARAATAGATTCACACACTGAGAAGGAGGGTG

>JH661954.1 forward | PPAI000142 (pre-editing) | PPATO00T420d (post-editing)
AAATTTTATTTTTAAATAATATTAATAGAATTATTTATACCGATTTTGGATCAATACTGGAGGGTAAAATGAACATTTCCGGAATGTTATTTTAATTTTTTCGGATTT
CTCTCAGTGCAGTGTTCACAGTGGGCAAAAATTGCACATCTTGACTGTTTTAACAAAAGATCAAGATCTAATGATAAATAATTCTATTAATATTATTTARAAATAAAA
TTTTATAGGTCAAGTGGAGAGCTCTGATGAAGGAGGACAAAGCCGTTAAGGGATCCTACCTGTCAGGTGAGGTGCATGCCARGTACATGGAAGGACGTCGACARGGAAATG
CTGAT T ATGATATGCTTGT G T AAGCGGAAAATTGCCCCTACCCTACAACTAACAATATATATCAACTAAT TAAGTGTGGCCTGCACTAATTTTCACAATCATTCATTCA
ATTTCTTTATCACTATTTTTTTCTGCGGCCATATCACAGAACTTTCGATTTTGTATACACTATGAAAAAAAATAGATTGCTATTTTCTTATATTTTGCTTTARARAAA
TCTAAGAGAATTGGATTTTTTATCTTTATTTCAGAARTATTCCTANCARACAGCCARCCTCCTANT TTTTGTATCATGATTTTATCATTTGATCACTCTGGCACTGTT
CTTACGATTTTTATTTTCACAACTTTGCATTTCAATGTAAATCAGGGCCTTTATTAATATTTTCTATATCACTGTTAATGAGAGAAAAAGATTTATTTTGTACTTTAA
ARARAGCATGCATGATAAAGCGATTTAAAAACGAATCAATGTARRAGGAATTAATARAGATTTTTGTAAGCAAGTTTATTTCGTTAGCTGAAAGAARAAATGTTTAAA
GTTGAAATTTTAAAAGTATTGCGTACAGTGTTTACACGACCTTCGTCTTGAATTGGTGCTCTAACATGATGGTTCAGCTTATGTAATTAATTAAGCAATCGTTCATAT
TCACGARATTTTTAATGAAGGTTTCAAAACAATTTTCCAGAARAAAAATCAAATTAGACAAATTCACTATGCAGTACACAATCATTTGTACATTTTTCAATTTGCTAR
ACCGCCTGCAAATGTGTTCAAGCTTCTTACCTTTGACTTTGACTCAAGATCTCCCTTCTGARATTGTGCCCTTCTCTCTTTTCCAGACGTCTCGGAAGGARAAGAATCT
TCCACCACACAATTGAGAGAATTTGAACAAAAAAGAAACCATTTCACATCTCCTTAAGARAAAGCCTTTAAAATACCTCTTAAGAGAAAACAAAACTCTTAATTTTATT
CTCTTTTCTTTTTTTTACTCTTTAAATTAAACTTTTGGGTTGGTTTCCAGTCATGTCTATTTCTTTTTTCAAATAAATTCATAATTTATTTTTATAATAAATGTATAT
ATCGTAAAAAATATAATCACTTGAATAAGTTTTTTTTGTTCTTATATACAAATCTTCAAATTGCACGAAAGAACATCGACGAAATATTCTATATATATTGATTTTAAT
TAGGGAGGAARAACACGGGATGTGCGTTTACTGGGTCTATCTGTTAACTCTATCTCTGAAATATTTTCTTTTATTTATTTAGTTTTTTTTGTTTTTTACGAAAAAGATG
ARGATTTTAAAATAACAATTTCATAGTTTTATTAATTATCTGTTTGATAAAATACCTTCATAAGGAATTTTTCTCAAAAGCAGARAAATTCTATTATCGGARACCCAC
TAGAAGAGTTGCATGCAACTATTTCGAAACATTTTCTATTACTCGCTAAGATAGAGTTTTACTAGAGGGAAGATATTTCGCGTAAAACAACTTGAGCTAAAATTAGTA
TAACTTGGAAATTTCACGGTAAATGCCCTAAAAGTTTCATCTGARAATTTTACAAATCAATTTCTATTGATCTTTAAAAATGATCTGGTTARAAAATCGTTAGCTTTT
CTTGTTTTCGATCTCAATAAATTAAATATGTAAATAGTTTCAGTAAAGAATAAACTAATCAATAAATGCGAAAATATGATAAATTTAATTTTCAAATCATTATARACG
AGGGTCCCGGTCAAAATCCCGAAAGCCAAAATCCCGAACGCCAAAATCCCGAATGCCAAAATCCCAAATTCTTAAAAGTGTCATAGCTACTCTTACGATTGTACCCGC
GCTTGCTGGGGGCAAAGGGAAATCTTCTGTGTCTTGGGAAATTATTGTARACAT

>PPAN000#420d (253 aa; 4 exons) | EDITED (EXONS ALTERED, GENE SPLIT ACROSS 2 SCAFFOLDS)
MSNGKHLATGAPLPTLODDGKIRLY SMRFCPYAQRVHLVLDAKDI PYHTIYVNLQAKPEWLYDRSPPGTVPAVDLPNESGGASLYESLVISDYLDEKFPQRPLYPRTP
LAKAKERLLIKKFDTVIDVMYKVFLGEHVPGTLTEI SNRLDFFEKELQTRGSDFFGGNVPGMVDYMIWPWCERADMLTY LLGDKYVLDEERFPKLVKWRALMKEDKAV
KGSYLSGEVHAKYMEGRRQGNADY DMLVNTAKKQRTS -

####4### LLOJO09136 - GSTO #####i##

>JH689401 forward | LLOJ009136 (pre-editing) | DBOJ009#36ME (post-editing)
AAAAGCTCCAAAGCTTAAAAATACTACATAATTTAAATACAGAATCAGAAACATTTTTTCTGAACCCCTCTGTAGGAGAATTCCGTTGACTTTTTGAAGCGTGGAACA

GTGAAGATGCAAACCAGCGTGGAATGGAAGCATCTGGCCTCCATCAGCTGCCCCCCATTCCACTTCTCCTGCCCACCCAGTCACAGTAGGTGATIGTCAAAAGTTGTTCG



CACAAGTGCCGT GTGAGTTGATTCGCCGGCAATGAGCCCCCAGARAATTCATGGCGAGGTTGTGCATAAATTAAAACCA
CGAAGGAGATTTTCTTGGGCGTGTTGCATGAAGAATTCTTCAAGAACARARATTTCTTAAAGGCTTTAGATGAGTTTTTGGGAAGGTTTTGGGTGTTCAATGAAATTT
TCTAAGGGGCTCAATGAATGGGTGAAAGTGATTTTAGAGAGAGAGCGTCAGTGACATATTTTTAGGCATGACGTAATAACATTGAACGACGACTCTTTCACTGARACC
TCCTCCTGAGCAGCAGCAACAATACAGCAGTAAAGTGTGAGAATTTCAAGAATTTCTCCATTTTTCTTATAAGAAAAAATATTATT TAATATGCTGCTATAGAGATTA
GAAGGAGATTAGTTGAAGATTGAAAGAAAGAAAAAAGAGGCCTCAGAGTTCGAGTTTTTTTTATCTCCCTCAAGATAAGAAGACTCTTGAARAAATCTCAAAGAAGAA
ATTGATGAAGATAAARAATTTCACATTTCACETGCIGT G TGCCETCCCTCAGCEACCATEEGANGCTCCEECTCTATTCAATGCGCTTCTGCCCETATCCCCATCETATT
CACCTCGTCCTGGACGCCARGGACATTCCCTACCACTCGATCTATGTGAATTTGAAGGCARAACCCGAATGGCTGTACGACCGTAGTCCCGGTGECACCETGCCGGCTATTG
ATTTGCCCAACGAGAGCGGCGGCGCCCATTTGTACGAATCCCTCGTCATTGCTGACTATCTGGATGAGAAGTTCCCACAGCGCCCCCTCTACCCGCGTACCCCACTGGGGAR

A G A A A A S S S A G A G A A AT CCCCRARG s TG A GATTTATTTAATTTTTTTAATGAGCTTTTAACCCTTTCTCGTTCTTTGG

ATCATACGAGGACTTTGAAGAATTTAATTCTTTTTCCAAGAGAGAAATTCGTTGAATTTACGTARATTAGATCARAGAATACGTTTTGACTTARARATATTCTCTGAG
AGTCTCATAAAATAAAGAAATTCGTGATGTAAAGATCGATTTTCTATGTTTCATGCGGACGCAAAAAGCCTAAATGGTTAAATTTAGTGTTCTTAATATTTTAGAACG
GAGCTARATATTAAAGAGAAATCAAGTTTAGCTTTAGAAAGAAAACCAAGATTATTATTTGGGATTGATAATTAAAAAAAAGAAAAGAAAACATAGATTAGATAGATT
GATAAGAAATACAAACAAAAAATCAAGAATGATGAGAGTTTCAAATTGTTTGTATATTAAATTAAATACAAGAGCCACTCATATTGATTTCTGCAACTTTATACCTCG
ATATGATTAGAGGTTTAAGTCTATTTGTCGCTATCTGAATCAGCAAACATAGTCACAAGATATAGATTTATCAGCGGATGCGACATTTTGCTGATTARAACTAAAGCTT
TTGTTTTAGTTTATATTAGAGAATTAAATGAGTTTTTAATGGTCAGATATCAGTACATTTATTTTTAAAAAATCTATGTTTTAAGATTAAAACATAGARAGTAAAAAA
TCGCGGTAATAATAAACATGTAAGARATCATATCTTTTTGAAGCTCAAACAGTCAATTATTTGTTTTCTAATTATTCTTTTAAAATCTCAAAGTACGARAACATCGAR
TTTTGAGAAAAATTTAAGTCATCGAATTTAGATTAGGACGTCGGAATTTATAATTTAATGTTTARATTTTAAATCCATAAACTTAATTTAAAAGATTGAAATGGATGG
AAATGATAAAATTTTATAATTGACGTTAAAACATCGAATAAACTAATAAATTTTATTTCTTTTTTGCAAGT TAGTACCTAAGTTCTATTTATCAATTTCGATATTTTA
ATTGTTGGCAAAGAAATTAGAAAAGTTTTTCATTCATTCGATGTTTTAACTTAAATTGATAAAATTCTATGTTCTTCTATGAACATAGAAGGAATAGGATGAGATGAA
AATTCTCTGTTAAAATATCAGCAATAAAACATAGATTTCTTTTTATTTAAACAATATTTCATAATGATAAARATTCAGAAATTAAAACGAATAAATTCGATATAACTT
R GCAAGTGAGGAGCCTGATGAAGGAGEATARA G TG TGARAGC TTCC TACA T TICCGGCGAGAACTACGC TARATTCATGGAGAC
BCACCECCAGGEAGTCCCTGACTACGATATGCTCGT GTAAGCGGACCTATCCACATCCTTTTAACARAACCAATGTTCTCGACTAATTCCGTGTGGCCTGCACTAATTT
TCACACAGCAATTCATCACCTTTGACCTCCTTTTAATTGACTTTTTGTTTTTAATTCTCACTCAAACATTCAAAATTCTTTTTGGCCAAAATGCTAATTTATTGTTTT
TTTAACGATTTGTTTTGCGGGGARAGT TTTCTARAAACGAAATCTGGATTTTTTTCTCTACATTTCAGRARTGTTGCTARAARACAGCCARCATCCTARCAAATCTCGT
GCTTTTCAAGTGCCCACATCCTTTTAATTATTTTTTTTTATTTACAAACTTTTTGTCATTATAATTTGTCTCGCATAACGCTCTGATGGCCTTAAGGATCTTTTCCAR
GATTATGAAATTCTTTTTAATATTAGATGATGCATTTATGGATGTTTACACGATGTTGAAARAAAATAATTATCAAAAATAA

>E006009783608 (253 aa; 4 exons) | EDITED (EXONS ALTERED)

MSNGKHLATGAVLPSLSDDGKLRLYSMRFCPYAHRIHLVLDAKDIPYHSIYVNLKAKPEWLYDRSPGGTVPAIDLPNESGGAHLYESLVIADYLDEKFPQRPLYPRTP
LGKAKERLLIKKFDTVIEVMYKVFMGTHVPGTITEISNRLDFFEKELQARGSDFFGGNVPGMVDYMIWPWCERADMLTYLLGDKYVLDEERFPKLVKWRSLMKEDKAV
KASYISGENYAKFMETHRQGVPDYDMLVNVAKKQRTS -



i
####### GST sigma #######
i

####### PPAI002540 - GSTS #i#####

>AJVK01074729.1 forward | PPAI002540 (pre-editing) | PPARN0025400a (post-editing)
CCACAGAAGCCATATAGAAAAATCGCGATCACTTTGCATTAAAAATTGCGCCAACACATACGATCGCGATCTTCAACCATATTTAGTCAACATTTGCTATTGTTATCC
ATTCATCCGGACTTATCCATTTTCTCATTCTCATATTCTCTTGTACATTGCAGATTCAGTGAACAGGATAGTGAGAGAGGAAGATCCCAAAT,

[CARGTECT G TAAGTATTATTGCTTCTCATCCAATGCATAGAGCATACAATAGATTTTTTTTGTCAATGATCGAGAGCCCACTTTTGGTGATTGAGCATCAATGACAC
AGTCACCCCAATCGAACACCCAGAARATAACCTGCGGTACTTTCGAGGGGGCCTATCAATTGATTGTCGCGATTTTCGAGTGATTTCTAATAATACTTCCAA

>JH662805.1 forward | PPAI002540 (pre-editing) | PBALO02S4ONE (post-editing)

AAACTTCTTCGTGTGCTTGCATGAAACTGCCCCTCACGAAATTTCGGAACACAAATCAAAATTGTCAGAAACGTCTTAGATTTCATTCAATGCTAAATGCCTTATAAT
AAACATAAAACCACTAGTAATTTAATAAAATTATGTTACTTCGATAGATAAGTGCAATTAGTTCAGAAATTCTTGAAAATAAAATATTACAAAATGTTTCATTTTGAT
GCAGTTTTATAAAATCTATTACAGAATTCAAACGAGAAGCGACACGAAATTAATTATTTTTATGAACATGGATCTCAGTTGTCTCTTCAATAACATAAAGGTTTTATC
CCATTCCTTTCAAAGGGATAAGAAGAATATGCAAAAATTGAAACTGCCCCGTCGATAAACTGCCCCACCCTATTGAAGGTCAAAGGTCAACCACTTTATAGGGCCCAT
TTTTCAATCGATTTGGTTAAATTCAGATTTTTTGGAAAGGTATTGAAATTTCGAACCCGTCTGCATCGGTCTTCATCGCTAATGAATCGGTTATGTACCGATTTTTAT
GATTTTCACTTTTTGTGATATATGAATCAATACGATCTCTAGTAGACCAATAAGCACCAAAAGATGATACGAAAGACTAATTCACGGAGAGCTCTATCTCGTGAGTTT
GAGCATTCCGCAAAACTGGGACGCTTTGCTATCTCTTTACGAAACGAGTATAATCTGTGTTCAAACTAACCATATCCTTTTAGGTTCTCTTGAAACTACAAAGTGAAA
ATCCGTAATTTTGGATACCTGGAACAAGCCTGAAGATAAGTTTATCGAAAATTTAATCGATAGTATGCCTAATCTCATTCTTGAAATACTTCAGAAAAACTTTGGAAT
CACTAATTTTAAAGATTTGCATTAAAATCATTTCGAATAATAACATTACAAAAGAATTTATTGACATTAATGTAGTTTTACGATCAAAAACGTATAAAATTGATATTT
TCTCAATTCAAATTTAAAAAAGATGTTTCACTGTCAAAAAATTATCATAAATACGATCCAATCAAAGTATTTTGTGGAAAAAAAATTAAATAAAAATATATATAGTAG
AAATAGAAAATGTGATTATTGACAAGTGACCTTATGGTTTTGATACACTGGAAAACCATAAAAATCAGCATATCTTCAATGGAAATATGGGAAAGCCGTTGCAGTGTC
AAAAAATTACAATAATCTATTGTCAATTAATTCAATTCAAAGTATTTTGCAGAAAAAAAATTAAATAAAACGAATACAGAAAAAAAATTTTGAGTTCTGTAAAGTGAC
CTTATGGTAATGGTACGCACTTTATATAATACAAGTTTTACATTGTTATATTCAAAACCAAATATGTAAAATATTTTTTACGGGATATATCATTCTGCATATATTACA
TTCTGTAAAATATTAATGAGAAAATTGCTAAATATCGCTATAATTAAAATCACATTGTTTTCTTTTAGTGGTTTTGGATTAATATTCCCTTTTTCTAATTGTATGCGA
AATTCACTATAAAATATTTGCGAAATGTTTTATTTTTTTAGTAATTCTCGTTCCTCAATTTTCGAACCAAGATCGAAATCTAAAAATTCAAATTTTTTTGTAATTATA
AACTATTAAGAAAATTTATAATATGCAGTTCATACTTTTTTAGTTCTTATAAAGTTTTCTTCCTAATACTCAAACGTTAAAACTATTGAAATTACTTAGTTTAATGGT
ATTTGTCATAAGAAAATCTTGAAATTTTATTTTTATCTTGGTATATCTTGGTTGTTTTAGATTCAATGAGCCCCTCAACTCGCTTTAACTAAACTAAACCATTAAATT
TAGTTGTTTTTGCACAGCACAGTACCTCGAATCACCAACTGATGGCTGTGTTGGTACGTTATCAGAGGATTGCTCAACACTCCATTCCTTATCACAATCAGCCTGTCC
CTCCTCTTCATGCGCTATTTCTTCATCTGGATGACTCATTTGTGGTTCAGGGACTTCTGCCTCTTCGACAGGCTCTTCATTTGTCTCCTCCTGAGGCTCAGGTGTTAT
CCTGTGCATTTCTTTGAACTGCCTTGGGCACCTTGGCTCCTCACAATTCTCCTGACACAGACGTTCAAACTGCAATCGACGCATGTAGACGATGGATTTGGTAGAGGA
ACCCCGGATTCCCCGTGGGGGCCTCTCAGGGGCTCTTTCTGTTTCACATTCAAAGGAACTTGTGCCACTGTCACTAGAAATTCGATTGAGGGCCTCATTCTCCATTCT
TTGGCGCCTCAATTTATAGAAAAAATCACAAAGCACAGAAGATCAAAAATTCTTAATGAATTATTATGAGCAAAATAGTCACACGTTCACTCAGTATAAATCTTCAAA
AAACACTGACACAGTTTTCACACTTGCTTCCAAATTGATGGGGTTTTTGCCTTATCATATGCTGATACAAATAAAGATACTTTAGTATAGGTGTGATAACATTTTCAG
GTGAGGTACAATTTCTTCAAGATTTTTTTCCAAATATGAAAATTTAATGAAAATATGAAAAATCTCGAAGATATTTCAGCACACAGCAATTAATTATAGCGTGTGAAT
TCCATTCAGTGCAAAATAGCCGCATATGATCTAAGAAAATCACTTTTTTCCACAATACATTCCTCACCATGAAAATCACAATACACTAGTAACACTTGTTGCTCTGAT
AAAAGAAAGCTTTTCAATTATTTTGTCTGAAAGGTTCAGTATCTAGCTAGAATATAGGAACATTTTGAAAAGCTTTAAGCTCACAAGTTTGAGAACACCGCATTGAAA
CAGTTTCAAAGCTCAAAGTCATCAACGTATCTTCTCTAATTTAAATTTAAATAATTTTTTGTATTATTTTTTATTTCGAATATATTTGGAAAATATTGAAAGTATAAA
TAAATAGTCTGCATTAGTATCTTTATTGCACAGAAATATAACAAAAATTGTTGTTAATAGTTTTCAGTTCAGTTTATTTTTCCTTAAAGAAAGTAAAGTTATAACAAG
AGCCCTAAGTATCTCAACTGAATCAAAAAGATAGTGAAACCAAATAAAGCCCCGATTTTCAATTGAAATCAAATAAAGTGTAGCCCTTTAAAAAATTAAATAAATATT
TTGATACACTCAGAAAAATAATCGAGTATAAAACTTACTCGAATCGATGTTGAATTGACTCTTTTTCGTTGTGATTTTCGATTAACTATATTTTAGAGTTGATTTCAC
TTCTATTTAGGTGTAAATATTCGGAAGAGTTGTTTTAACTTTTTTTCCTAAAATTTATATGACAAAAGAGTTAAAATAATTCTTTTTTAGACTGAAAATAACTCGTTT

TAAGAGTTAAAATAACTCGTTCCAAGAGTTAAAAAAAT NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN

CACGGAAAGCAC
TGTCTCTTGAGTTCGAGCATTCCGCAAAGCTGGAATGCTTTGCAATCTTTTTTCTTGTTAAATTTTGATCAACGAAGCTTCTCGTCTTTAAAGCGTTATACTTCGATA
TAGTCCACAAGAGATCAAAAAATATTGAAAAAATATCAAGAAGCAAAAGTAAATCCGTTTAAATAAACAAACCTTTGATTTTCACTTTAACACAAGAAGATGATATTT
TGATTCTTTTAGTGGATTCAAATCAATGTGAATTCAGGAAAAAGCCGACTCGTTTTTAAAGTATCCTATTAATTTTATTCTTCAAGCAATTATTTGAATACATTTTAA
AGATTACATTTTCATAGTTATATTATAATTTCCGTCTAAATATTTTCTAAATATAATTTTTATAAAATAATAGTTAAATAAAACACAGAAAAACATATAGGTCAGAAC
CACGATTATTCTGAGTGTTTAAAAAAAACTCAGTAAAATTTTATAATTTTGTAATGATTTTTTTCATATAATTTAAATCAGATTCTTTGTCATCCTAAAAAAGGCTAA
AGCTTAGATTAATATTTCCATTTACTTTAGGAAATATAAATTTAGCTATAAGTATAGTTCTAATTTGTCTAACTCTGTATTCTCTCTAACACGACAAATCTAAACAGG
TAATGTTTTATAATCAAATCACAATGCAGACTAAATCAGCTCTTAGACGCCTTCTGTGCCAAGATTTGGCATTCTCAACCTGGTCATTGCCTTTTAAATTGATATTTC
GTCATTTAACGATCTTTCGTTATAGTAAAAAATTGTTAAACGAGTTTTCTTAAATCGTTAATGCATCTTCTACAAAAGAATATCTTAAAATCTCTCGAGTATTCCATT
TTATATGCCAAGGTCATCTTCTTTTGTAGAAGAGATTAAAAAACTGGGCGGGAAATGGTATTAGCTTCATTATTCAATTTAACTTTCGCCTCACTTTGTTATCATCTA
ATCACGAAGTGCTCTGTCATTGTAAAGAATTTGATATGAAAATCGCAAATGTTCTGGCACTTTTCAGTGGGCGAATGGAGTGATTTTTTCCTCTTTCAAGCGCGAAAA
TATATTCACTCAATTTGTGTTATTTTTGGCTGTCTTATCAGCAAAAGTTCTGGGTGGAAATTACCGGCAAACTGTTTACTTTTATGAGAATATATGGGATGTGTTAGT
TGAACTAATTCGACCCTGGAGATCGTTGATATAGTGAAAGAGCTTCGTCATGTCGAAGGCAAATATCCAGTATATGGTGGCAACTGAAACAGGGGAGACCAACACAGT
CAAGTGTCATGGGAAGAAAGAAGTGCTTCCCGGAGGGTGGAGTGTGCAGCCAATACACGATCTACGGGTAAGTTAATGAGGAAGACTGAGAGAGTGGTTAAAGTGAAA
TTCCACTGGTGTTGTACGGATAGGAGAAGATAAGGCAATTTCCTAAAGGGGCAGATTAAATTTTCACGGCTTTTTCCATCTTCGTTAAAGGAATCGGTTAAATTCTTC
TTACTATTAATGACATAGTTTTAAGGCCTAAGAAATATTATGAAATTATTAACATCATTAATATTTTTTGTTGAAGTTTTGTAATTGATTTCATAAAATTACTTGAAA



ACGGATTTCTTAAAAAGAAAAATTGGAAGTATTGTAAATATTTATCGAAGTATAACAGTTTTATAATAGTTAAGGGGGAAGTGCCCATGCGTTATACGATCCCAAGCT
TCGTAATGACTAAATTTTACTTATGTTTCTGAATAAATATGACTCCGCAATATATTTTAAAAACTGGGCAACTTCCCCTAGTTTTTAAATAATATACAGTGGTGGCAA
AAATAATAGGACCGCCCTTGCTAAGCCTACTTTTTTTAACTCTTGTAATTTCTTATTCCAATGCGTTGAAATAATTTTGATGTAGAAATGTTCAAATGATATCCAAAG
ATCCATAGAGATCTCTATTTTGACATGTAATACGTGAATAGTGATAATCTGTTCGGACAATAAAATATAGGACCACTTTTATATATAGTAATAAACTCAAATTTATTT
CAAGTATTTAAAAAAAATAACAAAATTTTAGTAGAATGTCAATAATTATTTAGTGTCTTGTCAATTAATTTTCCAAGTTTGGATAAAGAAAACTATGAGAAATTGGAG
CAAATGTAGAACTTTCTCGTTAGAGACTCTATTAGATTTTGAGGCTACGAAAGCATATGGAATGATCGTGAATATCATAGCTGACTACATTAAATTACGATAATCAAT

AATCCATAACGTARTATAAGTGTTTACGTAAAC A Y

TCAGATAAGTCCTGACTGAGTTGGAAATAGATTTTGCACAACAGGGTTATTTTGAAGGAA
GAATATGATGATGCAGTTAAACCACATACATAAACCTTTATGGCTTTCAGACCGGATATTCAGACAAGCAGTCTCGGTGGTTTTTGAAAATTTGAGAGGCCATTTGCC
TTTAATATCTAATCTTAATTCAAAATCTTTCCAAAAATCTTGTCTGATAAGAAATTATTAAGATTAAGCCAGATAGATAAACCTAGGTCTGACTGAAGCCTTACCCTG
AAACCCGATTAGATGATCTCTTTGACAATTCTGCATTTTATGTATAGGTTACACTTTAGGTAAATGATAAATCTTAAGTCCTAAATCTCTGTGAGAAGTAGGTTCACC
ATCTTATGACCAGTATTAACTATTTTCCTTGAAAATTGCTCATTGCGGTCATTAAAGAAAACGAGCAATTTTATTTTTATTGGAAAAAAATCGAAATATATCAAATAA
ACAACATTCTGTATTAAAAAAAAAACATTTTAAACTCTCTAATATTTTTTTATATACAGAGGAATTAGGGTAAGTGTGCCAAATTTCGGCATAGTTGCATGCAAGCAC
CAAAGTCTCAAGTTTGAAATGTAATATCTTTAATAGAAATTGATTTTATTCATTCCTTCTACTTAAGGAGTGTTGCTTAGAACCTTGTAGACAGTTTATCGTCTTTAT
TTACTTTAAAATCATTCTTAATACATTTTAAAATAAATAAAAATGTAGACATAGCTTTGGTGCCCTATTTTGGCCACCTTCATTCTCATAGTTTTTTGCCTTCGGGAA
TTCTTCCAATGTCTTTTTCACATCATCTCGTTTGTCGAAGCTACATTTTTTGTTATTCTTTTGAATTGTATAATCTCTAAAGTATGTAGAAACTAAAAATTCATGCAA
ATTCGAAAAACAAAAAAGGTGGCTGGAATTGCAAGCTGGCTAGAATTTGGCACACTTACCCTACGTCATTCAAAATTCGATTTTTACTCCTTCGAAATAACAGGGGCA
TGACATTTCCTATGTTTCCCCATATGTTTCTAGCGCGCCGAAAAAACTTTTGGGTTTATTATCTGTTCTCTGTCACTGTAGAATGAATTAGCAAATAATAGTAATACA
AAATAAAAGCCAATTTAATATAGAATAGGCAACCGAAAACCCCAAATTGCCAACCTACATAGTTTTGGAGATATCTCGTAAAATGCGTATGAAAACAGGGAAAAATTT
AGCACTAAAATTGGTCGCATTTTTTAGAGCTAATGTCACCCCCCTGCGAAATAACGTACTTTGGTTTATTAGAAATGTTTAAAAATATATAATTTATTAATTTACTAT
AACATTTAGACCTAAGATTTAAGCAAATGGCTTAACTTATCTAAGTACTCTTCATGAAATATTTTTTGGAAAAAAATCGACCGAAAATTGGATGTTAAGAACAAATTA
TCCTCTAGATCTTGAAAAAAATAATAAAATTGTTTTTATTGATAACTTCGGT

TCATGGTCGAGCATTTATTAAAGTTTAAAAATTAAAAAAGTAAAAACATAAAAACATAGTGACATATTATGACACACTGAC
AACCATTGGCAGTTACCCTGTTTTAAACTTTTCAATTAATAATACTTGTAAAAAGCATTAAGTAACTATTCCATCAATTTCATGACATTCCAATATTTTCTAGAATAA
ATAAAAATTCACCTTAGTAATAAATTTTTCATGAAAATTATTAATCTTTCTGCATTTCTGGATAGTAAACAGTTTTGATCAAACTATCAAGATGCATATCTGTGCAAT
ATACGGAAATATTATATGTATTTTCTAAATTGCAACCAAAAAAAAACTTTTAATACGTCAAAAAAATCTAGGAAAGATTAATTGTTTTTTTTTAAATTCTTCTCTTTA
GCAAGAATTTAAAAAAAAATTGTCGGATGTTTTATCAGATCTTATGATTAGTAATTATTAATTCATTTACCAGACACGAAATACAGTATCGGCCAAAAGTTTCTTGAC
AAAGTTATATTCGAGAAATCAAGTGGGAAGAATTATTAAAAAATTATATTTTGTTATTTTTCTTTTTACAAAAGACTTGCCTGTAATCCATAGATATTATTTATGCAT
TTCAAAACAAAAATAATTTTATATCATATCGCAGATAATTGTCTTTCAAAAGTTGATCAGTTTCTATCGTCCAAAAGTTTCTTGACACACTTCAAAAAATTACTCAAA
TGATCAAATACGTGCTTCCAACAATATATTATTCTTTTATATTTTGAAGTTCCGACATTTGAGAGGAAAATTAGTGAATTTGAACATCTCTAAAGTTTTCAATGGTAA
ATGTATGCACATTAAAATGATGATAAAAGGAAGTAATGTATTTCTTGTTAATTTATAAGAAAAAAAAATAAGAAATTAGAAAACTTAAACTTTAAACCTTAACATAAA
ATCATAAATTTTAAACATTTACCTATAAACCGTAAACCCTAAAACGAAATTGGTTTAAGTAGAATTAAGTTCCCCAGTATACGATTAATGGTCTGATATCTTTTCAAT
ATCAAAAAGGCTATTTTATCGAGTTAGAAACGTGTCCTATAAATTGAAAACACAATATATTTAGGCCTAAAGTTTTTTTTTTATATGGCTTAATGCTCTTAACTGCTC
TAATATCTCAAAAGACGATTTTTTTAGAAAAAAATTTAATGAAAGTCATATTTTATGGGCAAATGGCATATCAGACATTGTAAAATCATTACAATTGCTTGTTATTTA
GAAATCCAAAACCTTTTGGAACTATTTAATAGTTCCAATATAGTTCCAATAATACGGGCTTTAGATCTAAGGTTTAGCGAAATGACTTAGTTTCCTCTAATTTCTCAT
AATAAAATTTTTTAGGAAAGTTTTAATTTGGAATCGAATATTAATGGTAAATGACCATTTAGGGGAAAGTGCCCATGCTTTGCACGATCCCAAGCTTTACAATGACTA
CATTTTTCTTATATTTCTGAATAGGAAAAATTCTATGTTTCTGGTGTTTTCCCATCAGTCTATTTCCATACCCGAAGAAGGAGCCATCAAGCTCCGAAACGTTGGCAA
GGAATAAAGGAGGAGAAGATCAAATATCAAAATATCGTGTTTTAACTTCTTATAAAAAAAACCATTAGAATTTTTTGTTTTTTTTTTTAGAAATTCAGCTATTTCGGG
AACCAGGCTTAATCTCCAGTCTGAAATATGCACAATATGCTAGACATATATACGACATTACCCGATTTCATTGCCATTAATTTTTCACTATGTCGTCTCTCGACTTAA
GCCATAAGTTTGTCTAGATCATAAATTTTTAGTCTTATGGAATCTACACAGAAAAAGAAATTTTCGTCAAATATTTCTTTCAATTTTAAAGTTTAATACACTGAGAAA
AAAGGGGGTGCGATTAACTTTTTTTTCCTTGTAAATTTAACGCTTTTTAGGTGTAAAAATACATCAACATTTTTTATGTT

ACTCAGAAATTCTCGAAAACACGAGTATCTTCACAATCTTCGACACAGACGGTAAACAATATTACAGGTCGATATAC
TGAGAAAAACCGCGGTGCGATTAACTTTTTTCCTCATAAATTTAACACTTTTTAGATGTAAAAATATATCAACATTTTTAATGTTAATTTTACATCTTTTTAAGGGTA
AATTTAACATGAAAAAGGGTAACTTTAACCCATGAAACACCTAAAAAGCATAATATTTACACCGATTTCGAATCAATACAGCAGGGCAAAATAAACATTTCCGGAATG
TTATTTTAACTTTTTCAGATTTCTCTCAGTGTACACTGGCACTGTTCAACACCATTTTGTCCCTTGTTCTTCCAAGTTTAAATACCCTTTACAAGAATTTAAAAAAAA
ATAAATACTTTAAAAACCACTGTCATTAAATATCCAAAAGAACAAAAAGATATTCTGCTCACCTGACCGGAAAATTGTTGGCTGTTGTGTGGTTGTTGTAGCTATAAA

TTGAAACTTTGAGATTATCAACAGAGAAGTTGAAGTATTTGTCTAATAATCACGATCTTTCTGCAGECAIGCCEATGEETCAGATGCCCETGCTAGARGTGGATGGACGA
BCTTCCECCTCAGTAAGT TTATCTTAGATGAT TAAAAAT TCAAAT TAGAAAAATCCCTAATAAACTTAATATTCTTTTGCAG AAATTGCTGTTGTATCTTATGAGCCTGA

TGTTGGGCATTGAGAGCATCAAGGCCTGGGTTGAGARACGACCTGTTACTGARGTTTARA C TCTTCAGATCTCTCATTCATACTAAAACAAAAATCAATCCCGGCGCATT
TGATCGCCAATCACACCTACATCCCCCTGCACCTCAAACTATCCCCTATTTTTACGAATAACATCACTCTCTGTAATTTTTTTGCCGGAAGGARATARAGGCCTTTCT
TTCAGTTTTCGGTGCTAAAAATCTGACTTGTTTTACTTTCATTTTCACATTTTTACAGTGTTTGTCGGTCCGATGGAAATCAGCCTGAACTTTGTAGGTTATCAAATC
ATTCCTCCTCTTGATTTTGTGGAACAAGCTCCAATGTATTCCCATCTTTTTGCCAATATCTCGCACGCAAAGGTTGAGTTGCTTCTTGCAAAGCTCAAGCACTTTCTT



TTTTTTCCTCTTGTCCTGAATTCCAGGCTTTTAGTCACTTCCGCCTGGCTTCTAAGCAACAGTCTTTGACTTCCTTGAACCGAAGTATAATCTTCCGGACAGTGGAGC
GGAACAATTTTCGGTCAATTTCGCGATCTCAGCATAACTTGCATTTGGATTTTTGAGAT TATTGTCAACATTTAATCTTTGGACGCTCTCCATCTTTTTGCCCTTACT
CAGTNNNNNNNNNNATTGGT TAAATAATTCAACTGGCCGAGTTGAGGAACCGGCCGACTAGAGGGTACTTTACCTTACACGCTTTACCCCTAAGTGTATGCATTTTTC
GATGCGGTAAATTTTAAATGCGTAACATATGAATCATTGACACTTAAAATAGCCCAAGAAATTGTCGCCAACATATTTTGCATATTTTACGGCGTTTTCGTAACTTAT
TGAARAGAGGTCGTCTCCTGAAAGTATGCAAAATTTCTGTATGCATAAAACCGTTTCACGCACCTTTTCTTGCTCCCGAARATATGCATAATCTGGGATCCCCTGTAR
GTCAARATTTTTCAAAGAAATCTGGGAAAAATATAAAGTGTTTGAAGCCAGAGTACGAAAACTGARAGCCTTCCCCTATTTTCTAAGAAAATCATTTTTTTATACAAGG
TATAAGTATTGTGTGTAGTATCAGTCTTAGTTCACTTTTTTCTGAGTGTATAATCCAACAATCATTTGACTCTTCTAGAAAATCGGTTGGAATATAGACTTGATATTG
TATATTCTAGCAAAATCTTATGTAAAATTATCGTCTTTACTACGAGAATCACTAGCAAGGACACCCCTTTTTGTATTGGCGGGGAAATTTCCCTCAAAATATCAGGCC
CTTCTAAATGTTATCCTGCACAGATGATGGTAGCACAGACTGCCTCAAAAATTCCTTGCCAATTCAATTCCTGCAATCTTCCCTAAGGATACAATATCCTCAATCCCC
TCTATATTGCTACAARATGAGTGTTGAATGAAAAAGAGGGAAGTATTTCGAAGGGAAGAAACATATAGTTGAATAGAAGGTTTGCAGCATCTGCTGTAGGCTTGTTGGT
ATTCTCGTTTGAGGAAGTGTTCATGTCCTTTCGAATGGAATTTCCCGGTGARAATTTTCCCATGCARAATGGTCGGARAATTTCCCTCAATGGCGCCTCACCACGCAT
TCAGCTGGAAGTGTTTCTATCGARATTTCGCGAGTGAAGCCCATTTCCTGTGAGGACGTTTTTAGTGTTTATATCAAATATCCTTTTCAAGTGGAATTCAGGTGAGAR
ATTGCAAGAGGTTTTGAGAATGTCCATTCGGGTGATTTGTGGGGGTGATTGTCGCGTGTGTTTTTCCGCAGTGATTTTTCTTCTGCATTGTTAAACGGTGGAAGGTGT
TAGGAAATTTTCGCGTGTTTGTCCTCATAACATATTTTTAATTCCAATCTCGTGATGATTTTTCCGCGAATGATGCTGCCCTGGGTGGCAGAATTGGCATTTTTTGGG
GTCATTTTGATGGTGCAGTGATCACTGAAGGACACACTGTGTGACTCCTTGCAGGAGGAACACCCCCTTTGGTGAAAGAGAGAGAAAGAGAGAGAGAGAGAGTGGTGC
AACTT

>PPAT00254008 (203 aa; 3 exons) | ACROSS 2 SCAFFOLDS

MPNYKVIYFNVKALAEPLRFLLAYGGIEFEDLRVSREEWPTLKS SMPMGOMPVLEVDGRRVHQSISMARYLAKQVGLVGADAWEDLQIDIVVDTINDFRLKIAVVSYE
PDDDVKEKKLVTLNNEVIPFYLEKLDAIARENKGHFALGKLTWADLYFAGILDYLNYMTKTDLTEKYPNLKAVVDNVLGIESIKAWVEKRPVTEV -

[ The full length scaffold JH662805.1 up to the gene PPAI002540 was extracted and searched for evidence of
the first part of the gene. A BLASTx search of the 6-frame translation of the scaffold upstream of
PPAI002540 against Aedes aegypti and Anopheles gambiae predicted proteomes identified nothing. The scaffold
was very fragmented, with a lot of sequence gaps, which may account for this. tBLASTn searching identified
exon 1, wunannotated, on scaffold AJVK01074729.1. tBLASTn searching wusing the missing ‘middle’ exon
identified nothing that did not belong to already-annotated genes. ]

######4# LLOJ009036, LLOJ009037 (LLOJ009037 in italics) - GSTS #i#t###i##

>JH689328 forward | LLOJ009036, LLOJ009037 (pre-editing) | HHOS000086NE, BL6J009057 (post-editing)
TTGGAGAGGGATAGAATACAAATAAGAAAAATTAAAAAAAAAAAGAAGAATTAATACGATCGCGCGCCARATTCAGAAGGAATATTTTGGGCGCCARAAGCGATCCGCC
ATATAAGGGCAAAGAGAATGGGAGGTTGTCTAACGCGAAGAAATCTCGTTTTCTTGCAGATTCACCCACAAGACGCAGTTAAGAGAAGCAAARTGCCCARCTACARRGT
—
ECCTGTAAGTATACAGCTATGAATTTTTTTAAGGCAGAGCARACA AATTGACACACTCA 2 AACAGAAATAACCCACCTTCATGGGC
CTATCAATTGATTTCTTCACTAACTCACAATTTCTAATAATACTTCCAATTGTGTGACCCACATTGAAGCATTCAATGCATGCAATTCACTTCAGATCTTCCCTTCAR
TCTACTTTTGTTGCCTTTTTTTCCTCATCTTCATCATCTTGCAAACAAGATCGCACGATCAGTGATCCCCAATGTGATCAATATTCGCGCGATCACAGCTCAGGAATT
CCCTCACAACATTTTCCCACGATTTTTGTGGATTAATGAAAAATTTTCTCTACCAATTTCCACCACTCACGAGGCTCACGAGAGTCACGATCGCGCCAAAAAAATAAT
TTAAGTAAATCTTCCTAAATTAAGTATACAAACGCAGGAATTTTTTTTACAACACTGTAAAAGAGAAGAAAAAACAGAATGGAGAACACTARACACTCCAGAGTCAAT
TGAAGTGGTGTTTAGAATTTAATTGGCCATAAATTTGCGTGATAAGAATACTTAAACATTGTAAAATGAATAAGCGGGTGAATATGCGATAAATTTCAATTAAGGAGA
GAATGARAATTTGGAAATGTTTCAATTTAATTTAGGGGACTCAGGGGGGAGTTGATGCATACAGCTTATTAACACATCCCGCTTCTATCCTAACGTTTGATGT THNNN
NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NNNNNNNNG T CAGTGAGT GCGCAATTGTCTGTGTGTGARATTCCGTGTAGTCACCTCAAGGGCARAATGT
CAAAACAAATGTGGGGAAAATTGAAAATAAATTCTTGGTTTTCCGGCTTTTCCATGTATTTCATGGCAGTTTTCCTATTTATAGTAGTGATAAAAGTGATCTACTAGT
GAAARACCCACAAATTACGGCAARAACAGGGGGTCGCAATTGGAACACTCGGGGGGTCGCAATTAGAACACCGTGGTGAAAAAGTGCAATTTTAGCAACTTTTTTTAA
TTACATTATTTCTCAGAACAGGTAAGAGTTAGAATGTTTGCATCTATGGAACARAGTTAGCCTATTAAATGACCTTTCCAATGGTACCACACTTGGGAAGATTTAATT
CCTTTTTATAGGACTTTTTCCAATCCTTCTGARACAGAATTTAGGGGGTCGCAATTGGGCCACGTTCCCCTACACATACAAATGGTATGGCTTCGATGATGTTCGGCC
GGCATATAAAAAGAAGCGCCGGGTGATTCGCACCTAGTCCACTTGGGAGGTTCGTCAGCTCGCGGTATCGTGCTATCCGGCCCACTGTCTTCAGGTAAGGCGGTCTAC
TCTCAGTGGAAAATGCGGAAAAATCTCAAATGGAAATATTGTGARATTCCCTTCTCTCTCTCTGGAAAAATACTCTGTGCTCGATGATTGTGTTTAGTGATCTTCGCG
ATCGTAGCTCTATGTGGGTGATCATTTCATTTTTTTGGTGATCTCAAGGTCATTCTATTAGCGAATTCTCTTCTTTTTTTTGTGTGCACCAAAAGGCAAAATGAGTTT
AGCAAATTGAATTAGAAAAGTGAGTTTTTTTGTTACAAATAAGAGAGAAAAAGTGTCAACTGTAGATCAGTGTTGATCGCGAACAACGCCCACATAGAGGAAACTATT
TAGTGATCGTGTCGAAGAGTGGGGARAAAAACGTTCTCAATTGGAATTTTCTTGGCGCCTGAGAAGCTTTTTTGGAGAGGGATAGAATACAAATAANNNNNNNNNNNN
NN NN NN NN NN NN NN NN N NN NN NN NNNNNNNNNNNNNATCCCTCTCCARARAAAGCTTCTCAGGCGCCARGAARATTCCAATTGAGAACGTTTTTTTCCCCACTCTT
CGACACGATCACTAAATAGTTTCCTCTATGTGGGCGTTGTTCGCGATCAACACTGATCTACAGTTGGCACTTTTTCTCTCTTATTTGTAAACAAAAAAAGAGAATTAR
TACGATCGCGCGCCARATTCAGAAGGAATATTTTGGGCGCCAAAGCGATCCGCCATATAAGGGCARAGAGAATGGGAGGTTGTCTAACGCGAAGAAATCTCGTTTTCT
TGCAGATTCACCCACAAGACGCAGTTAAGAGAAGCAANATGCCCAACTACAAAGTGATCTACT TCAATGTGAAAGCCCTGGCTGAGCCACTGCGCTTCCTCTTGGCATATG
GTGGCATTGAATTTGAGGATCTGCGCGTATCACGCGAAGAATGECCCACCCTAAAGTCCTGTAAGTATACAGCTATGAATTTTTTTAAGGCAGAGCAAACAGCCTCTTTT
TTTGGCAATTGACACACTCACCCCGATCGGAACAGAAATAACCCACGGATGGCCCCACCTTCATGGGCCTATCAATTGATTTCTTCACTAACTCACAATTTCTAATAR
TACTTCCAATTGTGTGACCCACATTGAAGCATTCAATGCATGCAATTCACTTCAGATCTTCCCTTCAATCTACTTTTGTTGCCTTTTTTCCTCATCTTCATCATCTTG
CAAACAAGATCGCACGATCAGTGATCCCCAATGTGATCAATATTCGCGCGATCACAGCTCAGGAATTCCCTCACAACATTTTCCCACGATTTTTGTGGATTAATGAAG
AATTTTCTCCACCAATTTCCACCACACACGAGGCTCACGAGAGTCACGATCGCGCCACAATTAATCCCTCCTCGGAGTATCAATGTTAACAGGAATATTGAACTTCAT
TACATAACCCACGAAAGATGATTAAARAAAATGAAAGTGAAGAGCATTGCTCAGCAAAACATCARACAATTTTATCAGTAAATACGTCGTGATARATTGCCGCCATAAT
CATGGARATGTAATTAAAAATAARATCCGAAGAATGCCTCAARACATCTTTTTCATAGGGGAAAGGGTGGTAATGTTAGTGARAAATTAGAAGAATAAAATGAAGGAG
ARATCTCATATTTGAATAAACGTATTCCCTTTAATTTGACGAATTAACGTGATTATCCTTGAAGAGAAGTATTTGAAGGGGCTCTCATGATGTCAAACAACGTAAGGT
CTATTTAATAAAGGAGTGTAGAGTTATTATTTATGAAATTTTTCTCAAAAAAGACGATTTAAAATGCATTTTTCCAGACTTTTCCGATAGATTAGAATGATCTTCTCT
ATCCCAGGTTCCCCTATTTGGCCCTTATCACAAGCAGCGTTATCAAAACGTTTTTTTTTCTATTTACTCAGTCGATTATAAAAAAATAATTTAAGTAAATCTTCCTAA
ATTAAGTATACAAACGCAGGAATTTTTTTTACAACACTGTAAAAGAGAAGAAAAAACAGAATGGAGAACACTAAACACTCCAGAGTCAATTGAAGTGGTGTTTAGAAT
TTAATTGGCCATAAATTTGCGTGATAAGAATACTTAAACATTGTAAAATGAATAAGCGGGTGAATATGCGATAAATTTCAATTAAGGAGAGAATGAAAATTTGGAAAT




GTTTCAATTTAATTTAGGGGACTCAGGGGGAGT TGATGCATACAGCTTATTAACACATCCCGCTTCTATCCTAACGT TTGATGT TAATTTTCCAATTTTAGACATTTG
TTTTTTAACGTTTGACAATTCATTTTAACCTTTGCTGTTCTGTCTTCTAACTTTCGATCTTCTTGAATTTATTTTTTTCTAACTTTTAACATTTTCTTTTAACATTTG
ACGTCTTTTTTTTATTTGAGGTTTCTTTTCCAACGTTTGAGGTTTCTTTTTTAACGTTTAATGATTTTTTAACTATAAT TTAAACT TTCATTTAACTTTGACATTTTT
CTTCTAACGTTCAATTTATAAATCGTTTGAAAATTCTTTTCTTGCTGATTGAATTTCAGCGT TAAAATAACTTACATCAACCTACGTCAACAACAAAAATTAARATAC
ATAACTTCTTTTGACCTACGAAGTAAAACATAAAATTCCTGAAGTTTAAGAAGATGTTTAGACAACCAAATACTCTCCCTATCTCCCTCCCTTTTCAGCAACTCAAAG
CAAAAGAATTCTGAATTCTTATGAAAACTTTCATTCTTTTCATTGAAATTTTTAAATTCTAACACATTGTGTATTCAATTAAAATTTAAAAGAACAAAAAGAGATTCT
TTTTCAATGTATCTTTTCTGCTCAACCAGCTAGAAAATTGCCCCCTTATTGTGGGCTGTGCGTGAATGATTTTCGAAGCTCCCAGAGAGGAGGAAGAAAAATGAGGAR
TTTTCCTAAAATATTTCTTTTTCTGTGTACCTTTCTGGCCATT TAGCTATGCCAATGGECCAGATGCCCCTGCTGGAAGTAGATGGACGACGAGT TCATCAGAGCATTTC
AATGGCACGCTACCTGGCGAAGCAAGTGGGTCTCGTTGGTTCCGATGCGTGGGAGGATATGCAGAT TGACATCGTTGTCGACACAATCAATGATTTTCGCCTCACTGRGTAG
AATTTTCCTTTTTCTTCGGTCTTTTAGTTTTTTAAATGATCTCTAATGCTGGAAARATGATTTTCTTGCAGAAATCGCCETCGTTTCCTACGAGCCCGATGATGATGTGA
AGGAGAAGAAGTTGGTCACACTCAACAACGAAGTCATTCCCTTCTACCTGGAAAAGCTCGATTCGATCGCCAAGGAGAATAAGGGACACT TTGCATTGGGAAAGCTCACATG
GGCTGACCTCTACTTTGCCGGCATCCTCGAT TACCTCAACTACATGACCAAGACCGACCTCACGGAAAAGTACCCCAATCTCAAGGCCGTTGTGGACAATGTGCTGTCCATT
(GAGAGTATCAAGGCATGGGTTGAGAAGCGACCTGTCACCGAAGTCTAAT C TCCTCAAAACCATTCACACACACCCCAATGCACARAAAATCATCAACCCTCCGTTGGCATG

GCATCATTGTCAATGGATATTGCATCTGGATTCTTCTGCACCATGTGTCCTATAATTACTATTTTTACARAATAACACACCACTCTCAGTAATTCTGTTGCCCGAAGGA
AATARAGGCCTTTCTTTCAGTTTTCGGTGCTAATTTTGTGTTTTTTTTCTCTCTTTTACTTTCCCCTGTCCTTGAATGCCCTTGACCTATAAAAAGGGGGGGAGATGA
AAAAGGAAGAAAGGATATCAAAAATCCTCTGATATTATGGGNNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NNNNNNNNNNG GAAATAGTCTAAAAAC
TCAGGTTCTGATATAAGAAATGCAAAAAAATTAATTTATTATCTAACTAAGAAGCATTTTTTTTAATATAATAAGCAATCTTCTTTAAATCTTAAAGAATARACAGTG
ATTTTTTGATATTAGAAAAGATCTTTTGATCCAAGAATTTATCTTCTAGTTTGTCTTCTTGTCTGAACCAAGTARAGATATTTCTATTTGAGAAACCTTTGTTAATAA
CCAAAATTAGCCCTTTTGCGTCAACTAGCTTAACTAAATGTGAAACATCGGGAGGAATCCACAAATATCTTCGGCCTAGTTGATTTTTTTTCTATGTTAGGCCTCTGT
TTTATAGGCCAGACTTAACTTTTCTAAGGCTAAGCTATAATGGTTTTAAGGTTAAGTCAATTTGAATCAGGACAGAATGAATTTTTCTTTARATATTTTGCAAAARACG
ARARAATATTTTTCCACCAGTTAGCGTCAAAAGTCGGACCTCAGTCCAGAATTAACTTTGARACTCATATATTCGATTGTTGGCTARACGACTGTTCTTTTAAAACTT
ABRACCTAGGTTTTAAAACTTAATTTTTATTAAGCCAAACTACGATGTTCAAAAATARATTGTACAGAAAATCGTTTTTCCACCGGTCAGCGTTGGARACTTAAGTCTG
ACATAAGAAAAGACTAGACTAACTTCAAGGAACAAAAGCCTGATTATAGAATGAAAAAACTTGGGCCAAGCTCACAAAACATARAAGTCTGATCTTAACARACTTAAG
TCTAGCTTAAAAAACCTAAAAG

>HH050090360a (>44 aa; >1 exon) | EDITED (PARTIAL - C-TERMINAL MISSING)
MPNYKVIYFNVKALAEPLRFLLAYGGIEFEDLRVSREEWPTLKS

>EH0J009037 (203 aa; 3 exons) | UNCHANGED

MPNYKVIYFNVKALAEPLRFLLAYGGIEFEDLRVSREEWPTLKSSMPMGOMPVLEVDGRRVHQSISMARYLAKQVGLVGSDAWEDMQIDIVVDTINDFRLKIAVVSYE
PDDDVKEKKLVTLNNEVIPFYLEKLDSIAKENKGHFALGKLTWADLYFAGILDYLNYMTKTDLTEKYPNLKAVVDNVLSIESIKAWVEKRPVTEV -



FHEHESH SRS
####### GST theta #i#t#####
FHEHES SRS

#####44 PPAI000341 - GSTT #######

>JH662026.1 forward | PPAI000341 (pre-editing) | PEATO00SUHNE, PBATO00SEINE (post-editing)

TGGGGATTTTCTGCAAGGACATTTCTCGTATTGGGAACGAGGAAGTCCTTGAGGATTACTTGAATTTATTTTCATTGACAAATTGTGAATTTTTATCAAAGARRACAC
CATTTGAGTCTATTTACTCAGCTGACACTTTTTCTTTACCTTTTATCTGCTGATCCACAGGTGTAAAGTTCAAGAGGAAAAATTTTGCAGAA BIGTCGTCARTTTCOTT

GTAAATTG

GCTTTTGGGGTTCTTGGTCAGTGGGATTGTGTCCAGATATTCGGATTTAAGGAT TTTCCCTGTTTCAGEEGARCATCT TACAGAGAAGTACAGCARGGAAGTCAGCAGAT

-AATTAATTGTACCAGAGGGACTTGTCTGCGCCATCAGCAAATCATCCCCAAACACCATTCTCTGGAAGCATAAAGTAAGTGGGTTTATTTTATTTTCTTGTCA
ATATTACCTCCATCACAACAGAGTAGAAAAAAAATTGGAAAAGCGTCCTAGGCTTTGCAAAGTGCTCGAACTCGTGTCTTATACGGGCTTCAGACCTAAGGGCCTTGA
CAGACCTGAGGATTAGCCGAGAAACGGCTTAGTGTAATTACACTCGACATAATGGTTAAACTTCATTTCCATCATTTTCCACTAAGTCGTCTCTCGGCTTAAGTCGTA
AGTGTGTCTAGGGCATAAAAAGCTTAGCCATCTGGCTTAACTCCTCTAATTCCTTATCAAGCATGATTTTTTAAGAAATTGCTGTTTAGAATTTGATATTAACCCTTT
AAGGACAATTGGAACACCGGTGTCCCATAAAGAAAATTATTTTCCTGACTACCCAAAGTTATTTTTTTTATGTTTGTACGTAATTGTAAAGTAGAAGGTTGAAGGAAT

CCAGAATATTTTTTGCAAGTCTCCAGCTATTTGCTAGATAGTTAAATATTCAAGCTCAAAAATGACGAATTTTTAAATTCTCAAATTCATAATTGATTTTATTTATTT

TTTATACTTCCAAT TNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN N

NN NN NN N NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NNNNNNNNNT AT TTAAATTGTCCACACGAATTATACCTAGAT TCATAAAATGACAAAAACAGATGGTTCTAACAGA

TACAAATATTAAATAATTATCATTTTTATTTATAATTGGCATTATATTTTCTAAAAAATAAAGCATGATCAGGTATAAAGATTGATATTGTATCATAAAACATCAAAA
TAGGAAAATCTTTGAAGGTGTGCTATTTATCTTGTCGCCACTGTACATGCATGATGCATACATGACCTCAAAATGATTTTAAATGTAACCGTCGACAACTCGTCCGGA
TTACGGCGATCCGGATTAGAGAGTGGGTACTGTAATTATATCAAATTGATTCAAAGTCAATTGCAATAGCTATGCTATTATTTGTGAGCAACTGTATGAATTTGAAAT
AACTGTAAAAATTAAAGAAAACTATTATTCACCTGAAAATATTTCCTCGGAAAAATTACAACACAAATTAAGCTGTAATAAATTTGAGCTTGCTCCATCGCATTGTCA
TAATCAACTTGTAAAATGTCAAAAAAGATCTTTTCAAATTACACTGCCGTTCGAATTAAAAATATGGAATTAGGCAGAAAAGATTTTATAATAGGGCACTTCCACTTC
CAAAGACTTCCAAGCACTTCATTTTCAGCCGTACACCACTTCCAACCCTAATATATCCCCCTTGCCCAAACCGTTTTTTTGCTCAAAATCTAAGAATCCAGAACAAAA
ATCTCTGAAAACAAAATCCTCAATATTAATTTTT
GAAACTCGATCCAATCTTCACGGAACATCACARATTCATCTACAAGTACGGTCAGCGGTTCCAGGAGGCTTCCARACTCTGARGGAATTTACTGCGCCGGCGTGGATT
CCATGAGTTCCACAGGCCAGGTGCTTTTGATTGTCAATGTGACCATGGATATTTTGGGGTGAAGGAAGGGAAAAAACAAGTGGTTTTTAATTAATAAAAGAGCATCAG
TGCGAACTGATAAGACTTCCGATTGAATGTTTTATTCCTTGAGAAGTGTACAGGTGTGACTAAAAGACTTCCAA

>PPAT00034308 (167 aa; 2 exons) | DOES NOT ALIGN WELL AT C-TERMINAL END BUT CANNOT IMPROVE
MSSTSFKFYYDLLSPPSRALITFFRVANIPAEPIPIALRKGEHLTEKYRKEVSRFPTLPCINDNGFRLSESVATVRYLKNTRGFDDFWY PEDPKAQALVDEYLSWTHN
NTRMTSGLYFITKWRTPILTGQKADEKEVALVLATMKWTLHAVK IATWT PRLWLTSTTR-

>PPAT000347 8 (>51 aa; >1 exon) | DOWNSTREAM OF PPAT000341 a, POSSIBLY ONE GENE BUT CANNOT RECONSTRUCT
QSGICGFDPLNSRPNLTAWFSRVREKLDPIFTEHHKFIYKYGQRFQEASKL -

####### PPAI003974 - GSTT #######

>JH660972.1 forward | PPAIO03974 (pre-editing) | _ (post-editing)
TTACTCCAGTGGAGACGCCGGGTAAGGTAAAATGGGAAAATTGAGAATTTTTGCTTTTAAGCTCTTTTTGCAAAGAATTAACAAAAATTGTTAATGATATTCTTAAGA

ATAGTGTTTAAGATAAATTGAAAACCTTGAGATTGAGATGTGTAAGTTTTTCTTTGGGAAAAACACCAAAAAATAAATTCTAGATGGTGTGCATGGTTACCCGGCATTC

CCCTAAGGAAACTCTCCTCAGTTGGGAAGTAAACATCACAGGGAAAGCAGCAAGAAAAGCTAAACTCCCGG_

AT AT e O A A S GG T T C e O T AT CAA T GACA AT GO T T CAA G T T GTCCCAGACTCTAGCTATAGTGAGC TAACAACAGT CTCTTGCCCCCCARATACAATAAT
TCCTGAGAATATACCCCGCTTTCCCAGATACTIGECCARTANGCACARGATCCCAGACACCTGETATCCACAGEATCCCANGARACAGECTCTCETTCATGAATACCTCEA

e AR AR A A C T TGCTGARARAACATCTGCARARTTGTAGGAAAACAT TTTATGTAAAAAATGTTGGT TGAGGGGCATTTTTATCGCAGAAAATAAAGGCTTTATCTCTG

ATCCAAATATCTCTCTTTGCTCTTTGCCAATTGGATGAAGAGGAACCCTTGACCTTTGAACCGTCCGCGATGAGTTGCTTTTATCAAAATTTATAGATGATGGCTCCC
AGAGGGCTCTTCTAAAAAAAAATCGCGGGAATGGTAATTTTTGCGCCAAAATGATACTCCTCATTAGCATTTTCTCACGAATTATATTTACACAGAAAATGATCTTAC
ATTTTTACTGATAAATTTGACAAAAAAAAGAGATAATTCCATGGTGTGTAAGAAATCTACATCTCTATGAAAAAAAAAACAGTGGCAATCATAATAATAGCAACATCC
ATTTTTAATTTCTTCTAAAAAAAAATCATAGTCATTGTTCTTATGGTTTTATGGTCTCTACACACTGTGAAAAATTTCTGTCAATATTTGGAATTGAAAAAATTTTGA
TAGTTTTTCCGTGTACACTCAATCCCGGTATTATGCACATTCTGTGGACCGAAAAAAACGCGCGAAATGGCATTACGCATCGAGAAAATTTGCATACCCGCATGGGCT
TTCTTTTATATAAAACGGCCGTAAAACGAATTTCGCGAGGAGTAAAAGTATAGTCAGAACAAAAAGATTCAACTGTTTAATAGAAATGCATTAACAAACAGTACTTTT
TGGCCAGAGTTCTTCAATAAATGGTTAAAATATTTTTAAAAAAATTACCTTAATAAAAGAAATTAAAGTTTTATTCTGAAAAAGTAGCAAAATGTTTTCAAATTTCCC



GCGTCGCAACATAATATACATTCAAGCATATTTCAAAAATGATTTCATAAATTGACTCCCAATCGTAGGCAAACTTGCATAATTGTATGTGCATAATTCCGTCAGGTG
CATGATCCCAAAGGGCTTAATGCCGGGACTGAGTGTACGTAATTTCCTTCAATATACCAAATTTTGACGGAAACTTTTTATAATGTGTAGTGAGATACCATAAAAATC
AAGAAAATTATTTTAAAACAAAAATTACTAACCGAAAAAACGAAAACCAGAAGTCCGAAACCCGCCTTGAAGCCTAAAACTCGATTTAAAACAAAATATTTAACAATT
TTATGCTTTTCTATAATGTTTTCCGCGCATTAGAGAAATTTGTGCCCATATTTGGCATTACAGTAGAGTCTCTTAAATTCGAACGCTCGGGGGGTATTTTTGACATTT

CTCACCTCCCARATTCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN N NN NN NN NN NN NN N

NN NN NN NN NN NNNNNNNNNC AT TCATCAAGAATACTAACTTTCTAATATAACCTCACAATTGACATTTTGAATCCAAACGTCGTTCGAATTTGAGAGATTCAGAT
TTGAGACTCTACTGTAATTGAAAAAAGTTTGACAGTTATTCGAAAATTAACATTTTCGTACATAATTCGTAACACGGT TTGGGCTAATGGCCTCTACATACTAAGGGA
AATGTATGTCAAAATTAGGCATTTTTGAAGAATTTGATATTTTCCCTGCAGCAGACATAAGAGGATTTGCTCCAATTTTACAAAAATTAACAAACTGTAGCATCCAGA
ATGGTCTCTACATACCAGAGAAATTTGTGTCCATATTTGAAGGTTTTTCCTCAACGGCCTCTACACACTAGAGAAATTTTTGTCCTTAATGAAGCAAATTCGCTATGC
TCGTTTAGAAAAAAAGCTCTTTAATGTCTTTATTATGGACAAAAATTTGTCTAGTGTGTAGAGTGTGTAGAAACCATACTGAATATATTGATTAAGAATTTATCAAAT
AACATTTTATCTTTATGACCCTTCAGCAACTAATAAAAGCTATACCAAACAAACACCAAATGCTGATAATGATACTCAGCATAATATTTCGAACAGTAAAAAAGTAGC
GAAACCGTGCTGAATTTCAGTATTCGGTGGTGGCAGTACAAGACATAGATTTTTACAAAAATCTATTAGCAAAAGCAATAGGGTGGAATAACCACACTTTTCGTCATA
TTGCCCCACCTGCCCCCCTTTTCGCCACTTATATTGATATCGCAATTTTTCATTATTTTTTGGGTAAATGAACTGCAAAATTATTGGTATTTCTACTGCTACGGATAG
AGTGAGAAAAAGTTATTTGTTTTTTGTACGCCCAAAAATAAAATTTTTTATACGCCCAATAAATATTTTTGTCTACTGAATATTGAAATACACTTGTAGAATARATTA
TATTAGAGTTTATGTAGTTTTCATTTTATATTATTTTTACGCATGTTTATGTGAAAATGAGGCATGGCGGAAAGTAGGATTATTCTGAAATTGATTTTACCACCTGTC
GCCATTGCTTCTCATCTCAATAGATCACTTGCGTGAATCAGTTTCACTTGCATAGATTTCCAATTGTCAAAACTGCATTGTTTGATTCCGGAGTAAGTTTAATAATTT
ATTTTGTTTTTCAAATAAAAACGAAGAAAAATCATTTAAAGACAATGAGTAATAAACCCTACATACTAGAAAAGTTTATGTACATATTGAAGAGGTTTTCCTACACAA
GCGTAGGGAATTTGCTTCAATATGGACATAAATATCTCTAATGTGTAGAGGCCATAAAACTCARATTGTATCAGTTTCAATCTACTTGAGAGTTTACTGTATGGCCTC
AACTCATTAGAAGTGATTTTCGTCAAAAAATGCTTTTTTGAAGGAAATTGCCTGCACTATCTCGAAATTCCGTCAAAAATGCAATTTTTGAGAAAAATTGCTTCCAAT
GTGTAGAGGCCTTTCAAAAGCATTTTTTAACAAGTCACACACCTTTTTTGGGTTATATTAGCTTTCTTGCTGAGTACTACAACAAATTTGTTCAATATCGATAAAGAA
AAAACATTTTTAATAAAATATTGAAAACTAATTAAAAAAAAAGAAATAAATATGAATCAATGAAAATGTAGAGTCGAAATCGGAAATTTGAAAGAAAATCTCACGTAT
GGCATCTACACAATGTCCATATTGAAGCAAATAACCTATGCTTGTGTAGGAACACCTCTTCAAAATGGACATAAATTTCTCTAGTGTGTAGAGGCCATAAATCATTGA
GATTTTATTCAATAAAAAATATGCAATGTAATCTAATTTATTTATTTCTCGAAARAGAATTAACCACTATTTTGTTGATTTTTTATTTTATCAATAAGGAGAAAATCA
TTGGATAATTCCCATTTTTGCTGACAAAGGGTTTCAGGTTTCTCGAGTTTAGCGTTGCAATTTTTGGATTCCTCGGGTTTTCCCAAGACTTTCTCTAGCAATTGACAA
GGAAGGAATCACCCTTTGCGTTTTATATTTTCTGCCATTTCATTTCATTCTACTTTTTCCTTTTTAATAAAAACAAGCCAATTGAGTAATTTTACTGTTTGAACTCCA
CGGAGACAGCAGTATATATAATCCCCAGCTCTAGAGGTCAAACGGTAAGAGATAGCGACTTCGGACCTAAGGGGGACCCCCCATAAGTCTACCCAAGGATCGTTAATA
TGCCGCTCTAAAGTCCTTTTGAGGTATATATAATCTAAGTCACGAGTTCGAGCATTTCGCARAGCCTGGAACGCTTTGCCACCCTTTTTTTCAACTTCTAACTCTGTA
GAACATAAGAAGTACATGAGATTACCGCTAGTAGCCGTTAGGGTAAGTGTGCCARACAAGCGCCTGGCAAGTTGGTCTTTTTATGCCTTTTTATATGGAGCTATTTGA
AGCCAATTCCTAAATTGATCTCATCCCAGCTAGAACGTCCGGCGAATCCTCAAACCAACTTTTTTTTTTAAANNNNNNNNNNATCT TATAACACGGAAAAACTTCTTA
CTTTTTTAAATATTTAGCGTAACGATCACGAGTGAAGAAAAATTCCCATACGCATTTGTATGTGAAATTAAGAAATTGGCTTCAACTTTGAACGCACTCGCCGGGGAC
TAGGTGCCAAATTTCGCCATAGTTGCATGCAAACGCCAAAGTCTTAAGTTTGAAATGTAATATTTTTAAT

_ (227 aa; 2 exons) | EDITED

MSKPVKFYYDLLSQPSRAMVIFLKLARIPYEDLPVALRNGEHLSEDFKNQVNRFQRVPCINDNGFKLSESVAIVRYLANKHKIPDTWYPQDAKKQALVDEYLEWQHNN
TRITCALYFQLMWLKPLLTGKKPTEKEVDTHLOQRVVTTLDAIENIWLEKTPFLAGNEVTVADLWAACEIEQLTLTPYDFRKGRPRLTAWLEKVRSSSNPHYDEAHKIL
KKLAEKTSAKL-

Vv

####### LLOJO05757 - GSTT #######
>JH689696 reverse | LLOJ005757 (pre-editing) | _ (post-editing)
ACATAAGCTGTTACAATTAAAAGAAACCCTCCGAGCAATCGTCAACTAAATCAGCAGCTCTTGCATCTGTTGTTTAGCAACATAAAACTTTTGCTGATTAAACCGACG

AAAATAATCACAAGAAGATTAATTTTATTGGAGGAGAAGGAAAATCCAGAACTTGCCCAGAAAAGTGAAAATTCTGTGAAAATCCCGTGAA

ACGGAGGAATTCAAAGCCATCAATCGCTTCCAGARGGTCCCCTGCATCAGTGACAATGGCTTCARTTTATCCGAGAGTGTTGCAATTGTCAG: T/AA T (O T GAAT T T TAGT A
GATGTGCCGGTGCTGGGAACATCATTGAGGAGATTTTATGCTCTTTCACEEATCTCECTCCANAGCATARAATTCCACACAGCTCCTACCCTACCEATCCTANGARGCAR

AGGAGGCTCTACAGGTGGTCAGGAGGATGAAGGATTTGTGGTTCAG
GGTTTCATTTCTCTTAGACTGATTTATGGTGCTTTATCTGCAAAATAAAAATGCCTTCTTGCTGAAGATTAAACTGGAGTCTTTTGACCTTTGACCGCAGTTCTTGAG
GGGCATGATCCGCCGATTTGTGCCTCTCCCCAAAACTTCTAGATGGCACACCAAACGCCAATTTGTGTCCAACAAGAATCCAGTCTCCCCTATAAAATCTTCATAGTG
AAAAATTAAGGAAAAAAGGATTTTTTTTATTATAATAAATTTATTGGGAAAAGAAATTAATTATATAAAATAAAAATAATAAAGTGTGGAGAAATCTACAATTTTTTT
TGCTTAATTCCTTATTAAGATTAGTAACATCCACGACATAGAGATGATTTTTTCCTTTATGGTGCTATTCACGTTTCTCATGTTAGAAAAAAATGATCATGACATTTT
TTTTCATTCCATCTCACTCCCACTAATGTATTTTCCTATCTTTCGTCTTTCTCTCACGCATGTTTCCGACATCTTTTTTTTCATGGCATGCTTTTTTTCTTGCGCACA
ACTGTTTTTATTTCCTTGAATTTTCTCAACATTTGGTGTATTTTCCCCAAATAAGTGAAAATGTACGAAGTAAAAATCAAAACATTCTTTCCCTGACCAATTTTTACG
GGATTCTTTTTCGGATTTTCACCACACAAATCACTTCCTGCAGGCTTTTTGTACCTTCCTACAGGTCATCTGCATACGGAAGGTCTGTCAATGAATTGTCTCCTGGAT
CGTACAAAAAACTCCTGAACACGGAAAAACTGGTCCGGAAGTGAATGTTTTGCTGTCGAACTTCACTGTTTTCACATATTTTTCCCGATAAATGAACGTAAATTTCCA
TTTTCACTGTTTTTCTGGCACTGTGGACTCTTTAGCTAAGCATTTTCCACTTTTCTTTGGGGAAAATATCCCCAAATGTTGAGAAAATT



>BE05008757 (226 aa; 2 exons) | UNCHANGED

MAKPVKFYYDLLSQPSRAMMIFLNVAKIPYESLPVALRKGEHLTEEFKAINRFQKVPCISDNGENLSESVAIVRYLAAKHKIPDSWYPTDAKKQARVDEYLEWQHLNT
RISCALYFQLMWLKPLLTGKQPKPEAVEEHLGRVVDTLDAIENIWLEKTPFLAGNDITVADIWCACEIEQLILTPYDFRKGRPRLTAWLEKVRTQANPHYDEAHKVLR
KISERTSAKL-

####### LLOJ002025 - GSTT ########
>JH689467 forward | LLOJ002025 (pre-editing) | _ (post-editing)

TGCTATTTTAGGTACACACAGAGAGATTAATTATATTATCTCGTATTGGCTTTCAAGCGATAGCATAGCTCAATCTCCATCGCAGAAGATGTATTGAGTTGTTGTTGT
GCCACAAARAGTCGACCTTTCTCACTCACTTTCAGCCAGCTCACGCTTGTCAATTTTTTCGTGTTGATTTCACTGAAATTTCTGCTCCAGAR AIGGCCTCARAATATAR
GITTTATTCCAATTTAATGTCCCAGCCGTGTCGTTCCTTGCAAATTGT TATGAATTTGGCTAAAATTCCCTTTGAAACTGTTACAATAGCATTGG T GAGT TTTATGRAGT

TTTTTGGGTGTTATTTGTCCAGGAATTATGTAAGGTGTTTGTCTAATCTCTCGTTGTAGNGATCACGCCARGGATTCCT T T GCCARAGAGGTCAATAGTCTCTGCACAR

GTGAGTTTTTTGAATTTATTTTAACAAAAATAATTATTTTTTAAATTAATTTTCCTTTGCAGERTTARCACCTE

BTCCGGCCAGAGATCGCAGCTTTARGA T TTAT TTTTCT T TATTAAATCTACTACAAAAGGGGGTACTCATAAACCAT TCCAAGGGATAT T T TAATACAGGACCAATACT
TATAAATTTGTTATTTTCTTTTTCAAGGAAAATTGT TAAATGTTTGCAAATAAAATATTATTAAATTGTGAAGAATGT TTTTGTTTTACTTGAAATTATTTAATTAAC
TAGGTCAG

>BH05002028 (227 aa; 3 exons) | UNCHANGED

MASKYKFYSNLMSQPCRSLQIVMNLAKIPFETVTIALGDHAKDSFAKEVNSLCTIPCINDGGFKLAESIAILRYLATKSSLIIRWYPTGARMRARVDEYLEWHHLNIR
APCTGYFRKSWLEPRNTKQPPNQTTLDSLMGQVNRSLDFLENIWLAEGDFLIGSDVSVADIWAICEIEQLFLTPLDPTEGRPKLKAWMERVRRDTNPFYDEAHYTLWS
VRDKSGQRSQL-

####### LLOJO08830 - GSTT #it#####

>JH690086 reverse | LLOJ008830 (pre-editing) | DHOJ0088300E (post-editing)
GTAGCTCGCTAGGTAAGAAAATTTTATTTCATCAATGTTTCATGAAGCCAACGTTCTCAAAGTTTAAATATAGTTTGTGAGGAATATTTCTTCAGACTTGTCTACGAT
ATTCCTTGGAGCACAAAAACATTCCTTACTGGGTAGTGACATATACCACAACAACATAAATATAACAAAATTAAAAGATTTTGCAAAGAAAAATGTCTTACTCTTACGT
TGAATTGGGTAAGAATTTATTAATTATTTAAAGAATTAAGAAATTCTACAAACATTAAATCCTTTCAGATTTTGACAATCCCTCAAAGTACACAATACCCCTGAATAAGT

GAATAAATTGACAGAGATTCTAAATACGAAAGGTCCACGGAAGACTGTGGATCAATGGCAGACAAATCTCCGGGATTGGCGGTACTCGGTTACATTTAAGTACAGGAAGTAC
AAGAAACTTGGAAAGCCAATTGCCGATATGGAAATGAAGTTGTTGCAAATTCTCGGAGTACTTGAAGATGAAAAGTACAAGAGAAGATTGTCATCGTTTGAGCTCAGCTCAC
Al T AGTT TTTAGAAGATGATGAGATGTCTGGAGATCCTCTCCTT TA( ATGAGGA( AR TGAGGAGA ATGGAT
TCTGCTGATAGACTTCAACATGTACGATGGACAGATAGGAGCATTAGAGATCTCCTGAACTTTGTAAAGATGACACTTGAGCAGTTTGAGCAACCAAATCCACGAACATACT
ACCGCAACTACCTGCAACGTGAACCACCAATTGAGCAGTTTATT! Al TGGCAAGCTGTTCAGTTGAAGATGAACTCGTTCCGACA! TACATGCAGACACAGT
;ATCAAACAGAAA AATCACAGCAACATACAACAR A AAGGA ;AGAGGTAGAAAAATTCAAATAATTAAAGATTTTCAACAAAGCTAACGATTTC
TTTCAAATATTTCAGIACAAA AL AAA A A ACAAAATA AAGAA A AA A AAACCAGACAA AGACAGA
GGAAACTTCCGGGAGATGAATTTAAGCTCTCCCTGCCATCACAGATAACCGTTCGCAATATCAAACCAAAACAGCACACAAATCCAACTCCAGGACCATCTAGAACTCCACC
AAGCTCAACTTCACAGCCAAATGCAACAAAAGATCTCCAGAGAACACTAGAACTGGAGCGACTTGACATTGAAATTCGACGTTTTGAACTAGAGAAGAAACGCTACGAGCAG
TGGA( T AAATTCCTCTTTGAAT AAATGA T TT AAGGAATTGGAGAATAAACGACGTGAAGTTGAGAATAT!
AGA AGAA AA A A AAGAA AA AA ACA A AGA AAACTGTTTGAAAGAAATAAAAACAAGAACTTTAAAAACCCACCGCC

AGAGGGCGGACGTTTTATTATTAGTTTTGTGGAAGAAAAAGGTAAACAAGTTTGAGAAAATTTTCGTGAATTTTGTAGTGGAAAATCATGAAGAAGCAGGAGGATAATT
TGGATTCTGATGAGAGTTTCGATGAGGCCATGAGGTGAGTAATCAGTTTTTGTTAAAGAATCATTAATCTACTGAGGATTTATTGCTTTTTTTAGICCTGAAAGTTTTGA

TTCATCGTAGGGTTACAGGTATGCGGCATCAGTATGACCTTACAAAGAAGTGGCTACAGGAGAATGCGGCGGATTTTGATGAGAATGTCATTGAGAAAGGTAAGAATATAT
ATATTTTTTGCATTCAGGTAAAGTTCTACAGTTATGAGCAAAATTGTCCTTACTTTAAAAGAATAATCTCCTTAAGAAATATTTCTAAAATAAACCTACTGAAATTTC
AAGATTTTAAGTAAATTTCAAGGATTTCTTGGTCGCTGAATAAATGGATGAAATGT TGGAATGACGTCCAGCCCAAGTARATTAATCCCTTCGCACCTGCTTGARACA
TAGAAACATTGAAACATGCGATCATTCTATCGCGATATTTATTCTGAAAATGCTCCCAAAGGATATTTCGAAGTCGAAACGTCTTCTTTAGCTCTTTTTACGTAGTCT
TAGCGTATTTCCAACTTAAARAATATATTTAATTAATTARAATTCGATAAAATAAAATGTTTTACGTTTGAGTCAGCGCATGGACGCARAARGGGTTAAAAAAAGAAGA
ACACGCTGACCTAAAATGAAACATTCCCTTTTTTTTTAAATTACTAATGAAAATTGAAATTTCTGAAGAGTAGAATTGCGTTGAATTTATGAAARAGAGATCAGAGAA
ARCATTTTCACAGAAAACGATTTTCTAAATGAAATAATAGAATAGAAATCCCAATAAAAGGCTCAATGTTTTAATGTTATTTCCTTAATGTTTCATGCCTGATTTGCA
AGGGTCGTAAGGGTTAACGAATATAATTTATTCAACTTATTCAGTGAGAAATTAAGGGGGGTCTCTTGGGAAAATTGTTAGAATTTACATAATTTTTAATGATGTAAA
TTTCGGGGTTTTCTTAAACATGGT TTTCCGATGTAGGTTACATTTGAAGCGTAATTATTGAAGTGTAAGAAAATCACTTTTCGCCATCTTAGGTGCGACGCCATCTTG
TGATTTTCCGACTTTTCCATAGAACTGCCCTAAAACATAAAGGTAGGTTTTTCTCAGGATCTACCGGATGGATTTTGATGGGGTAAAAAGCAAATGAAAGAGGAAATA
CCAATGCAGATTNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NNNNNNNNNNNNNNA TA T TTCGAAGTCGAAACGTCTTCTTTAGCTCTTTTTACGTAGTCT
TAGCGTATTTCCAACTTAAAAAATATATTTAATTAATTAAAATTCGATAAAATAAAATGTTATACATTTGAGTCAGCGCATGGACGCARAAAGGGTTARAAATARGAAG
AACACGCTGACCTAAAATGAAACATTCTCTTTTTTTTTAAATTACTAATGAAAATTGARATTTCTGAAGAGTAGAATTGCGTTGAATTTATGAARAGGAGATCAGAAA
AAACATTTTCACAGAAARAGATTTTCTAAATGAAATAATAGAATAGAAATCCCAATARAAGGCTCAATGTTTTAATGTTATTTCCTTAATGTTTCATGCCTGATTTGT
ARGGGTGGGTTAATAAATATAATTTATTCAACTTATTCAGTGAGAAATTAAGTTTTTTTGGATTTTCTTGGTTCTGATCGCGTGAAAAAAATTTGTGAGTCGTTARAC
GGTTAAGAGATGAAGGTGAAAACTCTCTTAACACTGATAACGATATCAGACACTTCAAATATAATACAGATTAAACAGACGARAAGAATTATATCTCAAACTTCTCAT



TCGCTTCAATTTGTCTTTAGTGGTTTACATCAATTTTTGTGTTTTCTGTGCTTTTAATTCAACACGAAAATGTCCAAAAATATARAAACTTTATTCARATGTTATGTCC
CAGCCATCAAGATCTCTCCATATTCTCTTGAATATGGNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NNNNNNNNNNNNNN T T GGAAACTTATCCGGATATT
AATGACACCTGGCAGGTTCTTCATCGTAGGGTTACAGGTAT TCAGTAT TTA AAGTGGCTA AGAAT ATTTTGAT TGTCATT
GAGAAAGGTAAGAATATTTTTTGCAATCAGGTAAAGTTCTACAGT TATGAGCAAAATTGTCAAAAACT TGTGAACAAAAGTCACATTTTTCCACTTTTCTCAGCCCCAG
AGTGGAAATTCAAAATTGTGTTTTGAGGAAAATCTCAAGATGGCGTCGCATCTAAGATGGCGGAAAGTGATTTTCTTACTCTTCAATAATTAGGCTTCAAATGTAACC
AATATTGAAAAACCAAGTTTAAGAAAAACCCCAAGAAAAATAAAAATATTTAATTTCACTAGCTCTCACAAGAGATCCCCCTTAAGTTTTTTTGGCTTTTCTTGGTTC
TGATCGCGTGAAAAAAATTTGTGAGTCGTTAAACGGTTAAGAGATGAAGGTGAAAACTCTCTTATCACTGATAACGATATCAGACACTTCAAATATAATACAGATTAA
ACTGACGAAAAGAATTATATCTCAAACTTCTCATTCGCTTCAATTTGTCTTTAGTGGTTTACAGCAATTTTTGTGTTTTCTGTGCTTTTAATTCAACACGAALRTGEG
CAAAAATATAAAACTTTATTCAAATGTTATGTCCCAGCCATCAAGATCTCTCCATATTCTCTTGAATATGGCAGAAATTCCATACGATCCAGTAACAATTGCCTTGAGA
BRRGGTAAGTTGTAATGARGTTGTAATAAAGGTAAGTTGTGTTACCCTAAATGAAATTGAGAATARAGGATTTATGGAACTTTTCCAGEIGATCAATTCACAGAATCTT
TCTCAGACGAGGTAAATAAACTCAGAACAATTCCTTGCATTAATGATGAAGGCTTCAAAGTGGCAGGAAGTGTTACAATTGTGAGATATTTAGCAGAGAAAACTGATGAAAT
TACGCAATGGTATCCGGTGGATGCTCAAAAGCGAGCACGCGTTGATGAATATCTGGAATGGCATCATCTGAATACGCGARCACCCCTCTCTGGATACTTTGTGGCAAGCTGG

TTTTCTTCTTTTTGTGTTAAAAACATTTCGTAATGCCCTCAGAAGACATTCTTCGATCAAAATGTATTTCTTGGCATCTTGTATGAAAATTGAGCGAATCAAAATAAA

ATGTTTCCCGTTTTGATCAGCTTATGACCTAATGGGCGTGAAAGGGTTAACCTCATAATACATATGTATTATGTAAAAAAAACAGCTTTTTTTTTTAAAGCTTTGCAA
TTTCACGAAATTTTAAAATCTAAAGGAAATTTTGCTCTCAAATGAACATAAGAAGGAATTGGAAAGAAATATTCTAATAAAATTACACATAGCTCATAATTGAAAGAT
AATAAATTAAAATTAATCACAAAATGTGCCTACATTGTAATTTCCAGAGGTTAAACTCCGATGTCCGTTTTTCTATGAATTGGATGAGGTATTCAGGGATAAAAACTT
CCCAGGCCCGGAGATGGAAGAAGGAACGAACGTACCAAAGGCAGATGATTCAGTGCGAGAAAATAGGCCGAAGGTGACGCAATTTCCTACGCTATTTCCGACCCGGAT
GGATGATATAGATAGCAGGAGGTTGCAACTCGA

>HH050088300d (229 aa; 3 exons) | EDITED

MSKNIKLYSNVMSQPSRSLHILLNMAEIPYDPVTIALREGDQFTESFSDEVNKLRTIPCINDEGFKVAGSVTIVRYLAEKTDEITQWYPVDAQKRARVDEYLEWHHLN
TRTPLSGYFVASWLIPRKTRKPPNAKKMEKLRNEVNKSLDLLENLWLRSGDFLIDNQLTIADIWAVCEIEQLSLTPLDVMKERPKLKAWMERVRNATNPFYDNAHKTL
WSFSHRNEQKSHL-

####### LLOJ002682 - GSTT #######

>JH691041 forward | LLOJ002682 (pre-editing) | DHOJ0026820d (post-editing)
ARGATAATTCTGTGAAAATARATTGAGATTTTAATTAATTAATTAAGCTTTTCAAACGACAAAATTAATCATCAAGTTCGTCATCTTATTAATAGCTTTCAGGTGTGT
GATAGTGGTGATAGTGCACCTGTTTATCAACACAGCCAAAAGCAACAGGGTTCAAAGCTCATTTAGCCGGAAAAATCGCGAATTTTCCAGAA RIGTCCCECETTCCTTT
CAAATTTTACTACGACCTCCTCTCTCCACCTTCCCGGGCACTCATAACATTCTTCCGTGTTGCAAATATTCCCGTGGAACCCATTGCTGTAGCCCTCCGGARAGS TARCT R
TGCACCCACAGAGCTTGGGCATCACTGAACATAAATCTTGCATTTCAGGAGARCATCTCACGGAGARGTACAACARGGAAGTGAGTAGAT TCCCARAGCTTCCGTGCATC

GCAGCATGCGACATTGAGCARCCGAGTGAGTACATAATAATTTATGT TGCTGTGTTGAGAGGCTGAGAGACTCTGTTGCATGCTCTCTTGCGAATAAT TTTAGCAGCATT

CAAGGTTTTATTTTGAGATTTTCTGATTGTTTGATCTCGGTTTTATGAATTTGCATAAAAGGATTTTATTAATTTTTCTTCTAAAAAATCTGAAAAAAATTAAAGTAA

ARARRATICTICCAGGARTTTGTGGCTTCAATCCCCTTGATTCCCGACCAAAGCTCACAGCATGGTTTGACCGTGTGAAGAAGAAGCTCGATCCTGCTTTCACAGRAC

A A A O A A A O S S S S A S O O G ARG CCEOCRARGHGHGA o~ A TGAGGAAGACCTTCTGCGCCGACGTGCCATCCACACGTTCCACAGCAGG

TGCTTCTGATGTTGTCATACTCATGACCAAAAATTTTGTGGTGCAGGATAAAATAAAAAGAGAAAAGGGGCTTCTTTGAATAAAATTCCTTAGGGTACAGTGCACTTC
CTTTCTTTTCTGTGATCCCCCAAAATAGGATAGGATCGTCAAATAATGGAGCAGAGCAGTGGTGGAAGAGTTAAGTTTCTCGACGAGCATATGGAGAACTACAACATTGAA
GTGAGTTCATTGAGGTCACTGCTGGAAGGATTCTCAATTTATTTGATGAGATTTCCATGATTTTGCAGCATTCTGCCCTCCATCGGAAGCTCCAGAGCAAAGTTGAGGCA
TT TTAT AAAGGAGCTGGA TTTT AGA T TT TTGAT T T TA T AAGAGTCTAAATT

A0 AL A A ACAGA A A A AL A AGA AALACA A ACGCGCAA A A A

GAGTTTGTCAGAGAAGGAGGGGGATATTAGGGTGCTGCGAGAGCGGAAGTGCAGGGTGTGCGAAAAGTGTCAGAATGGTAGTCACAGTGGGCAGGAGGATTCACCTCGTGCC
T T AGAAAT TTCATTGCT TGGAGGATCT GTAAGAAAATTGAAAGGAAAAATTCTTAAATTGATTTTTATTTCAAACTTGAT
GGAATGTCCAATTTTTCTTTCCCAGAA

AAAAACGTGGAAAATGAGTTGGAGCTCGTGCAGCACTCGCTCAACAAATATAAGGTAAGATGTTCAATTTCCTCCTCATTTCCTTGCAATTCTCTAAGAAAACTCCAGGA
TTTCCCTTCCAAACACATGCGCTCATTGATGTTAAAAGTGGCACAAGGGGGTACTTTGGGAGCTCTGTCTGAGCTTTTCCAACGTATTTTTGCAATATATTTATCAAT
CGTTTTTCATTGTAATAGATTIGTAAATTAATTGAAACACTTTTTTATGATTTTAAAAAATCAATTTTCATCAGTTTTTTTTGGGGGAACATCAAAATTGATTTTAAAAT
GTTTGGTTTATGGATCAAAAACTTAATTTATATTTAGGAAGAAAAAGGTTTCCCAATAGTTTCACAAAAAAAGCAATTTTTTGGGAGGGACGGGGGTAATGTTTTCAT
AAATAATAATTAA

>_ (230 aa; 3 exons) | EDITED

MSGVAFKFYYDLLSPPSRALITFFRVANIPVEPIAVALRKGEHLTEKYNKEVSREPKLPCINDDGFRLSESVAIVRYVKKTRGEDDEWYPEDAQAQALVDEYLEWTHT
NIRISSGLYFFTLWRNPLMTGEKPDEAEVRKLEAQLNNTLDIMENTWLKCNSYTAGEQFTIADVFAACDIEQPRICGFNPLDSRPKLTAWFDRVKKKLDPAFTEHHKE
IYKYGORSLEAAKL-



i
#H#4#EE GST Xi #####H#
i

#####4## PPAIO08305 - GSTX #######

>JH665757.1 forward | PPAI008305 (pre-editing) | PPAL0083050d (post-editing)
CACAACCATCCAATTTTGATAAATCACAATCCTGATAACAGTCATTTGTTTATGCTGTCTCATGTATAGGTCCATAATGGTAAGCTTACGATGATAATGATATGAAGT
GATAATACTGATAAGAGTTTCAGTATTCAAAAAAGAAATGTTGCGCTCAGTCTCTTGCGGATCTTTGTGAAAAGCAATTGTGAAACTAACA A BTGGCACCTTTGARRCT

GAGTTTTTGGAGATTGAGAATTGGATTACGACAACTTAAAGCCATGACGAAGTATGTGCTAAGAACTGTGATTTTGATAATTAGAAATAATAAATCGTTTACTTTCAG
ATTTGTCGTTGTAGCAAGTATCTTTATAGTGCAACTCATGACACTGTCTTACTTCTTGAATGGAAGTCTTCTATTTAGAAT

>PPATN0083050a (>114 aa; >1 exon) | EDITED (PARTIAL - C-TERMINAL MISSING)
MAPLKLYYYPPCPPCRAVLFAVENLKIEVQKILVDLSKGDQLKPEFLKINPQHCLPTIDDDGF IMWESRATLAYLVNSRAPGSSFYPLDPKKRALVDSRLSLDSS IMH
ALGNII

[ blastx found an odorant receptor gene just downstream of the gene, but no GST. ]

####### PPATI010868 - GSTX H#t#####

>JH660956.1 reverse | PPAIQ10868 (pre-editing) | _ (post-editing)
AGTCTTGGGTGAGGCGTCAACCAACCTTTATCACAAAAAGTATCACATACCGGTTCCATTCGGTGATTTTTAATTGAAAGTGAGTTGGAGTATTTCTATCTTTAGAAC
TATTCTTGCGGTTTCAAGGTTTGTTTTTTGTGATTTTGAGATTATTTTGTGATTTTTTTTCTCCAAACACCATACAGTAACATCTCAAAAC ARTGGCTCCAGTGARGTT
A A OO AT CA G T GO C O CCC GG GAGCC T T CT GG CATACC AR CT T GAAT CTCGATGIGGAGG TAGGT TTTGGTGCACARAATCARATGTATTTGTGAGT
AAATTAAGGAGAAATTGAGAGATTTGCATGTTAGTGAAAGTTTTTTGACCGGCAATTGAGTGGGTTTACAACTGGATCAGTGAATGTATCATTATGCGTTGAAAATCA
AATGATTCAATTCTAGCTGCTTTAATGAAAATACGGTATCTAAATAATTTAAATACGGTTTAATAGGTTTGACAAGAGTACTTAAAAATATTTATTCAAAGATTGCTA
ATGTCTTATGCAAACTCTTTAGAAATCACTTGTAACAGGACAAGAAATAATGTATTATCAAATTATTTTCTTATATAGTTATATTATTATAATCTAATCCGTATTTTA
AAAATTTATCGAAATAAAGAGTTTGCGTATCTATCTCTTGGAATCTAATAATAATTTATTAATAGTCTTAACAATAAAAAAACATTAACCATGAATATTGAATTAATA
AGGCAAAACTATGATCCCAACAAAAACTATACAAAGCCTTCATACAAGCAAATTTATCGATTATACATATAGACGTTTCTAAAGATTGTCTAAGTGAGAGATCTTTTG
TTGTACAGGTTCAAGGGTAATACGGAAGGAATCTGCTGTTTATCTCTTCGGCAATTCGAAACCTTGAATACATTTATTATAAAAAAAATTAAGGCCTATTTAATTARA
ARAAACCTTTGGATAACATACGATTTTTAAATAATAACGTCACGCTGATTTCTCATTCTTACACTGTCCACGGTCAATAGAACTAGAACTTTGGCTTTTCAGAGTATC
CCCCTTAAAACGACCTTTGCGTCCCTAATATGACCCATATCTCTGCTTCTCTTCCARATACGAGATTATTTATTATAACAAGTGTGAAATTATTGGAAAAATCTTTTG
GGGARATCAGCTTCGGACGACTCATTTTTTAAAATATGTTTTTAATTAATTTGACCCATTCATTATATTTTAATAAGGCTGATGCCTAAAATTTCTCGAAAATCCATT
AAGAACATTAGGAAARAAGTTTTACGAAGCTTAAATCATCCGAAGGTACCGCTTTTACCCTTAGTACTTTGTCCTTTTATTTCTATGAGATTTTTACCAATCTTTGAA
GTAAACTAAGAATTGATTCAAATTGGTTGTATGCCAATAAACAAGTTTCTTCTTCGGAACAATGTTTCTAACTCCTGTACTAAAAATTTCGAGCCGTTTAAGCTTATG
TGACCGAAACGTTTCCATCCTTGTTCATGTGGCAGTAAATAACTAAATTAAAAAATATTTAAAATAAACATAAAAACTAGAATARAAGTGATCCATGGCTTATGGCCT
AGACACACTTACGACTTAAACCGAGAGACGGCTTAGTGGAAAATGATAGAAACGCGGTTTAACCATTATTTTAAATATAATTACGCTAAGTCGTCTCTCGGCTAATCC
TCAAGTCTGTCGAGGCCCTTGCCCGAATATCTAGCTATGCATGAGCATTTATAATTTTTCTATTTTAACTTTGGAAAAAACCT TAAGAACGATATAGGGGARAGCTTT
CAGGGTTCGTATACAATACTTTATGTTTTTTTTCATATTCCCTTAATATACCTTACCCATTTTTTCAGGAAATG TNNNNNNNNNNAT TTCGAAAATTAAGARAAGTGT
TAATTACATTATAAACTAATAATTTTATAACTTTTCGAAATCTGTTTTACGTAAAAGCTCAAGATTTTTTCACATTGTCCATAAGTGTATAGCATCCATAAGTGTAGA
CTCCACCCTACACCACTTTTATTTCTTTACATTTTTTGCTATTTTGTATAAAAAATTATGCATTTTTCAACAGT TTTCGATAAGAATCTTATTTTGGATAACATAAGG
AACATAAATATTTGTATCTCAACAAAGAAAAAAATAATTTGAGAAGTCGTTGAGCTGTTTCAAACTTGAAAGTGCTAAAATGTGTCCCGARATACCACACGTTACCCT
AGCTATTAAAATATATTGCCATAGATACATATTATGTCAGATTCATTAATGAAATATGAGAAGAATATGGAGTATTCGTTGCCAGAGTGTGTGCGAAGCTTGARAGCC
TTCTAGTCCAAAATTTTGTGAATTTGTCAACTATAATAATACAAACAACTTACAAATTACAAATTTGTCATTATTAAATGGATTTTTCACAAAAAGTTTCGAACAGAC
TTGAAACTTCCAACACTTCGTTTATGTATTAATTTTGAATGCAATGTTTAGACAAAAATAGTCGAGCCTTTAAGAATGAATATTGATTAGGAGCAAATCTTTTAGTTT
ACTGTGACTAACATTAAATTTTAATTTATGATCTGGTATTTAATATCTTGGCATCTTCTGTGTTTGAGATTAGCATTTARATCTTATTTTCTGGTTTAGATCATCGAGE

CCARRGGCTCGARACATTGTCG TAAGT TTACGGT T TTGGGAT TTTGGTATTCGGATTTATAGCTCAATTCTTT T T TAGH I ICCTATTCT T T TCCTGCCAGTCARGGARGT

TTGTCCTCT T TCTCARCTATTGTTGTAAGTATAGTACTGTAGATTCTCCATCGTAAATTCGTTAGAAGCCTTCGTAAATTCCACAAAAAGCGCTCAATTATAAAGAATC
ACGATAAAATAGGAAGAACTACAGCGAATTTGAGCAAATTAGCTTCATTATTAAACATGAAAATTGTCAACAAAATTTTTCGCCTGATTGAAAAAGAGCCGATTGAGC

GAGAGTCTACTGTTTTGAAAAATTTTTGGCAGGGTTAATGTTAATAACTTTGATTTT TCAATAGCATCCTCCAGCARATCTCAGCARGTACTCARACTTCAATGCTTGET
ACAAGCGGTGTGAATCTCTGCCAGGATTCGATGAAAACGAGGCTGGTGCCAAAACCTTTGGAAAAATGGTTAAAACAAATCTTGGCATTACAGGCACATGGGATTAAACAC :

ACGTGTGATTTGGATTTGGAATTCTTCGTTGCACGTGTTTTTTGTGTGGTTGTTTCACAATTTCTTGAAATAAAATCGATTAATCGATGAATTTTTGAGTGTTGGTTT
CAATATTATTCGATAAATTGATGTTTTAGTAGATTAGTATGTTTAGATGCTGGATAACGTTTTCGATGCGCTATGGTTTTTCAGGTT

>PPATOT0868 (221 aa; 4 exons) | UNCHANGED

MAPVKLYHFPISAPSRGALLAIRNLNLDVEIIEVDLMNKAQLSPEFVKINPQHTVPTLDDNGFVVWESRAIATYLVNSRAPGSSLYPDDPKVRAVVDSRLYFDASNLE
PKARNIVFPILFLGVKEVKEDLKQTLYQALDFMNTFLEGQDWFAGDKPTVADLALLSSFSTIVHAGANVSKYSNLNAWYKRCESLPGFDENEAGAKTFGKMVKTNLGI
TGTWD-



#####4#4# PPAI010869, PPAIO010870 - GSTX H#i######

>JH660956.1 forward | PPAI010869, PPAIQI0870 (pre-editing) | BPAL010869, PPATON08700a, BPPAT010870 8,
BPATOI0ETONE (post-editing)

GGAACAAGTTTAAAGACGTGAACAAAAAACAACATTGACTAAAATGCTTTTTCATTCCTGTCCCTATTGATTAGT TTAAAATTACTAAAGTCATTCTTGGTCACACGA
AAATCTGTATAAAAGACTGTAAATACTCATGTTGCAATTCAGTACCAATTTGTTCTCTGATAAGATAGACCTTTATTTTAAAAAATATTGAT ATGGCTCCCTTARAATT

CTGGAAGTTCATTGTATCCGACAGACCCTAAGAAAAGAGCTATTGTGGATGCAAGATTATATCTGGATCAAGCTCTGCAACTTGCACTGACAGCAATTGTC I AAGACGAT
AAAGTTTATATCTTAAAAAGTGTTTATGTGTATGCAATATGTAAAAATCTGTAATGTTTCAGTTTCCARTTCATGCTCATGETGCCACAACCATTGAAAARGATARAAAG
GCTTTTATGTGAGT TGAAGTGT TTATAAATGTTTATGTATAAAGTGTATAAATC TAATTTAATTTACTGTAT T TAGGARATGGGAGCCAATATTCCGAAATTCAAGAATA
GGATGATTAATGCGATATCCTTTTATTATAAAGTAAATTTTAACAGAAATCATATTTTGTCAAATAAAAAAGGGGCAAAGTGATTTTGCATGT TTTTCGTTATCTCAGA
AAAATTAAAGAGGCCTGATAGGCAAGTGTGTAAATCCCATTTCATTTTATCTTTCCTTAGATTGCGTTTATCATTCTGCTATAGTGAARAGTCATTCTACGATGCTGC
AAAGCAAACAAAATTTGTCATTATTTTAGTTTGTTGTAAACTGTTGAGT TAGGTGGTTCTTTTCCGTAAAATTTTACTAAATATCTTGCAAA ATGGCACCTATTAAATT

CTATCACAATTTCTTGAGTGGACCTAGTCGAGGTGTTCTCCTGACTATTCGAAGCCTTAACT TGGACGTAGAAATAGAAACAT TGGATCTACTAAAACAAGCTCAATTGGCT
CCTGAATTCGTTAAAATCAATCCTCAACACACGGTTCCAACCAT TGATGATAATGGAT TTGT TTTGTGGGAATCACGTGCAATCGT TTCGTATTTGGTTTCAGCCAAAGCCC
CTGGAAGCTCCCTGTATCCAACGGATGTCAAAAAGAGAGCTCTTGTTGATGCAAGATTATACCTAGACCAGAGTCTACAACTTGTAATGAGT TCAGCTGTGET Al AT AGAC
CAATAATTCTCTTGTTTTAACATTTGTACTTTACCCATTTGAAATACTAAAAGAACTAAATTTTAG IATCICATATTCACTGCAGAGGCTACARAAATTCCCGGTCGATAR
GAAGCAGAAACTCTTCCAGATTTTAGAGCATTTCAATACATTTT TGGAGGGAAAGAAATATGCTGCCGGTGATGAGT TAACAGTAGCTGACTTAGCTCTTTTGGGTACCATC
[FCAACTETCTACC T AAGT TTATCAATCAGCTGAGGT TTTACATATGGCTAACATTCTTATCATTTTATCACTAATGAGCTGACAAGGATTACTAAATTTTGCAAGCGCA
TGATATTTGTCTAAGATTGATGGAAATCTATCCTCCTTATTCCGATGTACAGATAATCTTAATATTTAACCATATTTCTGTAACTTCATATATTTTACAAGT TAATTT
TTAAAAAAAAATACATTCAAAGTTTTTTTTTATAAATCTCCTTCACTAACTTTTCAATTATTATAATGTTTATGT TAAGTTTACAATCTTATCAAAAGGGCTTTARAA
AATTAACGCTGAAAAAAAAGAAAGGAAGTAAATGATGCTTTAAATATTCATGTCAAAATTAAGAGT TTGAAAGAATGGAGCAGT TTCACGTATGTATAACTTCAAAAA
AATATTCTTGTAATATAATTAAATATCTAGAAATTGTGCTATACGTTTCCAAGTAATCTAATATCAAGAGAAGCTAATATGGTAATACTTAGTTTTGATACTTATAGT
TAAATTTTATTTATCAAAATTATAGTCAGAAAAATCTTTACCTTCGTTATAACGTTTATAAAAATGGCTTCGTGAAACTACCCAATTCTCCCATATAAATTTAATCGC

CTCTTTGTACAGAACTTTTTAAAACTTCTTAACAAAGCAAAATAAGTTAATAATTCTTTAATTTTTTACTTGTAGGAACTTGCAGCAAATGT TAGTAAATACACGAACA
ICGATGCTTGGTACAAAAGGCTAGAGTCCATTCCAGGTCATCATGAAAACCT TGAAGGTGCAAAGGCTCTGGCACAGTACATAATAACGAAACCCAATTTTAGT TGGGATG
RFFAATGT TATGTATTTCCGGARAGATAATAAATGATTTTCCAGAACAATGAAAGGGGTAGCGATGGTTATGATATGGATTACAAATTAAATTCTCATCAACAATATA
TGATAATAAATTATGTTTATTAGTAATTTGGAGATCTATGCCAATATTTCACGATTTTATTTTATAATATGAGTCAATTGATAAAGCACTAGCTCTACAATGCAAATA
TCTCAAGTTCGAATCCCCTACAAGACACTAGAAATTTTCCAAAATTAAAAAGGTCGTATCGCACTCAGTCACTAAACTTAATTCAACTGAGATTGAGATTGTGAAATT
CATCCATACTTATCTAGAAATCTAACTTGTGAAAAGCATAATAATATTTATTAACGATTTTAATGTGCAAAGCCGAAGACACGGARAATATTGAGCATATTTCAGTAA
AACTAATTTTCTGTCAAAAATAATACTCTTAATGTGTTAGTTTTTCGTTAATGTCTCTCATAGCTCTAAAAAGGTCATTTTACTGCTCGTATTCCACAGAAAGAGCAA
TGTGTAGATTCCCTCAATTTTTCACGCCCCAAAATTTCTACCTTTCATCCCCTGGGGACCGCTTTTCTCAACTTTTCTTCGCATTCTAGACTATGTCTGAGAAATACG
TCATACTGTTTGTCTGTCCGTACGCCAATCTGTCCTTCCGACCGTTACCACGCCTATGGATCAAACAATTCAAGATAGATACTTGGGATCTTCGAAAGACCCCTCCAT
AAATTGATCCTGGGGTCAATACCGTTAAATCGTTCTCGATAACGGTTATTAAATGTCARATGTCGTTTTATGTTTTTCAACATAATATTTAGTATCATATTTTGGGCT
CGTTGGAAAGCTTTTAAAATTTCTAACATGATTGAAGGAGTGCCAATCCCAATCAACATTTTCTTTCCGATTGGAAAGCTGCCCAAATTTCGTCGACACAGTGTCGAC
AGATATTGGACAGATAATTTTCCAAGCAATTGGAAAAATTTCTGTCCAAAAATTTACCAAATGGACAGAAATTGGACAATTATTGGAAATTTTTCTTTCGAAAAAATT
TCGACTGAGTCTTTCGAGATTTTGTCGACAAAAAATCGACAAAATTCTTACCATGTTCGTTCGATTCTTCTTCTTCTTTGCTTTTCTGTTCAGTTTCTTAGTGCAATG
TGCAAGCAATCAGGTATCATAGATCTTTTTACCTTTGCTTCACACTTTGAAATAAAAATGAAGAACCAATGTCGCGGAAATTCTGAACGT TTACGGATTCCAAACCCG
TTTCGTTTTATTTTGTCTGTTGGAGT TTACAAAAGTTTTAATGACAGGTCAATTTAGGTGAAAAATAAGTATTAGAAATGCTTAATATCATATTTTCTCTACCGCGGA
TTAAAAATCTGTTAAAATACTACAGTAGACTCTCGCTCAAGCGGCTCTTTTCCAATCGGGTGACATATTTTGTTGACAATTTTCACGTTTAATTATAAAGGTAATTTG

CTCAAATTCGTTGCAGTTCTTCCTATTTTATCG T GAT TC T TN NN NN NN
A AAAAAAATAA» 7 7 G TC GACAGCGATGTCGACCGTATGTCGACAGATTATTCCCCATTT

TCGACAATCTGCCCAGCGTGTGCCCAGTTTTCGCCCATTTCTTGACCTCGTTTTTCGACATTTTGTCCAATTTTTGACCAGAAATGTTTATTGGGATAGGTCCTGAAC
CGGTTAAGAATCTAATATGAACGTATAATTAAACCGGTTAATAGAACCGGTAATTTTGATCCGAAAATCAAATGTATTACTCCTAAGCTTGGGCGAACTTCTGAGCGA
TTACATATAAATCAGTTCAAATCATTGGTGAATCAGTAAACGGTAAATGATGCGAAAGCACTTTTAAAAGAGAAGTCATGAGTTTGAGTATTTCGCTAAGCACTAGAC
GCTTTGCTACCCTTTTTTGCGTGTATCAAAGTAATTTTGGAATATCATGTTAATTTTTATGTATTGTATACCTGAAGTGGTATGCGTAGAGATAATTCTCATCACATA
AAAAGAATTTTGTAGTAATTATCTAATAACATCCAACTTAGAATCAGTATCAGTGCGACTTTCAAACTGTCAAAGTCACTTTAATTTATAGATCTCGCAGTGAAATAA

AATTCTGABATGACTCCATTTAAGTTCTATCACCATCCCATGAGTCCACCTTCGCGTTTGGTTTTTTTGACTATCAAGAACCTARACCTAGATGCGAACATTGAAGTCC
|GCACTGTCAGCAATTGTCG T ARGAGCAAAAAT TTTATATCTTGAAAAGTGT TCATGATCAAGTAATATGT TAAAATCGGTAATGT TTCAG I TCCAATTCATACCCAAG

CGATTTGECTCT T T TAGCCACAATATCAAGCCTCTACG T GAGTAGAAGTTTTTTTTTTAAGTTTACGTATAAATC TAATTTATTTTAT TGTAT TTAG GARATGGGAGCCA
BAGTCTCTATTACCGGAACTTGEGATGAT TANCACGATATCCTTGTACAAAAATGTACATTTGAATATAATTATTTTTGAT TTGTCAARAAGAAAGAAGT GCAGAAAR

TAAAAAAAAAATAAAAAAGACAAGTGATTTTGCATTTTTTGTTATCTGGAAATAAAATGAAGAGGTCAAGAGACCTGATAGAAAAGTGTAAATCTTACTTTTAATTTA

TATTTTCTTGCGTTCATCATTCTACGATAAGGAAAAGTCATTTTACGAATGAAAAGTCATTCTACGATACAGCGAAATCGATAAAATTTAGTTTAGAAGAGTTGAGTA
ATGGTCTTTTTTTTAATTCCATCACATCAAGTCTCTACGGCAGTTTTTTTTTATTTGAAGATAATCTTTTCACTAAAGAGATAAAAGGAAATGATTTAATTATTATGA
AAGCGCATGATTCAAGGGCGCAGCCAGCATTTCAGTAAGAGGGCGTACAAATTAAAAGCTTCTCCCCAAATGAAACCGTTTTTCGAACTCAAAGAACAATAATTTTCA
AGCAAATTTACTAAAGAAGAAATTCAATTTTTATTAATATGAGCTTTTTTTAAAAATTAATAAAATCCTTATTAAGACCTTTAGGAAAAAATACATTTAGGAACGCTT
TTTTCGAATAAATTATGTTTTTGTTTTCAAATTCATTTCCGCAACGATTTTGACGATTTTAATTGATTTAGTAAGAAAGTTTTCATTATGTATTTCAGTGGTTTTTTT
TATTTCAGTGGCTTTTTATTTTAGTGGCTTTTAAACCAATGTCCCAAGACATGCTCTTAGACTGAAAAGCCATTAGATCTTTAAAACATTTAACATTTAAAAGGTTTA
GTCTTTATACTTGAAAAATCAGCACAAACCTTGAGGAGTTCTCAGGTGAAAAAAAATTAAATCTAAGCTTTTGGTGAATTTTATAAGCTAAACGCTTGTTAAAGTCAC
TAAACTTGAATAGAAAATATTCTTCATGAATCACAAAAACTTTTTGCAAGTTTGTTTTTCGAAAATTCAAAACTAACCCCATTTTGCTTATTTTGAGGTCAAATGTGG
AAAGCTCTAAAGATACAATAAAAGCTCTTCTGAGACGACGTTGTATTATTTTTTTTGGGAAAAATTGGTAGAAAATTCCCTAAATTTCTCTCAAGAGCCTATTTGAAA
ATTTTAAAAATTAGATTTTGTGCAAATATTTTCAAGAAAATCACCGTAATTTGACTTTTAATTCATAATTAATTTATATGGGACCTTTTGGGAAGCTTATAAGATTCA



ACAAGAGACATTTCAAGAGAATAAAAGCGTCTTGAGGTGAGCTAAATGCTAATGTTCGAGATTTTTTTTCGCTAGGCCTTACAATTATTTTATTAATTATTATTATTA
ATTACAAGCTAGGCCTTACAATTATTTTATTTAGATGCACAATTGTTTTGTCTATCCAAATTACATAATCTTAAAATTCAGCTTCCTTTAGAAATATGCGAAAAAATC
GTACAACAATGTAACCCCACAGCTCAAAGTAGCCCCACCTCCCCCTAACGAATTAATATCCACATGTATTGATTTTGTCGTATTTTATGGCCTCTACACACTAGAGAA
ATTTATGTCCATATTGAAGAGCTTTTCCTATACAGGCGTAGGGAATTTGCTTCAATATGGACATAATTTTGTCTAGTGTGTATAGGCTATTAGAGTTATGTAAAATCA
TGAAAAAATCTTACTAAAGCAAAATTAGTCAAACTGTTATTTCTAAGAACTTTATGCAAATGTTAGACAATGCAAATTATCGAGCTTGGTACAAAAGACTGGAGTCCA
TTCCAGTTCATCACGAAAACCTCGAAGGTGCAAAAACTCTGGCACAGTACATAATAACGAAACCCAATTTTAGTTGGGATGATTAATGTTATGTATTTCCGGAAAGAA
AATAAATGATTTTCCAGAACAATGAAAGGGGTGGCGATATCTATGATACGGACTACAAATTAATTTCTCATCAATATTATACGATAATAAATATGTAAAGTAGTTCAA
TTTGGAGCATATTATGCTTATGAATTGGAATGTTGTAAGAAGTTTTGTTCATATCGTTATTTCTTAAGGATATACAAAAAAAATGTAATTTTTTTCATGAAACTTGTG
AGTAATTCAAGAAACACATTTGAATATTGTGTACTAAAAAATGTTGTGTACTAATCCAGAATAATAAATTAATATAAAGCATGT TATTGAGATTAGATCAATATAGAG
ATCTATCTGGATATTTTACGATTGTATTTTAACATATTATTCAAAAGAATTTCGGTTCGACAGAATGTAGCAGGAAATAGACGGAGACAGTGAACCTTTCTTGATTTT
CACAATTTTATTCTCTACTTTTTAATATCATTCAATTGATAAAGTGCTACCTCTACGATGCCATTATCTCACGTTCGAATCCCTTCTAAGGGCCCAAATAGACTCAGG
CTGATTCTCGAGAATATTTAGCCTATTTATAAAATTTGGCGGCAAAGGATTAGGTAAAGGAACT TTATGCAAAGGACCTCTAATCGATGATTCTAAAGCCTCAAATCA
TTATTTTGATTTATAACCATATTAAGCCGTCTCTCGGCTTAAGTCACAAGTGCGTCCAGTACATTAAGCTTGGATCTGTCAACTCCATCCTTACTTGTCTAGAATTCC
ATCTTGTAAAAAAATAATTTGTCAACAGACTTAGTTTGAAAAAAACTAAAACACGGAAGAGATTGAGCAAAAAGCAAAAGCAATATTTTAGCCAAAAGTAATTCTGTG
TCAAAAATAATACTTTTATTGTGTTAGTTTTTTGTTAGTGCCACTCGTAGCTCTCTACAAAGTCGTATTTTGTGTGTATCGAAAATGAAGTTGCGTATAAAAAATTTG
GAATACCATGTCGATCTCTTGTGTATTTGCATACTCGAATTGGTATGAGTAAATATATTTCTCATCAAATAAAAAAATGTATTTATTATC TAATAACGCCCAATTTAG
AATCAGTATCAGTGCGACTTTCAAACTAAGTTAAAGTTACTTGGCTTTGTAGATTTTGCTGTGAATAATAAATAGTGAANTGECTCCAAT TANGT TCTATCATCATCCT
ATGAGTCCACCATCGCGTATCGTCCTTTTGACTATCAGGAACTTAAATCTAGACGCGAACATTGAAGTCGTTGATCTTATGAATAAAGCCCAATTAAACCCTGAATTT

CTGAAGATGAATCCGCAACATACCGTGCCAACTATTGAGGATAATGGATTTGTTTTGTGGGAGTCCCGAGCTATTGCTACGTACTTGGTTTCGGCTARAGCTCCCGGA

AGCTCCTTGTATCCTTCAGACGTAAAGAAGAAGGCCATTGTGGATGCCAGATTGTATTTGGAACAAGCCTTGCAAATTTCTCACAGTACAATAGCGGT ARGATCAGTC

GTATCACTCCGATTCGTGAGAAAATCATTAATTATGTATATTTTATTAAACTTTCAGHATCCAATEETICTCCCACAGGCTACAACTAT TCCACATCAT ANANANCAR

AAAGTCTACCAAATTTTGGGGAATTTAAATTCATTTTTGGAAGGTCAAAAATATGCTGCCGGTGATGAGCTAACCATTGCTGATTTGGCTCTTTTGGCTACCATCACA

BETATETACG TAAGTGAAGCAATGT TTTTATATTTTCTCAGATAACAT TATCTATGAATTTTAATTAT TAGEARCEIGECGCCAAT G I ACT ANAT T CARARACAT IS

ATGCTTGGTACAAGAGGATGGAGTCTGTTCCAGGTCATCAGGAAAATTATGAAGGCGCAAAGGCTTTAGGAAACT TCCTACGATCAAAAGCTGATATATCAAGCAACT

EEEATEATTAGA TGTATCAGTGGATATGTTTGTCATAATTCAATAAAAGT TACAGCTGGGGTTCACGAATTTTACAATACTTGAGAGGATATTCCAAGTCCCAATTGA
TAAATTGATTAGCGCAGAGATTAAAAAGCACAACAAAAGCATTGCTTTAACTGTTTGGTTTCCAAAGTCGTATGAAAAGGTAAGATAAACCATGATGAATAAT

>PPAT010869 (221 aa; 3 exons) | UNCHANGED

MAPLKLYHFPVSPPSRIAVLVVRNLHLDVEIITVDLMNRGQLTPEFLKINPQHTVPTIEDNGFILWESRAIASYLVSAKAPGSSLYPTDPKKRAIVDARLYLDQALQL
ALTAIVFPIHAHGATTIEKDKKDKAYQILENLNTFMEGKPYAAGNELTIADLALLATITSFYEMGANIPKFKNITSWYKRLESIPGFKENGEGAKALGEYVKSKVTVT
GTWDD-

>PPAT0N08700d (219 aa; 3 exons) | EDITED

MAPIKFYHNFLSGPSRGVLLTIRSLNLDVEIETLDLLKQAQLAPEFVKINPQHTVPTIDDNGEFVLWESRAIVSYLVSAKAPGSSLYPTDVKKRALVDARLYLDQSLQL
VMSSAVYVIFTGEATKIPVDKKQKLFQILEHFNTFLEGKKYAAGDELTVADLALLGTISTLYELGANVSKYTNIDAWYKRLESIPGHHENLEGAKALAQYIITKPNFES
WDD-

>_ (221 aa; 3 exons) | EDITED

MTPFKFYHHPMSPPSRLVFLTIKNLNLDANIEVLDLENKAQLSPEFVKKNPQHTVPTIEDNGFILWESRAIASYLVSAKAPGSSLYPTDPKKKAIVDARLYLDQALQL
ALSAIVFPIHTQGATTIEKDKKDKAYQILENLNTFMEGKPYAAGNELTIADLALLATISSLYEMGANIPKFKNIMSWYKKLESIPGFKENGEGAKGLGDYVKSKVSIT
GTWDD-

>PPATOT0870M8 (221 aa; 3 exons) | EDITED [GENE JUST DOWNSTREAM OF PPAI010870]
MAPIKFYHHPMSPPSRIVLLTIRNLNLDANIEVVDLMNKAQLNPEFLKMNPQHTVPTIEDNGFVLWESRAIATYLVSAKAPGSSLY PSDVKKKAIVDARLYLEQALQT
SHSTIAYPIFLGEATTIPDDKKQKVYQILGNLNSFLEGOKYAAGDELTIADLALLATITSIYELGANVSKFKNIYAWYKRMESVPGHQENYEGAKALGNFLRSKADIS
SNWDD-

###444#4 PPAI010871 - GSTX H######

>JH660956.1 forward | PRAI010871 (pre-editing) | PEATONOSHINE, PPAT0N0871)5, FPANONOSTMNE, BPATO108710d,
BPAT0108710€ (post-editing)
GTTAACCCAAACATTTTCCATATTTGGACAAAAACTCCAATGCGTTTTCACGAATTGTTTCCACACAGATAGTAGAAAAAGTGAGTCTCAATGATAAGAAAAATGTGT
ATATAAGTGTCTGCACCTCAATAACGCCACTTAGTATTGAACTACCAACAGGTGARATTGTGCTTTGTGAAAATTCTTGAATAAACAAAAAC ANGGCCCCARTTARACT

CTGGAAGCTCACTATATCCTTCAAACATAAAGAAGAAAGCCAT TGTTGATGCTAGACTAT TTTTGGATCAAGAATTACTGAATGCAGCTGTACCGGTTATG: [T T 1A LA

AATTTGGAAGAAATATTTCCAGAAAAACTAACACTCCAATATTTTTAGEATTCART T T TCGCACAAGARACAACGCCAGARGCTGCACARAAGAAGGARAAGGTTTATAR
GATCCTTGGAAATTTGAACACATTTATGGAAGGGCARAAATACGTTGCCGGTAACGAATTAACCATAGCCGATCTCGCACTTTTGGCCAATATCGCCACCCTCTACE TCACT
CAACTGAATTTTAATCATTTACAATCTGTCTTATAACCGTTTTCTTTTCAGC AR GG GC T AR TG AR C AR AT AR A A A AT T G T T GG TACAAGAGGTTGGA
AACTATTCCTGGTTACCAGGAGAACCTCGAAGGTGCARAAATTGTTGGACAAAATCTARAACCAATGATGACCTTTAAAGGAACTTGGGATGATTARACTTCCATGTAT

TTTGTTGTTATTTTAAACAAAATAAATGACGTTGCAAAGTTCTCATATTGAAATCTTTTATAAATTCTAATCACGCTAAATATCTCAGCTAAATCATTGAAACAGAGC

AGTTGTTTCTGGAACTATAGTAAGATCCACTGCGACTTTTTAATTAAATTTTAGACTAGACGGGGAACTTTATGCTCTCAATTCTTCCGGTGTTCGTCAGAAGGGTAT
TCCTCTTTTCAAATTAAAAGAATCTGTTTTTTCTCCAAAGCTTTCAACCCTTGGTATGGGTATTCTTCAGTGGGTCAATTTAGAGACTTTTAAATATTTGAAATATTT
AAATATTTGAAATAAATATGATATTTTCTCCAAAGCTTTCAACCCTTGGTATGGGTCTTCTTCAGTGGGTCAATTTAGAGATTTTTAAATATTTGAAATATTTGAAAT
ATTTTCAAATATTTAAAAGTCTCTAAATTGACCCACTGAAGAAGACCCATACCAAGGGTTGAAAGCTTTGGAGAAAAAACATATTCTTTTAATTTGAAAAGAGGAATA
CCCTTCTGACGAACACCGGAAGAATTGAGAACATATTAGACTAGACTTAGGGATGCTTGTCCATTGAAGAAATGGTCGTCATGGTCGTCAATAGTCGTCATAGTTCGA
ATGAGTTTAGAAATAAAAATCAGTGTTCAGAAATAAAAAAAATGATCAGTGGTGCCCCAGTTTCACTTATAATTTTTCTTTTATTTCTATAAAATCGTTTTAGTAGTT



CTAGATGATTATTTTCTAAGCAATTTTACGAAAATTGGATTTGTTTGAAAGGTAAGACAAGACCACTCGCCATGGGCTAGAATAAATCCAAATGGTGGAAAATGGATG
CGTAACGGTTTGTTTGAAAGGCAAAAAATCCAAAACGGGGCTAGCTAGAGTATTCTAAATCCAAAATATCGCAGACTTCCTTTATCAAAGCGTTAAAATAAAAAGTAC
TACCAATTGGAAGAAGGCAATGTTGAACGTTTAGTGTTTAGTGGAAGCGGCAGGGAATCATGAAATACTAGTTGCTTACCAACTATCAATAGACATCGATAAATTTCG
ATCAAGTATTCAAAATCCGACCAAGCCCGATCAAAGAACATAATAATACTGATATTAAAACATGACAACGCTTCATGGCATTGGACTTATATGTTACAAGACATCATC
AAAAGCTAAAATGGCTAAAATAAAATGTGCTAGTAATTCCTGTTGTACTTTTTAAACTTATCTCCTTCCAATAACCATTTTTTTGCTAATTTCTCATGAACAGCTTGA
GCAGCACTTTGCCAATTTCGAAGAAATAAAAAATTAAGTGTTTATAATATGATTTTGGTCTAAGGACGTCTAGTTTTATTGTTGAGGTATCCATGTGTTGCCTGAAAT
ATGGGAAAATATTCAGGTAGCAAGGACTGATATTTAAATTAGATTTTTTTTTTTGTATTACTCGAGAAATTTCCTATTTTCAATTGACAAAAACCTTAAAAAAAACAA
ATAGTTAAAGACCTTAGTAATTTTGATCCAAAATGTTTTTTAAATTACTGTAAAACCCAGTTTCCATTAGAAGTATGTAAAAAATAGCGTTTCCAATGGAGTCCCAGC
TCAATGTAACCCCACCTCTCCTATGCGCACTTCATATCTAATAAAATTTAACCATTTAGTTCAACTCTTCAAATTTCTCATCAAGCAAGATTTCTGAACATTTTTTTT
AAGATCTTAAGATTTTGACTTTGAATCATCATTATCATTTTCAACCGCTTATCCCTATTGGGTCGTGGACCTATGACTGCCAGTTTAGCAGCCCACGCCTTTCGATCC
TTTGTCTTTATTAACAAACAGCCCAGCAAACATCAAATACTAAAGCATTTCAATTCAGCTGAAAACATTTGTATTTTCAGCTGAATTCTGCTAAACATAAAGGAAAAT
TCGCGAGGCAGAGCCATTTCCATATTTGGTTAGGGGAAACTGATCTGCCTTTGAATGTGTCAATTTTAAAGTCCTTTTCCAATTTTAGTCCTTTAAAAAAAGACGTGT
TCTGGAAGATGTTCAAGTGCGATCTTAAGGGGTTTCATGGGTCTCTCAGGTCAAAAAAATCATTTTTTTTAATTTATAGTTATAAAATTTGAAAAATATTTTCTGAAA
ATTTCAAGTCAATCGAAGTAAAACTCTCGGAGGTAGAGCAGTTTCAGTAATGCATTCCGCCTGCGCGCGCATATTATTGTAAAACTTTAAACGCGTTTTTTTTTTCAA
AACACCGTTTTACAATGCGGTAGTCAAGATTACTGAGAGTCTACTGAACCGATCTTTCTGAAATTTTCCATACATGTCTTGAGAAGTATTATCTACTGTTTGAACGAA
GGATTTGCACTTTCTTTAATCAGAACCATTTTTACAACACAAAATGTGTTGAAAAATAGGGTAAAATTAGTATTTTTTTACAAAAACTTTTGCCAAAAATCCAAATTT
TGTTTATTTTTTTTCAAAAGTCCTTCGTTCATCCACGGGTCCAACTAATCCTCTAACAGAGTGTATTCGGTTTTTTGATTACAGATGAACCTACTCGGAGAAATCCTG
CCTACCGCAAGGTCTGTTTTTCGAAGAATGGTTCCGAAAATCAGCTACTAACGGTCTAATTTTCAAAATTTTTCAAAAATTTTTTTTGTTTTGTTCTACTAAAGTTAC
TCTTTCATATCCCAAATGTTGGAATTTCTAAAATATTTTCGACATAATAAATTATTATTAGAAAAAAGGCCTATTTTTTAACCTGAGAGACCCATGTAGCCCCTTAAG
GCACTCCAAAGCAAAATCCTGAATTTGATTCAGCCACCTTGTTCTAGGTCGGCCCCGAAGTTGACCCTTCTTCACAATGATTTTCATAGCTTCTTTGGGAAATCTGTC
ATGATTTTTCTTTTCAGATCATTCGCTTTCTTTTTTGACTTTGAATATTAAGGATAAGTAATCCATTAGATTTGAAATTGTTTGTTTTAACAGATTTTGAGACATCAA
GAAATAGGCTAAATCGCTAGTCTGAAACATGTATTAAATAGTTCAAGTACCCTAATATTCATAAAATTAAATGGCGTTTTTCATGAGAAGATGGAGTGCTAAAAATAA
ATTTGTCTTGATTGAATTTTATAGTTATTCTTTGTTTGTAAATGTTTAAATACATGAAAAAGTATATCTCTGGTTTGTCTGTTTTTTTAGATTAAATGAAGTGATAAG
AAAACAGTAATGAATACCGCAAATGTTTGTTTTTTAATATTATTTTTAATTAAATTTTATTCTAGATCTTTTGTGGATAATTTTGAGTCAAGAAACACGGTATATAGA
CCTTTTTAAAAACTTCTCTATTTTCTCCTGCTGAGGAAGGAGACAACCAATCTCCGAAACGTCGTAGCAGGAGGAAATAGAGAAGTTTTTAAAAAGGTCTTATACCGT
GTTTCTTGACTCAATATTATTTTTAACATAATTCAGAATATTTAAAAAATAATAGGGGAAAGCGTGCTACATTTGGCTGACTCCAGCTTTGAGCAATTAATTTTTTTT
CAATGTGTTTTAAATTAATATGGCCCATTATGATTATTAAAGTTTAATAGATAATCCGGCTAGTCCAACGCCTCAAATTTTTTTAAAAAAAGAGCAAAGGGTGAAATC
CATAAAGAATATAGAAAAAATTAGATGTACGAAGTTTGAGTCATCCGATGATAGCGCACTTTTCTTTAATACTGTCTTGCTTACATCTTGAATTTGATTAAAGTTTTG
AAAGAAGATCATCTTTAGTGAACTACTAAAAACTGTGTCTGAGTCATAAACTCAGATTTTTTTTACCTTTGAACTTTTTGCAATACTATGACTAATTTGCAGAAGCTT
CGAGAAAATCAAAAGTACTTATGGTAAAAATGCTGCTTCATTTTAATGCGTCTTTGAAGATTATTTTTATACAGATAGCAGAAAAGGTATCAATGATTAGTGAAGGGT
ATATAAGGGCTTTCACTTCTCACACAAATAACATCAGTTTGTGTTGGACTACAACCAAGTGAAGTTGTGTTTCTGATAAGAAGTTTAAAGAAAAAGTGAAGALT,

GTATAGTTTGTGAAATTTAAGAAGTTGCTTCCAGTAAGACTGACAGTTCTATATTTTTAGCATCCCATCTACAACCARGAACCARARCATGTCTTTATARGTAAGACTGA

CTTTACGTGAGTCAACAGAATTTTAATCACTTTCATTCAGTCTTATCAGTGT TTTAT T T TTAGGARATTGGAGCARATATCAACARATTCAAAAACATTGCTGCTTGGTT
CARGAGGCTGGAGAATATTCCTGGTTACCAGGAAAACCTTGACGGCGCTARAGT CATTGGGGATACTTTTAGACCARAGATGACCTTCARAGGAACTTGGGATGATTAAT
TGAATTGATATCAATATGATCATGAGTAATCAAAATAAATATTGCAGAGCAGAGCTATAACAGAAAAATCTTTTTCATAATCAAATAACGAATARAGTATCAACTGAA
AAAAAAATACAAAAGCTATATCGATTTACTACTCAAGTTGTATCCCCTCCCAGGTGTAAATGGTTCACATAATTTACTTATCTCTAACT TAGGCAGGGCTGAATAAGC
TTCATGGTCTTTTGCAAATTTATATATCAGCGTCTCGATTGGAGTTTCTGGCGTTAAATGTGTTCGAATTGCATCCAGTGAGCTTCACTGCACTTGATTCCACGGGGC
ATGGGACTGATAACCCCATCCCTGTATAAGAAAAAATAATAATGGATGTCCCGAATTCTCCTTGTGAGAAGGCCTAGTTCTTCCATGGAACGTTGTGCCACCATTATT
ATTATTATGTCTCGAATGGTTCAGCAACTGTACTAACAGCATTTTCTTCGTATCTAATTCACTGCAAATTCCATGCAGTATTTAGTGGT TTACAATGAATGCAGACAC
AAAGCAAATACAGTTAGTGCAGTCGCTGATCTAACCAATGCAACGATATACCTATATTTCTGAAGT TTGCAAAGTTTTGAATAAGTACTATCTTCAACAATATACTAA
AATTTCTCATTGCAGCTGAGGCATAAATTAGAAGAAAAAARAACAATATAATAATAATAACTTGTAAGCATCCAAGACAGAGTTATGACTAATTTAACAGAAGTTTTG
AGTAAATTAAAAGCACTAAAATGCTAAAATGCTGTTTCATTTTACACATAGGTGAAAAAGTGAGTTTTATTGATTAGAGTAAGGTGTATATAAAGTCTTCTATTTATC
TCGAAAAATCAGTTTTATTTGGATTACCAACAGGTGTACTCGTGCATTGTGATARAAATCTTGGTTGTACGATTAAAANICECCCCAGT IARACT I EATTAT T T EAAT
GTTAGCCCCCCATCACGTATAGCTCTATTAACTATTAGGAACCTGAAGITGGATGTGGARATTATCATTATCAACACTATGAAAAATGAGCAGATGTCTCCAGAATTTAT
GAAAATCAACCCTCAACACACCATCCCAACCATTGATGACAATGGATTTATTTTGTGGGAGTCTCGTGCTATTGCTTCGTAT TTAGTTGCGGCAAAAGCTCCTGGAAGCTCA
TTGTATCCTTCAGATATTAAGAAGAAAGCCATTGTTGATGCAAGATTATTCTTAGATCAAGATTTATTCCATGCTTCAGAAGAGGCTATG S TATACTTTGTAT AT TARGAT

AAGTGCTTCTAGAAAGACTGACAATATCATA T T T T AT AR TG A CA AR GO TACCACA GO TeAGGATAAGA A GCAR A CATCTACARGATCCTTGEEA
ATTTAAATACATTTATGGAAGGACAGAAGTATGTTGCCGGCAATGAACTAACTATAGCCGATCTGGCACTTTTGGTCAATATCTCCACCCTCTAT G TGAGTCAGCARRATT
TTAATCAACTTTGCGTAGTCTCTTATCACTATTTTATTTTTAGGAGCATICCAGCCARATGE IAACAART T T ANCAAT AT IGCAGCCICETACAACAGACTAGAGTCTAT
TCCCGGTTACCAGGAAAATCTCGAAGGTGCTARAATCATTGGACAAATTCTGAAGCCACAGATGAACCT TAAAGGAACTTGGGATGATTAGTTCAGATAT TARTTTTT

CACAATTTTAATCAAAAAAAAAACATTGCTGAATAGAGGGAAATAAACACCTAGGGTAAATGTCCTAATTCAAAACCATTTCCAGGCGCTTTAACTTTGACAAAAAAT

TCAACACATTAAGTTCGAATTTTTTCTGAAGAGAATTAGGGGAAAGTTCCCATGCTTGATACTATAAAATGATGTCCAAGGTTTGTGATTTTTTTCTGATTAACACAC
AAACCGAAGCGATTCTCTCACTATGACAAAAAAATGTCTCACTTATAAGGTTCATAATCCCACCTCAAATAGTTCCTGAAAATCCTTAGATTTTCCTCAAGAAGAAAA
TGGAAATTCAGTGGCGATTTTTATACAAGTTGGGTCCGGGGCCTTCCTGTATAATAATTGATTCGACAATTCGGAGGCCCATTTTCACTGCAAAAATTTCACCAGATA
CAAARAATTGCACATCAATATTAAGACGAAACTCAAATCTATCTGCTTARATCGTTTGTACGACTGGTTATTAGTTTTAAAATCATTTTTATGTAATTTTTCTAAGCC
GTGTTTTTATGACATTAGGACGCTAGCGAAAACCATTTTTTCGCTTTGAGTCCATGAAAATATCACTTTGCAACCTTAAAATTCAGGCAACAGGGTTGAAGGCTATAT
CAATTGTCGATAAAATTGGAGGATTACAATAGGTGTAATTTTGAAAGAATCACATCTAATGACACATTTAAATTATCATTCATGGACCCTTCTTARAATATAGGATGG
ACACAGGTAGGATTTATGAATTTGTAACCATGCACAAAAACAGAATCCACCAAGTARAAATATTTTTACATAAATATTAATACTGATGAACCCTCTATGTGCCTATGA
TAATAGTTTTCCTGACAGCGACATTAATTAAGAAATACTTATAGAAATAATC NNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NNN N NN NNNN
NN NN NN NN NNNNNNNNNNNNNA T GATAATTTCCACATCCAACTTCAGGTTCCTAATAGTTAATAGAGCTAGGATCCCAATTTTTTTAGGAAATGTGAAGCTTAG
GATCAGCTATTAAAATATATTGCTATGAATCACAATTATTGATTAACGTAGGAAAAAAGTAGTTATTATCAAGCTTGGATCGTATCAAGCATGGGCACTTTCCCCTAC
ATARATTTGCTACTTTGCTCTTCTAGAATGTTACTATTTACACAGAAAAAAAATATTTTGCAACCATCCCGAAACARATTAGGAAAATTATTTATCATTCTCTATGTG
AATCTCTATTGAGTTATGGGGTTGAGATCTGGGGCTGTACARATAAAACACTATTARAAARAGTTCGAATAGCACAAAACARATTAGTAGAGACAATATTTAATTATA
ATARATTCACAAGTAGTAAAATATTATATAAAGAATTAGATTTGCTTCCATTACAAAATTTAACCAAATTACAACAAATACTTCACATACATAAAATGAAAATTGGTA
ARATTCACACACAAAGCAAAATAGACTTAAAAACACAAGACAGGAGAAGTAAAGGARATATTATTAACCCAAAAGTTAAAACCACTAAATATGGTTTARATTCTATAA



AATATATTTCCATCACAAACTATAATAAATTACCACAAAAACTAAAAACTATGGCAAATGAAATCCATGTTAAGAAATTTAAAAAATTAATCAGGGAATACATTGTAA
GCTAGAATTCTGTATTATGGGCGGTCGCAACTCAATGTAAAAATCGTACATATAGTCTTAAGAAAGGATCGTTGGATCCAAAAGGCAGGAAATAAACTGAAATCTAAT
CTAATCTAAAAATTGTTCGTAAATGTTTGTGAAATCCTATGGCAGACTTACGAAATGCTCGTGAATTGTATAACCCACAAATAAGTTCGTAAAATTTTGTACTTTTTT
CACAAACATTGTTCGTAAAATGATCATTTGACGAACATTTTTTGTACTTTTACAAACATTTGTTCGTAAATGTTCGTAAACATACAAAAAATGTTCGTAAAATTTTGT
CATTTGTTCGTATTTGTATGTAATTTTTTTCCAGACAAACAAAAATTATTACGTTATATTACAGTGAAAATGTCTTTTTCTAGACATTTAGATCTTTGCATCGGGCGG
AGCTCGAACTCACAATACTGTGAGTTAAGCCGGGGATTTATCCACCCAAGAACAAACAATCTTGCCCATTGCACCACTGAGATCCCCTACAATTACCCTAAACCGAAA
ATTAAAGTCATACGTAAGTTTGTAAGATTCTACACATATTGTCCCATTGAACTAGTTAATTTAAAGAAGACTCGAGAACTAATTGAGCTTAAATTAACTTAAAATTAC
TCGAAGTTATAACATGGATTCGAGCAAAACCAGTGGTGATCTAAACTGCTATTTCATTCTTCCAATACTTCTGCATTTGGATATCTACAGATAGACCAAACAAAACAA
GTCATTCTCATTGATAGAAAAAAATTGTGTATATAAAACTCACAATCACCAGCACCATCAGTTTCATTCAGACTGTTAAAAGGTGAACTTGTGCTTCGTCAATTCATA
AGATTCAATTAAGCTACGAAATGGCTCCAGTAAAATTATACTATTTCCCCTTGAGTCCTCCATCACGTGCAGTGTATCTAACAGTTCAAAATCTAAAATTGGATGTGGAAAA

TGTTAT TA A IT T TTTGTAAAGAT TCCT TA i TTGATGA TGGATTTATTCTCT TCT

IATGCCCTCCAACCTCCCCTATCATAGTACGATTTGTACAAAATTATTATTGATAAAGTATTTACTACAATATTCTTAATTTTTAGEIGTICCATCTACCCTCAAGGAGCT
ACCACAGTTGCTGAGGATAAGAAGGAAAAAGTCTACAAGATCCTTGGGAATCTGAATACATTTATGGAAGGACAGAATTATGTTGCCGGTAACGATTTAACAGTAGCCGATC
IGGCGCTTTTGGCCAATATCTCCACTCTCTACCGTGAGTCAATAGAATTTTAATCATTTTTGGGTAGTCTTATCAGTGTTTTATTTTTAGGARATTGGAGCTGATGTTAAC

GTGCCAAAGGCATTGGAAACTTCCTCAAAGCAAAAATGAC
TCTCAAAGGAACTTGGGATGATTAATTCACCACTTAATTTTTTTTTGGAAAATAAATAAAGTAGT TGCTTCTTTTGAAATCGAATCATATCAGT CTGGTGATAAGAAT
TCAATGTTTAGGGTAAGTGTACCAAATTCCGGCCAGCTTGCAATTTCGGCCACCTTTTTTGTTCCTCGAATTTCCATGAACTTTTAGATTTTACGTACTCTAGAGATT
ATGCAATGCAAAAGAATAACAAAAAAATGTAGCTTCGACAAACGAGATGACGTGAAAAAGACATTGGAAGAATTCCCGAAGGGCTAGGAACTATGAGAATGAAGGTGG
CCGAAATAGGGTACCAAAGCTATGTCTATGTTTTTGTTCATTTTAAAATATATTAAGAATGATT TTAGAGTAAATAAAAACGGTAAACTCTTTACAAGGTTCCAAGCA
ACACTCTTTAAGAAGAAAGAATAAAAAAATCAATTTGTATTTAAAATATTACATTTCAAACT TGAGACTTTGACGCTTGCATGCAACTATGCCGAAATTTGGCACACT
TACCCTACCACTTCTAAAAATGGAAAAAATCTAAAAATCATTGTATAATACTGCAACTTCAGGTGCT TTAGCACTATCTTTTGATATTCTGTATCTAGTGTTTCCTTA
GATTTTGATAAGATTGGAACAATTCAAGCCCTGCAATGGCTCCTATTAAATATTACTATTATCCAGAAGGAGCTCCTAATCGCGCAGCTCTTTTGACAATACGGAATT
AGAATCTTGAAGCAGAATTGATCGTAGTGGATTTACGAAAAAAGAACATCTAACAGAGAAGTT TATTAAGATGAATCCGCAATGTTGTATGCCCGTTTTGGATGACAA
TGGATTCATTTTGTGGGAATCTAGGGCTATATCTCAATATTTGGTCACATCTAGAGCTCCTAGGAGTTCACTCTATCCAACTGATCCTAAAATGAGAGCTGTAGTAGA
TGCTAGATTATTCTTGGATACAACTCTTCATGCTGTTTCAAGATCCTTCTTCGTAAGT TGGAAATTGAATTTGAGGATTATTGATAGACCCTAAAATTAAAACGCTTT
TTTTCAGTATCCTATACATTCTTTAGGGGAAAAGCAAATCCCAGAATTACGAAAATAGAGGCTTTATCAATTGCTAGGTTACCTGGACAATATAATGGAAGGTCAAAAG
TATGTTGCAGGAGATGAATTAACCATCGCCGACTTTTTAATTTTGGCATCTTTTTCGACTTACTTTGTAAGTTTTACAAGTTTTAAGTATTGCAAAATCGTARAAATACGT
CTAATTATCTTTCTTAGCA
CAAAAGCTTTCGGAGAAATGTTAAAATCTAAATTAGCTATTAAAAATACT TGGGATCAGTTGCAATAAAAAGCATT TGAAAAGAAATCAACT TTTTTATTAGTGAGTTAC
ATAATCATGACCTTGAAGAAATTGTACATCAAAATTACTTTTCACTTTCATTTTCACATCTCTTATCAAATTAGAT TAGACAATTAACTGATAAAAACGCTACACTTA
AATTCATTTGAAAAAAATAATTATAATGCAGAATTAGTCAGTTTTAATCC

>PPAT010871 & (221 aa; 3 exons) | EDITED
MAPIKLYYFNLSPPSRLALLTIRNLKLDVEIIVIDTMKKEQMTPEFMKINPQHTVPTLDDNGFILWESRAIASYLVAAKAPGSSLYPSNIKKKAIVDARLFLDQELLN
AAVPVMYSIFAQETTPEAAQKKEKVYKILGNLNTFMEGQKYVAGNELTIADLALLANIATLYQIGANVNKEKNIAAWYKRLETIPGYQENLEGAKIVGONLKPMMTEK
GTWDD-

>PPATI010871 b (221 aa; 3 exons) | EDITED
MAPIKFYHENISPPSRLPMLTIRNLNLDVEIIVIDTMKKEQMSPEFMKINPQHTIPTIDDNGFILWESRATIASYLVSAKAPGSSLYPSDIKKRATIVDARLFLDQEMQON
ATLPVMHAIYNQEPKDVFISKTEKLYKILENLNTFMEGQKYVAGNELTIADLAFLANISTLYEIGANINKFKNIAAWFKRLENIPGYQENLDGAKVIGDTFRPKMTFEFK
GTWDD-

>PPAT010871 ¢ (221 aa; 3 exons) | EDITED
MAPVKLYYEFNVSPPSRIALLTIRNLKLDVEIIIINTMKNEQMSPEFMKINPQHTIPTIDDNGFILWESRAIASYLVAAKAPGSSLYPSDIKKKAIVDARLFLDQDLEH
ASEEAMYPIYEQKATTVAEDKKEKIYKILGNLNTFMEGQKYVAGNELTIADLALLVNISTLYEIGANVNKFKNIAAWYKRLESIPGYQENLEGAKIIGQILKPQMNLK
GTWDD-

>PPAT010871 d (221 aa; 3 exons) | EDITED
MAPVKLYYFPLSPPSRAVYLTVONLKLDVEKTVIDTTKKEQLAPEFVKINPQHTVPTIDDNGFILWESRAIVSYLVSAKAPGSSLYPSDIKKKAIVDARLFLDQDLWA
ATSATIILSIYAQGATTVAEDKKEKVYKILGNLNTFMEGONYVAGNDLTVADLALLANISTLYEIGADVNKEFKNIAAWYKRLETIPGYQENLEGAKGIGNFLKAKMTLK
GTWDD-

[ The cyan highlighted region indicates the start to the end of an additional gene (PPAI010871 e), but no

complete gene model could be reconstructed. ]

####4#4 PPATI010872 - GSTX H######

>JH660956.1 reverse | PPAIOQ10872 (pre-editing) | PPAIO10872 (post-editing)
GCCCCCGGCGTTACCGAGTACACTGGCAATGGATCCGACTCTGTACTCCAAAATTATCTCACGTCAAAATTCTCTGTAGTAGTGAAAGGCAAAGTTAAGTATAGAGAA
AGTCAGTCTGATAAGTGTCTTACTCGAAGGTAGGCGGAAACTCTCAATTTCTCCAGTAAAATTCTAATGGAAAATTTCCACTAATTCTAGARATGGCCCCTCTAAAGTT

CTGGAAGTTCTCTGTATCCAGATGATCCCAAGAAGAGAGCTATAGTAGATGCCAGATTGTATCTGGATGCTTACGTTCAGGCAACTGCAAGGCTCATCTTTGTGAGTTCTT
TTATGAGTTTTCTAATGGAATTGGTGTTATGATCCCTTTAATGATCATTTCAGIATLT! TTCATACTTT TAT TCATGATAA TT TCT!




GCGAARATGTTCCTGGCTATCAGGAGAATGATCAAGCTGCTAGAGCTTATGGAGAT TTCCTTAAGGGTCTGTTGGGAAT TACTGGAACCTGGGATTAR /.0 TCAC TAATTC

TGCATTATAATTATTTTTTTCAAATGAATTTAAGTGTAGCGTTTTTATCAGTTAATTGTCTAATCTAATTTGATAAGAGATGTGAAAATGAAAGTGAAAAGTAATTTT
GATGTACAATTTCTTCAAGGTCATGATTATGTAACTCACTAATAAAAAAGTTGATTTCTTTTCAAATGCTTTTTATTGC

SPBPRT010872 (220 aa; 3 exons) | UNCHANGED
MAPLKFYYFPASPPCRGALLAIRYLKLDVEMISLNLREKEQLKPEFLKVNPTHSVPTLDDNGFVLWESRAISQYLVATRAPGSSLY PDDPKKRAIVDARLYLDAYVQA
TARLIFYCIHTLGEKTIAHDKKLRLYQLLDSMET IMEGOKYVAGDEISLADLAFLASFSTLLYAGANVEKYKNIQAWYKRCENVPGYQENDOAARAYGDFLKGLLGIT
GTWD-

###444## LLOJO01842 - GSTX #######

>JH690728 reverse | LLOJ001842 (pre-editing) | _, _, _, _,
EE050018420, BECS00TSMANE, DEOS00184208 (post-editing)
TATTAAAGAATGAAATTTGAAGCTTTTAAACTTCAAACTTTTGAGTCATATTGGTTATTTTGTCAAGCCAAGAGTACAAGGGCTARAAGAGAAAGT TTCAATGATTGG
CCCTAAGGCCAAAGTGTTCAATACAAGGTTCCCTCTCTAAATTCTATAGTGATTTTTTTTTATACTCTTCTATCACTAATT TAATCAGCAAC AIGGCCCCAGTGARAGTT

CTACCATTTACCATTACGCCCCCCATCTCCTCEEETTCTTTTGACCATTCCGAATTTGAACCTCEATGTTEAGG TAAGATTTTTGTAAAATTTAT TTAATARARAATATTC
CCAATAAATTAATTTTTGCATATCATTTTCAGATTATTGAGGTTGACATCTTCAAAGGGGAGCATTTAACCCCTGAATATTTGGAGATGAATCCTCAGCACACCATTCCAG
ICAGGTGEATGCARAACTCTACT T TGATGCTGCCACAATATTTCCACGAATGAGAGCAATCTTT G TGAGT TCTTAAAAAAAAGGARATTTARAAGAT TTTCATTGTTAAT
TTATGATTTTATTTGTTTTCAGIICCCTATTCTTTTCCTTGGTTCGAAAACCATTGAAAAGGAGAAGAAGGAAGCT TTCTATCAGGCCCTTGATTTTATGAATACCTTCTT
GGAGGECCECACETCETTTCCTGCAGATCATCCCACACTCECTGATTTGECTCTCTTCECTTCTTTTTCARCATITGTCGTGAGT TTTATGAATTTTAACTTGAGGAATTT
ATTARAGAATTGTTTAAAAATTATTTAAAAATTTTCAGATTGTGCAGCAGATGTTTCGAAGTATACAAACACCCTAGCTTGGTACAAACCATGTGAATCCTTGCCTGGAT
TTGAGGAGAATGAAGAGATGGCTAAAAAACTAGGAGGACTTGTGAAGGAGAAGCTCGGCATTACTGGT TATTGGGAATAAT TTTATGT TTCTTTTACARATTCATTCART
ATTTGAGATAAATTCATTATCATTCCAAACATCACAATAAAAAGTGT TTTGAGAAAACAGACTGGGTTTTGTCTTTAATATTCGTTTTTTCGTTGCACTGTATATAAA
AATCCTGTTTCATTARACTTTATTTCTTACGCTTAATACCTACCTTCTARACAGACGCARTGECCCOTCTCARGTTCTACCATTTTACTCT TGETTCTCCCTCTCETEET
GTCCT T T TGACCATCCGEARTTTARATCTCGATGTTGAGG TAAGAT TTCCTGT TTTTTTCAATAT T TGATTAAACAT T TAATATAATTACATGTTTTACAACTAGATART
AT ATCCCARRATCAGAGATARTTTT G TAAGACAATTTTGAGATTTTTTTTGAGATAGAGAATTAATTTTTAAGCTTAATTTC T TGCAGIIICCTGTCCTCCTARGTGEE
G TGAT T GG TA T TG CA TCA T TN AN NN NN NN NN NN NN AN NN NNNNNNNNNNNNNN &GOS A 5T 584 G506

GGCTTGCACGAGTGTTACAGCCCATTAGTCTGGGAAGCGACGCARAGCATTCTGGATCATCTGTGAGGGCTTGGGCGGTTTGTGTGTATTGTGTTATGGCGTGCTGGT
AGTTTGACCAATTTTGATGTGCAATTCTTCGTTTTATAGTATAACGGTGTCGTATTGCTGAAGTGAGTTTGTATTTTTATGCGCTTTTTGAATGTTTTTCCCAGATTT
ATGTCACTATGTTGGTACTAAGATGTACATATTTTGTTGTAGAGCCTGATGATGGTTTAAAATAAACCGAAACGTCGCTGARAGCGTGAAGACGTGCGTTTTTATTGA
CTGTCTCCGATCAAAAAACAACATAACTTAAAAAACAGTCGTTAAATTCTTCAATTAGAGAATTAATGTTTTAGCTTAATTTC TTGCAGEIECCCGICCICGTAAGTG

FCEC T GAT T TGG T AT T I T GGCATCATTCTCARCT I T T GIGGTAAATTTGAACCTCTTCTTGTGGAGAAGAATCARAGAT TAATTTTCTGGATGATTTATTTTCAGEA
GTTAAAGARAACTCGGAACTTCCGGARTATGATTCATCGCGARTGTGAATCTTGT TTGAAAATTTGTTAAAAAACATTTTCAATAAACATTAAAAAATTCATTAAATATT

TCTTTTATTTCAATCAAACTTTTGTTGATTGTCAGACTAATTTTTTATATAAAAATTCGATGATTTATGTCTCTTAACGGTCATAACAGTCATTAAAGTTAATAACCA

TGACATTACATAATTCACAAACAGCATTTTCCATAAATAGACTGTCTTATCGTATTTGTTTTAGTTTTTTTCTAAGAGTCTTTTTTGAGAGTGTTTTTAGATAATAAA
GGGTTATCACAGAGCGGAATTCCTTTACGATATATCAAGTTGAATGAGAAGTTAAACTTCTCCCCCACATCATTCAGTCTCGAGGAAAGCTTCAAGCGAGAGTGAACT
TCTGCATAATTAATTTTTAATTTCGGCGTTCGTGAATTAAAGTTAGTTTGGGTGTTTAAGTCTTTAATAATTTTCATTTAATCTTTTATATTGCAGATAATGTAATTT

TGTAATTAATAATTTATTTTACAGCTTCGATTTTGTAAAATTTCTTGCAAATTTTTCTCAATTTCTTCTTCCTARAATTCTTTTATAATTTTATTTTCCCTAACACTT
CTTGCTTTTTCTCTAATTTTCCGATACTTTAGGAAATCCAACA
CCARAT T TGGGTCTCCATGTTGAGG T AAATGAATAAATCAACTAAAATAATTAATTTAAATTAATAAAATAAATTTCTTCGTAGATCATCCACCTCCATCTTTTCAGTGE

EEAGEGTTAGATGAATTATGCTCAGCATTGCCAGGAAGACATTCTAAGAATTTATTTTTTTGTAGEATCCTCTTCTTCT TCTTCCARACARTCTTCTCCATCARGACARG
EGTCEETTCEEGTAATTTC TTTAGAATCTTTAGCAGT TTGTGAAAAATTGATTAAACTTCGGTGGTAT TTTTGT TGCAGIACT I TGEATTGAATGTCCCGARATACARGA
CTCATEEEATIAN A GAATACCT TTGAATC T TAAGCTCTTAAAATTGACTTTATTGTCTTTC TTGGAT TGARAT TARAAAATTTAAAAATTTAARAAAATCTTTTTTTCT
TAAGAAGTTAAATTAAAACCTGAAATTTAACGACGATTCTATTCACCCCGTTATCTTGTATATAAAACACGCACAGCCAAAAAATATTCAGATAAATAATTCATAAAT
TTCTTTAATCAACTTTGCCGTCAATTTGATTTTCTAATCTCTCCAGTGACATAACACATTTTACTTATCTTTGCTTTGTTGTAAAAGAACTTTAACAAATACTTGAAC
GAGTGACATGCGTGTGGGTATCTTTTGGGAGATTTTTTTTGCGATTGATTGCGTTATTTCTGTCTCACTTCTATTTCAATATTTAACATCTTTCACGAAGTTTTTCCT
ATTTATTCAGTTTTGACTGAGGCGCTGAACGAGAAGGTGCTGCTGTTCTAATTCTGTTCARATTCTGTTTARATTCTGTGCTTGTGAGAT TGAAAGTGAGGGTTTCTT
TTGGCCTTTAAAAATAAATTCTTTCCAATCTTCTGGGTTGAGAAGTTTATTATCTCAATCTTTAACATTTTTCAATCTAATTCTTATCTAATTAATTTTCTTTAACTT

TCAATAAATTTTCTAATAAATTCTGTGAATTGCATTTTTTTATTTTCCAACATAGCTTTGAACCAAACACAATGGCTCCACTGAAGTTGTACTACATCGAATTAGGACCT




CCATCCCaTGCTGCTCTTCTGACCATTCGCAACTTGAAGCTCGACGCAGAGGTAAGTAACGAATTTTCAATTCTCTTGACGATTTAATGAARAGAAATTTTCATTGAAAA
GATCATCAATGTCGATGTAATCAATGGAGCTCATAGGACCCCAGAGTACCTCAAGATGAATCCTCAGCACACAGTTCCAACTCTCGATGACAATGGCTTCTACTTGGCTGAC
CTACTGTTTTTCCCAGAATTAAGACAATCAGCGTATGTTT TACAGCAACAAT TTTCCTAATAATTTGAGAGTAATCTTTGTTTTATTTTT T T TTGCAGLATTCGGTTCTG

CCCTTGCTGACTTGGCTCTTCTGGCTACATATTCCTCTCTGGTGGTAAGGATAAAATAT TTTCTAGAAAATATTCACCTTCTTAGTAAATAATTATACTTAAATTTTGAT
ATTTTTTGCAGCATTTTGGATTGAATGTCTCCAAGTACAAGAACCTTCAAGCTTGGTACAAGCGCTGTGAGGCTTTGCCAGGATTTGCTGAAAATGAAGAAGGTGCTARG
AAGTACEEEECAATCATCAAGCAARAGCTTCEARACAATTTCTCTTGECATGTATAGAAT TTATTTCCTCAGAGTTTGCTTTGATTTCTTGTAATGARAGATTGAATA

AAAATCAATGAATGAATTCAATTGGATTAATGAAATTGTAGAATGGCGTATTCTTATCTTTGAGCTCCTCTATCGCGCATTTTAAATACGTGAACAGATAGAAGGTTT
AGCAGATGAATCATCGATATCTATAGTTTTTTTCCTTTAATTATTTGCGAACTCATTTTAATAAATTACTGCCTTAGAGACTTATCAAATGTCTGCCAATCATCTTTA
CAAATAATTTTCATTAAATATTTTTTTAGAGAATTCTTAATCATTGTTTTGGATGAAAGGGTCATCTTCGAGAGAGATTTTTCTACTCTAGAAAAAAAATATATGTTT
TTTTGGCTACACACTAATCTACTTCCAAGACTAAAACGTTCTTATCTCAATGATATGTACCATAATTTTAGATTTTTCTGCAAAAGAGCTTTTCCAGAGTACTTTAGC
AAATGATATGTCTTATCATTGAATTGAATTTGATCTCAATTGACGTTATATGTGTGCCTCATTTTTTATTTACATATATTTTGGTATATATTTCTTTTTATAATCAAA
TTTAGTCTTAAGTCGAATCTCAGCGAAGACAGTGCTATTTAATACTCGTCTGCAATTTAGTGTTAAAGAATTTAAAATTAAAATTAAATTCTTAAAACTGCTATAAAA

TTTATTTTAATTGCTTTTTATTAATCTGGATAAACAGACCAARTGECCCCACTCARATTCTACCACATCCCARARCEACCTCCTTCCCCTCCAGTTGCCTTANCCATICGA
BATCTCARATTAGATGTTGAAGTAAGAAT TAAACGTTTAACCTTAATTTAATTTAATAAAT TTTTTAAAACAAATAATTTCTAG AAAATTCARGTTGATCTGTTAAATCE
EGGTAAATCTTTACTTTTAAATTTTTCTCAATTAATCTGTATTTTTCATTCCTTTGTTTTTTTCAG I ICCTATTCT T T TCCT TG TGCARACACAATTAATARAGAGAR
AR T T GTGG TAAGATAGAAAAT TACTGAT TTTTT T TCTAAAATGCATAAAACCGATAAATC TTTATCCAAACCTAACT TTTACATTTTAAAT TAATTTCAGEACE
ARG A A T C G AT T AC T GGCACAT GEGATTAN L CGCCGATTGAATCTCCGARAGAGAGATTTCTCTAAAAAAGT TAAAGCCTCTTTAATCTGTATGAAGTCT

GAGTATTGAGTCTTATCTTAATGACACCACAATTTTAGATTTTCAGCAAAAGAGCTTTTCCAGAGCACTTCAGTGGATGATATGGTGTTATCATTGAATTAAATTTCA
TCTCAATGGACGTTATATTTCTGTCTCACTTACATTTCTATTTTAGTAAAACATTTTTCACGGTCAATCATTTAGTCTTGAGTCAAATCTCAACGAAGACAGTGCTAC
TTCTGCAATTGAAAGTGTGGGTTGAAGATTAATTCTAAGAGTGAAGGTCATTTTATTAACATTGTTTAGTGTTAGTGTATTTTGTTTGATTTAAAAAAAATAAGAATT
CCCATARAACTTATTGGAATTAATTTTCTAATCTACCAAATTAGETA
CCATTCGAAATCTCARACTCGATGTTGARGTAAGAATGTAATATTGAACCGTAAT T TAATTTAAGAAAT TAATTAAATTCTTTAAT TCC TAGATAATTGARATTGATGTC
GAGGGARATCATGGTAAGACCATTAAGCTTTTCCTAAATGAATCAATCTTTTTTTTAATTAAAAATTATTAAATATAAATTGAATTCTTAATAATTTCCTTTAGEEECE
CATCCCATTCTTGCTGAT T TATCAAT T T TGGCTTCT T T T TCGACATTTGTGGTAAGAT TAAGAT TAAATTCAAGACTAATTAAGATTTTGTGTATCGTTTAACATCTCTT

AATAGATTTTTATAAAAGGAACATAGTTAGAAAAGTAACCGATTTTCTTTTCAAGAGTGATTAATTCACAAAAATTAATTATTACCTGATATATTTTTTTACAATTAA

TTTCACTATTGTGGAGCTAACGTTAGCAAGTACAAAAACATCCTAGCTTGGTACAAGCGGTGTGAATCTCTGCCAGGAT TCGATGAGAACGARAGTGGCGCTARAGGATTTG

GTAAGGTGGTTAAGGAGAAAATCGGCATTACGGGTACATGGGATTGAGATGCATTAATATTCCATCCGTTATATGT TTTCATCATGCTCAAAAGTATGT TTGTTATGCTG
TTTCACTCAATATCGATTAATCGATGAATCGGACCGGTTTGTGTCTCGGGTTGTGCTCATCGTTAGATGGTTCTAACGT TATGTGGAGAATATACATATAAGAAGAAA
ATATAAAAGAGATAAGCAAGAATATGTAG

>_ (221 aa; 4 exons) | EDITED

MAPVKFYHLPLGPPSRGVLLTIRNLNLDVEIIEVDIFKGEHLTPEYLEMNPQHTIPALNDNGLYLGESKAISTYLVNSKAPGNPLYPTDPAVRAQVDAKLYFDAATIF
PRMRAIFFPILFLGSKTIEKEKKEAFYQALDFMNTFLEGRTWFAADHPTLADLALLASFSTFVYCGADVSKYTNTLAWYKRCESLPGFEENEEMAKKLGGLVKEKLGI
TGYWE-

>EH0600784208 (>167 aa; >3 exons) | EDITED (PARTIAL - C-TERMINAL MISSING)
MAPLKFYHFTLGSPSRGVLLTIRNLNLDVEI IEVDTVKGEQMNPDFVKINPQHILPTIDDNGFVLWESKATISTYLANSKAPGNPLYPTDPKIRALVDSRMOFDSDSLY
PKIRDNFFPVLVSGVRKIEEEKKQAIYQTLSLMNTFLEGRQWFAADHPTLADLAILASE

>EH050018420¢ (>109 aa; >2 exons) | EDITED (PARTIAL - N-TERMINAL MISSING)
FPVLVSGVRKIEEEKKQATYQTLSLMNTFLEGRQWFAADHPTLADLATLASFSTFVHFGADVSKYKNT LAWYKRCESLPGFSENEEGAKEYARMVKENSELPEYDSSR
M_

>_ (221 aa; 4 exons) | EDITED

MAPLKLYFLEIGPPSRGALLTIRNLGLDVEITHVDLEFSGEHLTPEFLKMNPQHTVPTLDDNGLFLGESKAISTYLVNSRSPGNPLYPTDPKVRALVDARLYFDTATVE
NRIRNITYPLLVLGKNVVDEEKKKALYDALDLMEIFLEGQKWFAADHPTLADLALLATVSSLRYFGLNVPKYKNIMAWYKRCESLPGFSENEEGAKKYGALVQEKLGK
GFSWD-

>EH0J00184200@ (222 aa; 4 exons) | EDITED

MAPLKLYYIELGPPSRAALLTIRNLKLDAEIINVDVINGAHRTPEYLKMNPQHTVPTLDDNGEFYLADSKAMSTYLVNSRSPGNPLYPTDPKARALVDDRLYFDGATVFEF
PRIKTISYSVLVLGVNNVDDEKKKALYEALDFMEIYLEGQKWFAGDHATLADLALLATYSSLVHFGLNVSKYKNLQAWYKRCEALPGFAENEEGAKKYGAMMKEKLGK
NFSWDV-

>ETOG00T8420E (221 aa; 4 exons) | EDITED

MAPLKLYYIELGPPSRAALLTIRNLKLDAEIINVDVINGAHRTPEYLKMNPQHTVPTLDDNGFYLADSKAMSTYLVNSRSPGNPLYPTDPKARALVDDRLYFDGATVE
PRIKTISYSVLVLGVNNVDDEKKKALYEALDFMEIYLEGQKWFAGDHATLADLALLATYSSLVYAGANVSKYKNILAWYKRCESLPGFDENESGAKGEFGNVVKEKLST
TGTWD-

>_ (221 aa; 4 exons) | EDITED



MAPVKFYHMPKGAPSRAVALTIRNLKLDVEIIEIDVLNGEQMSPEFVKINPQHTVPTIDDNGFILWESRAIITYLVNSKAPGNSLYPTDTQIRATIDARLYFDASTLY
ARAREIMFPILFLGVKTVDEDKKQSLYQAFELMDTFLEGRTWFAADHPILADLSILASFSTFVYCGANVSKYKNILAWYKRCESLPGFDENESGAKGEFGKVVKEKIGI
TGTWD-

####### L1 cluster of GSTX genes on JH690204 #######

####### LLOJ009529 - GSTX #######
>JH690204 reverse | LLOJ009529 (pre-editing) | _ (post-editing)

TCAAGTGCTGAGCACCCGGTGGATGCGACTCTGCCTTCCCAAACTCTTCARATTATCTTCCGTCAGAGCCGCATTCTCCTTCTGTGTGTTGGTGTTGTGATCTCTGGT
TAATAGTGAAAGTCAGTCTGATAAGTTGTTGATAAGGGCGTGAAAACTCATCTATTTCTTCCACTAAAAACCTTCCTGGAAAATTCCTCACARTGGCCCCARTGARGTT

CCGGAAGTCCCCTCTATCCGECTGATCCCAAGARGAGAGCTGT TGTGGATGCTAGACTCTACCTCGATGCTTACCTTCAGGCTTCTGCARGGATTATCTTT T GAG TATCC

TTCGATCTACTCGAGATCATGCAGAAGTTGTCATTTTCTTACCCTTCCTCGGGTTTCAG I ACTCCATCCATACTCTGGGCCAGARAACCATTTCACACGACAAGARAGTC
ETATTGTAAGTCTATAAATTTTTGAAACTTTTTTTTGATCTTCCGGAATGT TATTCAAACTTTGATGCAT TTGCAGEACGCAGGAGTTCCCATGAGCARGTACARGAACA

GeATGATGTTCTGGAAGCCTARA ACACT T TCCTTGGATTTCATTCCAAATTAAT T T TTTTTAAATAT T TTTTTATTGCAT T T TTTGGACTCTTTCTGAATGAGATAATA
AAGGAATTGGATGACTTAATAATTTTTTTAGTTAAAGTGATTATAGAACAATACAGATTATTCATCCCAATGATCTTTTACGTTGATTTTGGATTTAAACATTTGCCC
ARAAG

>BH05008528 (225 aa; 3 exons) | UNCHANGED

MAPMKFYYFPMSPPCRGALLTIRNLKLDIELINVNLREKEQLKEDYLKVNPVHSVPTLDDDGFILWESRAISQYLVSAKAPGSPLYPADPKKRAVVDARLYLDAYLQA
SARITIFYSIHTLGQKTISHDKKVRFYQLLESMETILEGQEYVAGNEVTLADLALLASISTFIYAGVPMSKYKNILAWYKRCENLPGYQENDQVAKAYGDFLKNLLGIT
GTWDDVLEA-

####### LLOJ009528 - GSTX #####i##

>JH690204 forward | LLOJ009528 (pre-editing) | DHOJ0095260d, LLOG009528 8 (post-editing)
TTTTCAGTGTAAAAATGCTATTTCATTCCGCTGAGACTGACTGCTGATTAGAGCGAAACTGCAGATAAAAAAAAACTCATTCTAATCAAAGGGACAGAGAATGATGTA
GCTCAATATAAAAATCGTTCCAATTATTTCCCCTACATTCAGTTTTATTCCAACTACCGCAGAAGGTGAACCTCTTTCCCGCGCARATTGARNTGGCTCCACTTARGET

CAGGAAGTTCCCTCTACCCAAATGATCCCAAARRACGCGCCATTGTTGATGCCAGGCTCTACCTCGATCAGGCTTTGCAGATTGCAACAGGAGCCATCATGE T AT CTTGCG
AAGATTTTCATTGAGAAAAAAGAGATTTTTTTTGTGATTTTCTGAACTATTTTCCAGIACCCARTTCACGCAGARGGAGCTACATCAATCCCACAGGATANGANGGATAR
EATGTAAGTTTATCTAATAGTACTTGATGTARAGGATTATTGCTCAATCACTCCGATGGATTTATCAATGTTGATTTATGT TTTCCCCCACAGOOIAT T CECECTART
BT T AR TCTCATCGCARC T T GECATCATTAGAAGT TAAATTTTTAAGAAT TTATATTCAAATAAT TTCGTAATAAAGATAAAAGAATCGTAACAGGTGCCTGAATA

TAGAACACCTGATACTGATATATTGATTACGTTGTTATCATTCTTGTCGTACTGAAGAGTTTTATTTTCTATCCCTTATCAGTCGAATGATTGGGAATGCTTCATATT
GTTTTTGTTTTGTTTTATGCAGGGTTTTATGTAGAAGAATAACATTTTAAAAAGTAGGCAATTCTAAATTATTTAAGTTTTAAAAAAAGAAATTAAAATTTCTAAGTT
TTTTTTATTCATTTGTTAGAAAGCTTGTTGATAAGCAACTTTTGAGAATACTTAGARAAT TCCTAAGTTAGATATGACTGATCCTAATTCGAATTTAAGAAAGAAGAA
GGTCAGACCTATATGGCCTATATAACATTACATAATAGCGAGGGCTTCATTGTAAARACGACTAAGTCGGTTCGGAGCTCATACARAGT TAGCCGGTTTTACAATCTA
GCCCTCGCTACGCTTAATCACAAAAATGCTTARAATGCATGAAATATTAATTTAAGATTAAAAAAAAAAAGARAACAGAAATAGGGACTAAGCCTTAATCAGGTCTGA
TCAGGCTATTTAGTAGCTCAGCCATAACTAAGTTCCTAAGAAAAAATCATTTARATCAAGATCTTTTTTGAATATTTTTCTCTTTGTGCGCTTCTAAAGAACAGACAG
TCTTGAATGATTTATTTATTTTTATTTATTTTCTAATAGATAAAAGTACATTTTCTTCAAGTACACCTGATAACATTAGGCACGTTTTAGGTTCCCCTTGATCCACCC
ACTAGTCGTGACTTGGAAACTGTTGGACGTGCAACTAGATAAGATTCACTTTCAATTTCCTCGAAGATGECTCCCTTTANATATTATTACTACCCCCAAGGAGCCEET
AATAGGGCTGCTTTACTAACTATTCGGAATCTTAATTTGGATGCTGAAGTAATTTTTGTGGATCTCCGARRAGGAGAACATCTAACGGAGAAATTTGTAAAATTARAT
CCCCAACGGTGTATGCCGCTCTTGGATGATGATGGCTTCATCCTTTGGGAATCARGAGCAATCTCACAGTATTTAGTGACAACAAGAGCTCCTGGGAGTCCCCTTTAT
CCCACTGATCCCAAGAAGAGGGCTACTGTTGATGCCAGACTTCATTTGGATTGCACACTGCACGCAATTTCTAGGTCTTTTTTCG T AAGTTTICTTTCTTARAATCCT

ACACTGAATCGTTAGAATTTAATAATTAGGACCTTCTCTTATAGIATCCCATTCATTCT T TGGCTGAGACAAAAATTCCCGATCCGCCGARGCAGAGACTCTACARACTT
CTTGGACATTTGAACGACATGATGGAGGGTCAGARATTTGTAGCAGGAGACGAACCTACAATTGCGGACTTTTCACTTCTAGCTTCCTTTTCAACCTACTAT G T AAAAAAT
AAGTTTAGAAGATTAAAACAGAAAATATTCTTACGATGGATTTTTCTTTACAGCACGCTGCAGCTAATGTAAGAGATCTGAGGAATTTGATGGCTTGGTATAGGAGATGC
GAAGCCCTACCTGGATTTCAGGAAAACGAAAAGGAAGCTCGAGCTTTTGGGCAAATGTTTAAATCCAAAATCAGCGTARAAGATCATTGGGATGAATARC Ul G IAT I G1TC

TTTAATTTTTTTGTTAGAATTTGTCAGAAGACTTCTTGATCTGTTTTCTCTTTTTTCAAGACTTAATCACTAGCCTTCGACCCTAATAGCGGGTCTTCTTCAGTGGTC

TTGCTTGTCATTTCTTGGAGATTGTGCTCCTCCTGGAATGTTCCACACACTAGGGTGGATTTATTAGGAAGCTCGAGCTT

>_ (221 aa; 3 exons) | EDITED

MAPLKLYHYPMSPPSRCALLTVRNVKVDAEVITVDLFKKDQLAPEFVKINPQHTVPTIDDNGFVLWESRATIATYLASTKAAGSSLYPNDPKKRAIVDARLYLDQALQT
ATGAIMYPIHAEGATSIPQDKKDKVYKMLGDLNTFMEGNSYAAGNELTVADLALLATISTAHGIGANISKFKNIAAWYKRLETIPGFQENEEGAQTLGKYMKAKINLI
GTWDD-

>_ (221 aa; 3 exons) | EDITED



MAPFKYYYYPEGAPNRAALLTIRNLNLDAEVIFVDLRKGEHLTEKFVKLNPQRCMPLLDDDGFILWESRAISQYLVTTRAPGSPLYPTDPKKRATVDARLHLDCTLHA
ISRSFFYPIHSLGETKIPDPPKQRLYKLLGHLNDMMEGQKFVAGDEPTIADFSLLASFSTYYHAGANVRDLRNLMAWYRRCEALPGFQENEKEARAFGOMFKSKISVK
DHWDE-

#####4# LLOJ010488 - GSTX #######

>JH690204 reverse | LLOJ010488 (pre-editing) | DHOU0N0488 (post-editing)
CTTTTGTGCCCACAATCCCGCCTTTTGGTTCCAATTTGGTGAATTTTAACTAAAAGTGAGAATTTTTTTTGTGGCTCAAGAAGT TATTTCTGGACAT CAAGGCTAATT
TTTTTGGGTGGAAAATCATTARAAGTGATTAACTAAAGATTTTTTCGTGTGATTTCTTTTTGCTAAAAAGCCAAAAAARAGAAAGATTCGCANTGGCCCCATTGARGET
AT AT AT CCACTCAGCGCTCCATCCCETCEACCTCTCCTGACCATCCGARATCTCARTCTTGACCTTGAGG T AGGT CAATTTTAACARATTGCTTCCGCAGTGTGAAR
TAAAAGAAGATTTTTAAATGGGAATTTATGTCGACAGAAAAATTCTTAATATACAGGAAAGAATTTAAATTTTTGAACATTGACCAACAATGAAATATTTTTATGTTA
AGTTAAAAAAAAAGAGTCAGGAAGTAGTTAAACCGTCAAGTTTTAAAAGTTARAATGTGAATTTGAGTTTARATAATTTTATTTTTCATAATTCTTTCAATTGTTCTT
AATCTGATGAAAATATTTTTTCTTTCTTTTTTTTAGTTCAGAATATTTTTCAAGTTTAATCAAGATATAGAATATTAAATTTCTAGCTCCTGAATATGGACATGGGCA
ATTTTGCTAAAAGCGACAAGAAAATCAATAAATTATGCTTATTGCCACCCATTTTGTTAATTTTAGACAAGAAGTAAGGAAAAGCCTTGAAAATTTATAAAAAATCAG
TAAGAAAAACTTCTTAAAAAAAGATGAATTAAAAGATCAATAAATTGATTTCTCTGCTGTTAAAAAAAGT TGTTACTTTATTAAATATTTATTATTTATTTCATTTCA
ATTCACTTTGTCACCTTAAATGTTTTTCTTTTCTTTTAAAAATAAATTATTGAAACGAAACARAGATCTATCTAATTTTTTTTAATTCACTGTTCGATTTTTTTCATA
CCARRAAATCCTTTTTTTTTCTGTAATATTTTCCACGAACTCAAAATCAATTTTTATTTGTTTAAAAGCTTCAAAAAT TARAAATGTTGTTTAGAGAACTATGGGAGT

TCAGTACCTACATATATAATGTAGTATATTTAATAGATAGATAGATAGATTGTTTATTTCACTCGAAACTGTGCATACAARATCAAACAATTTTACATCTAGTARAAA
ARAAAAAATTCCAACATGTTCTTTATATTCTTCTCCCTART CAC ARG CC ARG CAC e AT CAR T ARACCACAT T TG TCTCCACAATTCATCARAATCARTCCTCAG
SRR T A GGECCAT TG T GCACTCTC e T T G T AT T T T GATGECTCAAGT T TG TATCCARRAGCCAGAGACATIGTT G TAAGT T TGATTCTAAARAAARTCTGGTTTTCTC

TTTGAATTCTTTTTAATTTATTTATTTTTCTTTAGCEECCCAR T CATCCECCTCACAGANCTTCATCARCCTANGARACACECCCTGTATCARCCTTTTCETGTGA
TGAATACTTTGCTTGAAGGGCAGGATTGGTTTGCAGCTGATCATCCAACTGTAGCTGATTTGGCTCTTCTTTCTACCTTCTCATCTTTTGICS | AAG ICT LATT I TATAAG
TTTAAGATTCTTCAAGAGCTTGAGAATATTAAAAATGAAATTTAAATATAAATTAATATAATTCCAGEATGCTGEAGCARATGCCAGCARATACTCCARTTTGATGGCCT
GGTACARACGCTGTGAGTCCTTGCCAGGATTTGATGAGAATGAGGCTGGAGCTARAGCTTTCGGGCAGGCAATCAAGGGAAAGCTCGGTATCACCGGCACATGGGATTAGT T
TCAGCCTAAATATCTGGCTTAAAACCAAAGTGAATTAAATTCCGTCCAATATCCTTAAAAATGCACTTAATCCTTTAATTGTTTTCAGCCACTTTTGTGCTTTAATAA
ARATTAAAAAATAAATTTCTGTTTTTTATTAAATTTTCTTCGAATCTTTTATTTGARATTGAGCTTCCAAAAAGTGCTTTGTCATTTTTT

>PHOJ0H0488 (221 aa; 4 exons) | UNCHANGED

MAPLKLYHYPLSAPSRGALLTIRNLNLDVEIVQVDLMNKAHLSPEFIKINPQHTVPTLDDNGFTLWESRAIATYLVNSKAPGSPLYPTDPKTRAIVDSRLYFDGSSLY
AKARDIVFPIFFMGVTEVDEAKKQALYEAFGVMNTLLEGQDWFAADHPTVADLALLSTFSSFVHAGANASKYSNLMAWYKRCESLPGFDENEAGAKAFGQAIKGKLGI
TGTWD-

#4##### LLOJ010539 - GSTX #######
>JH690204 reverse | LLOJ010539 (pre-editing) | _ (post-editing)
AATACCTACGTACATATTACCTCATTTAATAGCCAAGTATTTAGTCTTGGGTGAAGCTTCAATTAGGCTGTGCGGCAATTTTCCTGGTTTTTATTTTTCTTAAAGAAA

GGTGAGTAAGAAGATTTTTCTTGGTCGTTTTTTTCTCTAGTTTTGAAAGCAATTTTTGAAAAGTTTATTGTTGGTTTTTCTATTCAGCTTAA BIGGCTCCATTCARGCT

AT AT T T e A T CA G AT CCC T CGC A G T GG T TACTGECCATCCCGAACCT TARTCTTGATGTTGAGC T ARG TTTTTTTTTAAT TAATTCATTTCCCATTAGCAR

AATCATAGACTGAGAATCTTTAACAATGAATAAAATCCCAATTTTTAAATAATTGTTTTTACTAAAATGTTTTTCAAAAATTTTATCAGATTATACAATTAGATCTTAT

BRGARATCATTGTAAGT T TAATCAT TTGAGAATATTTTTAAAATATCCCTTTAAAGTAATTTTAATTATC TAAAAT TTATTGCAAAAAATATTT T TAGIACCCARTTTG

BCARTCGC TG AT T TGGCGCTCTTCGT T TCC T TCTCGTCTTATT T TG TAAATTTAATAT T TAAATGCARATTCAGGATAGAAT TARAACCATTAATATATTT T TAGCACGE
AAAGCARTGCTAGCAATCACCGECACCTGEGEATTAGT CAAGTCAAGAGAT TTGAGATTATTGTTTTTTTATGAGAATAAAATATTATTTTAAGTAAATCTAACGCCTTT

ACAATTAAATTTCTGTCGAAGCTGGCCTCAGTATACCTATGCTATATACATATCTATACACAGCAGAGTCGAACTTACTTATGATTTTATGATTTTTATCCCCATGAG
ATATTAAAATCAAATCGTT

>EH0J0H0588 (221 aa; 4 exons) | UNCHANGED

MAPLKLYHFPISIPSRVALLAIRNLNLDVEIIELDLMNKAQLSPEFLKINPQHTVPTLDDDGFILWESRAIAMYLVNSKAPGSTLYPTDPKVRAIVDSRLEFDGTYLH
PKAKEIIYPIWTLGVKEIDESKKQALYQAFDYMNTFLEGKEWFAADHPTIADLALLVSFSSYFHAGANVSKYTNLLAWYKRCESLPGFEENEAGAKTYGQVLKGMLGI
TGTWD-

####### LLOJO010538-RA, LLOJ010538-RB (shared exon 1 italic, not underlined) - GSTX #######

>JH690204 reverse | LLOJO010538-RA (pre-editing) | _ (post-editing)
ACTTCAGTGTTCCTTCTTTCCAGTTCAATTCGGTGAATTTCAATCAAAAGTGAGTCTTATGATCATTCTTGGCTGACACAGAGAATATTCTTTAAGCTCCAAGGCCAT
TTTTTCTTCTCAAATCTGGCATCAAGGCAATTTTTGTGATGATTTAATGAATCTTTTTTGTGTGATTTCTCCTCCAARARAGCAGCCAAACA ATGGCCCCACTGAAGTT
CTACCATTTTCCAATCAGTGCTCCCTCCCCTCGACCTCTTCTCCCCATCCCCAATCTGAAGCTTGATGTTGAGG TATGT TTARATAATGCTCCATGGTGCATARAGTARAA
TTTGTAACTTTTATTGTGATTTAAATGAAAAGAACTTGTTGAGARATTACGCAGCTGAAAGT TGAATAGAATTTCTCTGAATGGAGGTGAAAGTGATAATAGTTTTGC
GTAGGTTGGGCAGAGAGTAATTCATTTAAAAGGGGACAGAAAAATGAATAATTGTTCATTAACTCTACTCTCGTATTCTTTCTCCCTTAAGGGCATTGCCATTTAACT
CGATGGCATGACATGATAAGTAAARATGGAAGTTATCTTGAAATTTTATTTTATCTTCATCAAATAAGAGACAAGTTGAGGGTGAAGTGTCGAAATAAAATTARACAAC



TCACCTTAGTAAATATATTTAAACTTGAAAACCCTAATGAACCATGCTTGCCCATCTAATACAAATTGATTTAATTTGAAATCTTAAAAATAGTTTTAGATATCCATT
AAAATTTTCATTTAATTTAGTTAGAAGTGAATTGTTAAAGAGCCTTGACATTATCGAAGCTCATCTATGTTAAAATATTAAGTAGATTCACTAAACAAATGAAAAATA
ATCCATAAAGAAAACATAAAACTTCTCCCTCTCTACTCAAACAAGTCATCATAATTATTCAAATTGATCAGTTGATAAGTCCAAAAGAATGGGTATAGAAAATGTTAA
AAATAGATTTCACTCGCTTCTGTTCTTTTCCTGAAGCATTCTTTGCTTCATTTTATAACAAAGAATCTTTAGAAAAATAAATCAAGCTTAAGAATTGGCCTAAAAATT
TATACTCGTTCTTGTAGH : ; A
GCTTTATCTTGTGGGAATCTCGTGCTATTGCCACTTACCTTGCAAACTCCAAAGCTCCTGGAAATTCCCTCTATCCCACTGATCCCAAAATTCGTGCTGTTGTGGATTCACG
CTTGTACTTTGATGCCTCCAATTTATTCCCAAAAGCCCCGCGAATATTGTTGCGTAAGTTCTCTTCCTCTATACTCCATCTTTCTTCTCAGTTTTGTTTTACAAAATATATTAA
AGTTAGTCGTCTTTTAG A A ;GGA AAAGGAA 7 AGAGAAGAAGCAAA ATCAAGC 3GAC ATGAATA A AGAA
GGCAGAACTGCGATAGCAGCTGATCATCCTACTCTCCCTGATTTCACGCTCCTATCCTCAATTTCATCCATTTATCGTACGTAATTGTTGGAGCAGGGTTATTTTICTTTTACA
GAGTTTGATAAATTTTTACCCAATCCTTAATTTTCCTAAATTTTTTACAGCATGCTCGCAGCTAATATCAGCAAGTTTCCCAACATCATGGCCTGGTACAAACGCTGTGAG
TCCTT i TTT TTT TTAA TCT T T T TAANTCACCAGGAATTTG
TTGAACGCTGTCTTTTTATACTCTACCATATGCACTTGTACTTTTCAGAGATTATTTGCAAGAGTTGTTTAATAAATATTTTTTCTGGGATTAARAATGCTCTGGTTTT
GATTTTATTTTAATTTTTTTTTCAAACGAAATGAATGCAGAATTTAAAAAAATATTTCTTTTTAATTTTATTTAGATTGTAGAAGTTGATCTGATCAACAAAGCCCAGC
TGTCGCCTGAGTTCGTCAAAATCAACCCTCAGCACACTGTTCCAACTCTTGACGATGATGGCTTCATTTTGTGGGAATCAAGGGCTATCGCTGCTTACTTGGTCAGCTCCAA
AGCTCCGGGGAGTCCTCTGTATCCTACTGATCCTAAGATCAGGGCCGTTGTGGACTCTCGCTTGTACTTTGATGGATCAAACTTGTACCCTAAAGCCAGGGACATTATTGTA
AGATTGAGCTTCTTCTGTTGATCTAAAAATTAATTTTTCTTAAAATTTTAATATCTGATTTTTCCTTTAGTT! TTCTATTTCT TTAAA

ATTTGCTTCAATTTTCGTAAGTTTTTCCTCGAGTTTTCTTTGCCAAATTATTAGATTTTTAATAAAATTTAATTTTCAGCACGCTGGAGCAAATGTGAGCAAGTACACGA
ACATATTGGCCTGGTATAAACGCTGCGAATCTTTGCCAGGATTTGAGGAGAATGAGGCTGGAGCTAAAACTTTCGGGCAAGCAGTGAAAGGAAAGCTCGGCATGACTGGAAA
TTGGGACTGAAAGTATTATTCAGAATATCATCATACTTAAATTTATAACATTTACTAATGATTTAATAAAATTTGAGCTTCATTGAATTCAAAATTAGTT

>LLOJOI0538-RA (222 aa; 4 exons) | UNCHANGED
MAPLKLYHFPISAPSRGALLAIRNLKLDVEIVEINLMNKEHLSPEYVKINPQHTVPTLDDNGFILWESRAIATYLANSKAPGNSLYPTDPKIRAVVDSRLYFDASNLF
PKARNIVFPILILGVKEVDPEKKQILYQALEFMNTYLEGONWIAADHPTLADLTLLSSISSIYHAGANISKFPNIMAWYKRCESLPGFEENETGAKAFGQAIKKNLGT
TGTWDD-

>JH690204 reverse | LLOJ010538-RB (pre-editing) | LLOJO010538-RB (post-editing)
ACTTCAGTGTTCCTTCTTTCCAGTTCAATTCGGTGAATTTCAATCAAAAGTGAGTCTTATGATCATTCTTGGCTGACACAGAGAATATTCTTTAAGCTCCAAGGCCAT
TTTTTCTTCTCAAATCTGGCATCAAGGCAATTTTTGTGATGATTTAATGAATCTTTTTTGTGTGATTTCTCCTCCAAAAAAGCAGCCAAACRATGGCCCCACTGAAGTT
GTACCATTTTCCAATCAGTGCTCCCTCCCGTGGAGCTCTTCTCGCCATCCGGAATCTGAAGCTTGATGTTGAGGTATGTTTAAATAATGCTCCATGGTGCATAAAGTAAAA
TTTGTAACTTTTATTGTGATTTAAATGAAAAGAACTTGTTGAGAAATTACGCAGCTGAAAGTTGAATAGAATTTCTCTGAATGGAGGTGAAAGTGATAATAGTTTTGC
GTAGGTTGGGCAGAGAGTAATTCATTTAAAAGGGGACAGAAAAATGAATAATTGTTCATTAACTCTACTCTCGTATTCTTTCTCCCTTAAGGGCATTGCCATTTAACT
CGATGGCATGACATGATAAGTAAAATGGAAGTTATCTTGAAATTTTATTTTATCTTCATCAAATAAGAGACAAGTTGAGGGTGAAGTGTCGAAATAAAATTAAACAAC
TCACCTTAGTAAATATATTTAAACTTGAAAACCCTAATGAACCATGCTTGCCCATCTAATACAAATTGATTTAATTTGAAATCTTAAAAATAGTTTTAGATATCCATT
AAAATTTTCATTTAATTTAGTTAGAAGTGAATTGTTAAAGAGCCTTGACATTATCGAAGCTCATCTATGTTAAAATATTAAGTAGATTCACTAAACAAATGAAAAATA
ATCCATAAAGAAAACATAAAACTTCTCCCTCTCTACTCAAACAAGTCATCATAATTATTCAAATTGATCAGTTGATAAGTCCAAAAGAATGGGTATAGAAAATGTTAA
AAATAGATTTCACTCGCTTCTGTTCTTTTCCTGAAGCATTCTTTGCTTCATTTTATAACAAAGAATCTTTAGAAAAATAAATCAAGCTTAAGAATTGGCCTAAAAATT
TATACTCGTTCTTGTAGA AAA AA A AACAAAGAACA A ;AATA AAAATCARA AACATA AR A ATAA
GCTTTATCTTGTGGGAATCTCGTGCTATTGCCACTTACCTTGCAAACTCCAAAGCTCCTGGAAATTCCCTCTATCCCACTGATCCCAAAATTCGTGCTGTTGTGGATTCACG
CTTGTACTTTGATGCCTCCAATTTATTCCCAAAAGCCCGGAATATTGTTGTAAGTTCTCTTCCTCTATACTCCATCTTTCTTCTCAGTTTTGTTTTACAAAATATATTAA
AGTTAGTCGTCTTTTAG A A A AARA AR A AGAGAAGAAGCAAA ATCAA A A AATA A AGAA
GGCAGAACTGGATAGCAGCTGATCATCCTACTCTCGCTGATTTGACGCTCCTATCCTCAATTTCATCGATTTATGTACGTAATTGTTGGAGCAGGGTTATTTTCTTTTACA
GAGTTTGATAAATTTTTACCCAATCCTTAATTTTCCTAAATTTTTTACAGCATGCTGGAGCTAATATCAGCAAGTTTCCCAACATCATGGCCTGGTACAAACGCTGTGAG
TCCTTGCCTGGATTTGAGGAGAACGAAACAGGCGCCAAGGCTTTCGGCCAGGCAATTAAGAAGAATCTCGGGATCACAGGCACATGGGATGACTAAATCACCAGGAATTTG
TTGAACGCTGTCTTTTTATACTCTACCATATGCACTTGTACTTTTCAGAGATTATTTGCAAGAGTTGTTTAATAAATATTTTTTCTGGGATTAAAATGCTCTGGTTTT
GATTTTATTTTAATTTTTTTTTCAAACGAAATGAATGCAGAATTTAAAAAAATATTTCTTTTTAATTTTATTTAGATTGTAGAAGTTGATCTGATCAACAAAGCCCAGC
TGTCGCCTGAGTTCGTCAAAATCAACCCTCAGCACACTGTTCCAACTCTTGACGATGATGGCTTCATTTTGTGGGAATCAAGGGCTATCGCTGCTTACTTGGTCAGCTCCAA
AGCT TCCTCTGTATCCTACTGATCCTAAGAT! TTGT TCT TTGTACTTTGAT T TTGTA TAAA TTATTGTA
AGATTGAGCTTCTTCTGTTGATCTAAAAATTAATTTTTCTTAAAATTTTAATATCTGATTTTTCCTTTAGETCCCAATTCTATTTCTGGGCGTTAAAGAAGTAGACGAAG

ATTTGCTTCAATTTTCGTAAGTTTTTCCTCGAGTTTTCTTTGCCAAATTATTAGATTTTTAATAAAATTTAATTTTCAGCACGCTGGAGCAAATGTGAGCAAGTACACGA
ACATATTGGCCTGGTATAAACGCTGCGAATCTTTGCCAGGATTTGAGGAGAATGAGGCTGGAGCTAAAACTTTCGGGCAAGCAGTGAAAGGAAAGCTCGGCATGACTGGAAA
TTGGGACTGAAAGTATTATTCAGAATATCATCATACTTAAATTTATAACATTTACTAATGATTTAATAAAATTTGAGCTTCATTGAATTCAAAATTAGTT

>LLOJ010538-RB (221 aa; 4 exons) | UNCHANGED
MAPLKLYHFPISAPSRGALLAIRNLKLDVEIVEVDLINKAQLSPEFVKINPQHTVPTLDDDGFILWESRAIAAYLVSSKAPGSPLYPTDPKIRAVVDSRLYFDGSNLY
PKARDITIFPILFLGVKEVDEGKKQILYQALEFMNTFLEGKDWFAADHPTIADLALLASFASIFHAGANVSKYTNILAWYKRCESLPGFEENEAGAKTFGQAVKGKLGM
TGNWD-

####### LLOJ010537 - GSTX #iH#####

>JH690204 reverse | LLOJ010537 (pre-editing) | LLOJO10537 (post-editing)
NNTTTTTTTTTTCAATTCTTTTTTTAAAACTTAAATTCTCACTTTTAAAATTTATATACATAAAATGTAATATATAGTCCTATTATAGATAATCATGTATCTCTTGGA
TATAATAAACCATTATTCATTCATTCATTCATTCATTCAAATATTTCAAGAGTTTTTTTGTACGATTTCTTTACATAAACACATCTAACATAATGCCACCATTCAACTT



ST A A T A T GO T C e e O A A G TG C T T O G A C T AT T C G AR T CT AR AT T TAGATGTTGAGC TAATTTTTCAATTGAAAAATTGAATTTTATTGAGATT

AATTATTGTTGATAATTGAAAAAAAAATAGAAAAGAACTAATATAAGATTTATTTACATATAAATTCATTTTCTATAATAACTAGGTATAGTTAGGAATTCAAGGGAA
TTGATAGAAATGCGAGGTTTTTATGAATTTGTGAACTTTATCAATTTTCGTGGCCTTTAATCCTCGCACTGTAAGTGTAGAAATGAATATTTCGTAACTTTGCGTTGA

TTTTATTTATAGATTGTTGAAATTGATCTAATCAACARAGCACATTTGTCTCCGGAATTCGTGAAAATCAATCCTCAGCATACCGTCCCARCTTTGGACGACAATGGATTT
T T T GATGCATCARGT T T AT T TCCTARAGCACGARRTCTCTTGGTAAGGAT TTTTTTCTGGAGT TTTTACTGAATTTTCTTTATTGTTTTTTCTTTTTGTTGGTTTCAG

ST AT AT G AR AT TG C T CAT T T GACGCT CCTACCTCTCET T T CTTGTATTATE G TACGTAAACTTTATTTAGGGAGATTTTTTARAATTARATTAAGGATAGT TACA
TAATATATTTTTTACAGCATTCTGGAGCAGARGTTTCARAATTTTCCAACATAGAGGCTTGGTACAAGCGATGTGAGACTCTGCCAGGATTTGAGGAGARTGAATCTGGAG
AR GG AT TGN AT T CAT TANGCAR AT TAGGAAT TACAGCGACATGCEATTAR CC TATAATGCTAGCATTCTTCATATTTAATTTAGTAGAGAATTTTCTATAA

AAATATCTTTTTCTTGTATAAAAACTATAATTTTCTATTTTAGAACTTTCATCGGTTTCATGTGTCAATCATGACAATGCATAAAACTTAATTCCTTTTATTAAATTT

TCTTATCTAAATAATAAAGTTTTTCACTTGAAAATATTTTT

>HH0F0H0587 (221 aa; 4 exons) | UNCHANGED

MAPLKLYHFPISAPSRVALLTIRNLNLDVEIVEIDLINKAHLSPEFVKINPQHTVPTLDDNGFILWESRAIALYLINSRSPGSPLYPTDPKIRAVVDSRLEFFDASSLE
PKARNLLFPILFLGVKEVDPELKRILYEALDFMNTFLEGONWIAADHVTIADLTLLPLVSCIIHSGAEVSKFSNIEAWYKRCETLPGFEENESGAKEFGKLIKEKLGI
TGTWD-

####### LLOJ010536 - GSTX #i#####

>JH690204 reverse | LLOJ010536 (pre-editing) | _ (post-editing)
ACTGATATGCGTTATCAAAGGACTCAATAAGTGAATCACAAATCTCTGCTGTGGACTATATAATTTAATTTTCTGCAACAAATAGTTTAGTCTTTCGGTAGATGTCGA
ACAGATCAAACTATCTTGTCCTAAAAAGTTCTAGTTGGTGCATTTTAATTTATTTGTGAAGTGAATTAAATCGTGAATAACAGTCCTTAAT T AIGGCTCOTCTGARGTT
AT A CAT G CAAT T AGTCCCCCACCTAGAGCCETTCTCTTARCTATTCCARGCT TARAGCTAGACGTTGAGCTATATTTTATTTTAAGAAGT TCTAATTCAACAAGAAC
TCCTTTTAARATCATTTTTGGGGATTTTCTACAICATARACATTGACATCT T ARACGCACARCARCTCACACCTGARTTCATTAGTATGARTCCTCARCACATGATTCCCA
CAATTGACGACAATGGGTTTATTCTGTGGGAATCAAAGGCAATTGCTGCTTACTTGGTCAACTCCAGAGCCCCTGGAAATTCTCTCTATCCAACTGATCCTAAARTCAGGGC
TG CGATGCACGCCTCTACT T TGATACCTCCACCATATTTACARAGTCARAGCARGTTTTGGT TAGTAAAATTTTAGT TAGT TAAAGCGACGTTTAACTGT TTAACT

A A A G G A A A A G AN GGG AT A S GEARCERGRGATIAR 77 A AAGCTCTTCT AT TGATTTTG

AAAAATGATTTAAAATGAGAAATATTTGAGAAATAAAATATTTTAACAAAGGAGTTTATTCAGGCCAGTATGAAAGATGATCCTCTATCGCAGAACAATTTTAACCCA

TTCCATCTTGTAGAGGATCAAAAAACATTGAAGAATCGCGAGAGAAACTCCCCAAAATCC

SHH0S00053% (221 aa; 4 exons) | UNCHANGED
MAPLKLYYMPISAPARAVLLTIRSLKLDVEIINIDILKGEQLTPEFISMNPQHMIPTIDDNGFILWESKATAAYLVNSRAPGNSLY PTDPKIRALVDARLYFDTSTIF
TKSKEVLFPIFALGAKTVDEEKKNAFYETLDLMNTYLEGKKWFAGNKPTIADFSLLASFATFVHSGANVSKYKNILAWYKQCESLPGFQENEAGAKEFGNMIKEKLGT
TGTWD-

#####44 LLOJ010535, LLOJO010534 - GSTX #i#t###i##

>JH690204 reverse | LLOJ010535, LLOJ010534 (pre-editing) | DHOS0N05S6NE, DH05010534 (post-editing)
AGTTTTTATTATAAAAGATTTTTATGTTTTCTATCTTATTTCTTGATTTAAATTGCAGCATTCGGGAGCTAATGTGTCCARATACAAGAACATCCTAGCTTGGTATAA
ACAATGCGAATCCTTGCCAGGATTTCAGGAGAATGAAGCCGGTGCTAAGGAATTCGGGAATATGATTAAGGAGAAACTAGGCATTACCGGAACGTGGGATTAAATTTA
ATTARAAGCTCTTCGTGATTGATTTTGAAAAATGATTTAAAATGAGAAATATTTGAGAAATAARATATTTTAACAAAGGAGTTTATTCAGGCCAGTATGARAGATGAT
CCTCTATCGCAGAACAATTTTAACCCATTCCATCTTGTAGAGGATCAAAAAACATTGAAGAATCGCGAGAGAAACTCCCCAAAATCCACTGGGATCACATCGARAAGT
GCAAATAAAARATTGCAAAAAAATTCARATATTGCGACGCCATTTGACATTTTTATCCCTATARARAATGTTTGARAACTTTTTTGTAGACTTGTCGCTCATTTTCCGT
GGAGTTTTCTTCAARATAAATGTTTATTTTTTCGTTTCTGGAGTGATTTCTACATCTGAATCAGGTGATCCACAGCGAAATGAAGCTGAGGGAGGTTGATAGAACCAG
CCCCTTGCARATCARAAACAAATCTTTATACATTTTTTTGGGCCTCTTTGGCAGTGAGAATTTTAGCATATCTTACCGAGTTAAATCCCATCCAGCGCAATATACCTG
ATTCAGATGTAGAAATCAATATAGTAGTCAGTATCCGGAAACATACGACGGAGTCATCAAGCARATCATGACCAGCACGGAGACATTTCTGAGAGTCACAGAACTGCC
TTCAAAGCTATTCTGGGTTTCCTCCTARAAGTCTCCTTACGCGGATTGGACGGATTGGAACTGGAACACTGGGCARGTCCACAAAATCTTCATCATCGTCTTTCCATA
CATCTTCCCCAAGAGCAATGACTTCCTGGAGCTGACAAAAGTGATTCTCAACTCTCATTTTGCCTCTCAGAGTTCTTTACTGCAGAATGCCCATGAGGTTTTGCTGTA
GARATTGGGACTTCCGGAAGCAAAAGATTTGCTCCAGCAGATTGARATTGAATCAATGGGCAGT GNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NNN N NN NNNN
NNNNNNN G TGAATGGCGGTGARAGT GATAATAGT TTTGCGTAGGT T GGGCAGAGAGTAATTTATTTAAAAGGGGACAGAAAATGAATAATTGTTCATTARAGTTTGTTC
TCGTATTCTTTCTCCCTTAAGGGCATTGCCATTTAAACTCGATGGCATGACATGATAAGTAAAATGGAAGTTATCTTGAAATTTTATCGCAATAGAAGCTTTTGAATT
TTAATTCTTCATCARATAAGAGACAAGTTGAGGGTGAAGTGTCGAAATAARATTAAACAACTCATCTTAGTARATATATTTAAGCTTGAARACCCTAAAGAACCTTGC
TTGTCCATCTAATACAAATTGGTTTAATTAGAAATCTTAAAAATGATTTTAGATAATCAATGAGAATTTTCATTTAATTTAGTTAGAACAGT TAGAAGTGAATTGTTA
AAGAGCCTTGACATTATCGAAGCTCATCTATGTTARAATATTAGATTCACTAAACAAATGARARATAATCCATARAGAAAACATARAACTTCTCCCTCTCTACTCAAA
CAAGTCATCATAATTATTCAAATTGATCAGTTGATAAGTCCAGAAGAATGGGTATAGAAAATGTTARAAAATAGATTTCTACTCGCTTCTGTTCTTTTACATTTTTCCT
GAAGTATTCCTGCTTCATTTTTTAACAAAGAATCTTTAAAAAATAAATCAAGCTTAAGAATTGGCCTAAAATTTATACTCGTTCTTGTAGHICETCOAAATCANTCTE

CCEEARTATTGTTGTAAGT TCTCTTCCTCTATACTCCATCTTTCTTCTCAGTTTTGTTTTACAAAATATATTAAAGT TAGT TGTCTTTTAGEECCCTATTCTTATCCTE
TR T TGACGCTCCTGTCTTCT AT T T CTTCGATTTAT G TACGTAAATGTTGGAGGAGGATTATTTTCTTTTACAGAGT TTGATAAATTTTTACCCAATCCTTAATTTT




CCTTAATTTTTTACAGCATGCTGGAGCTARTATTAGCAAGTTTCCCAACATCATGGCCTGGTACAAACGCTGTGAGTCCTTACCAGGGTTTGAGGAGAATGARACAGGGEC
SRR GG e T T C T CAGECAN T T AN G AR GARTCTCCGGATCACAGCCACATEEEATCACTAR TCACAACCAAT TTGTTGAATTCTGTCTTTTTATACTTTACCATATGCA

CTTGTATTTTTCTGAGATTATTTGCAAGAGTTGTTTAATAAATATTTTTTTCTGGGATTACAATGCTCTGGTTTTGATTTTATTTAATTTTTTTTTGCTCAAACGAAA

TGAATGTAGAATTAAGAAAATATTTCTTTTTAATTTTATTTAC AL IGTAGAAGT TCATCTGATCAACAAAGCCCAGCTATCGCCTCAGTTCCTCAAAATTAACCCTCAGC
AAGATCAGGGCCETTGTGEACTCTCCCT TG ACT T TGATGEATCAAACCTCTACCCTARAGCCAGAGACATTATT: TARGAT TGAACT TCTTCTGAT TGATCTARRACAT
ARTATTICTTTAAGTTTTARTTTCTGATTGTTCCTTCAG EICCCAATTCTA T T T TGEGCETTAAAGAAGTAGACGAAGGGAAGAAGCAAATCCTCTATCAAGCTCTGEAG

ITCATGGATACCTTCTTGGAAGGAAAGGACTGGT TTGCAGCTGATCATCCCACAATCGCTGAT T TGTCTCTCTTGGCTTCATTTGCTTCAATTTTC: TARGTTTTTCCTAG
AGTTCTCTTAGCTAGATTATTAGATTARAAARAGTTTAATTTTCAC CACGCTGEAGCGAATCTGAGCAAGTACACGAACATATTGGCCTGCTACAAACGCTGCGAATCCT
GCCAGGAT T GAGGAGAATGAGGCTGGAGCTAAAACT T TCGGGCAAGCAGTAAAAGGAAAGCTCGGCATGACTGGAAATTGEGACTGAR AGTAT TATTCAGAACATCATC

ATACTTAAATTTATAACATTTACTAATGACTTAATAAAATTTGAGCTTCATTGGATTCAAAATTATTTTTTGAGCATTCGCTGACAACTAGTTGGTGCGAAAAAGATC
ACGATAGGACTGATAAAATAAATTGGGGGAGTTTAATTATACGAGCAAACCCACTATCAATTCCACAACT

>EH0G07053508 (>192 aa; >3 exons) | EDITED (PARTIAL - N-TERMINAL MISSING)
IVEINLMNKEHLSPEYVKINPQHTVPTLDDNGFILWESRAIATYLANSKAPGNSLYPTDPKIRALVDSRLYFDASNLFPKARNIVFPILILGVKEVDLEKKQILYQAL
EFMNTYLEGONWIAADHPTLADLTLLSSISSIYHAGANISKFPNIMAWYKRCESLPGFEENETGAKAFGOAIKKNLGITGTWDD-

>EH05010534 (>191 aa; >3 exons) | EDITED (PARTIAL - N-TERMINAL MISSING)
IVEVDLINKAQLSPEFVKINPQHTVPTLDDDGFILWESRATAAYLVSSKAPGSPLYPTDPKIRAVVDSRLYFDGSNLYPKARDI IFPILFLGVKEVDEGKKQILYQAL
EFMDTFLEGKDWFAADHPTIADLSLLASFASIFHAGANVSKYTNILAWYKRCESLPGFEENEAGAKTFGOAVKGKLGMTGNWD~

[ No exon 1 could be found upstream of either gene. Exon 1 of LLOJ010535 a could be on the sequencing gap.
Both genes could be isoforms, with missing exon 1. ]

###444## LLOJ010533 - GSTX #######

>JH690204 reverse | LLOJ010533 (pre-editing) | _ (post-editing)
CTATCAATTCCACAACTGATCATTTAGTCTTTGTTCACCCATTCAACTGACTAGTGCTTCTGTCTTTGACTCAATTTGGTGTGAAGAAGCAAAGTTTTTAAATCAAAA

GTGAGTTTAATAAATATCTCATAAAAGAAATTTTTTTTAAATGATTTTAAGAGTTTTTTGTGCGATTTTTTTACATAAATACAGCTAACAT A NTGTCACCATTGARGTT

B AT A TGO CCCTCTAGA G GEOCC T IO GACTAT IO GG AR CTARAT T ACATCISGAG T AR T TTTTCARTTGARAAATTGAATTTTATTGTGA

TTTATTGTTGTTGACAATTAAATAAAACAGAAGAATTAAGATTTATTTAAATATAAATACATTTTTTCTATAGTAACTAGGAGTAGATAGGTGTACTAGGGAATTTAT

AGAAATGCGAGATTTTTATGAATTTGTAAACTTTATCAATTTTCGTGGCCTTTAATAAGAATTAATCCTCGGTCTGTAAGTGTAGAAATGAATATTTCGTAACTTTAC

GITGATTTAT T AT AGATCGTTGARATCGATCTAATCAACAAAGCACATTTGTCTCCGGAATTCGTGAAAATCAATCCTCAGCACACCGTCCCAACTTTGGACGACAATGG
G T T T GATGCATC ARG T T T AT T T CC AR AR GCARGARATCTCTTGG T AAGGAATATTCCTCTGGAGT TTTTACTGAATTTTCTTCATTTTTTTCGTTTTCTTTTTTC
ACITTCCAATCCTTTTCCTAGGTGTAAAGGAAGTTGATCCCGAATTGAAACGAATTCTCTATGAGGCTCTTGATTTCATGAATACCT TTTTGGAGGGACARAATTGGATTGC

AT AT AT G T AN CAA T T CCTCATCTGACGCTCCTACCTCTCCT T T CTTCTATTATT c TACCTARACTTTATTTACGGAGATGTTTTTTTTTTTTTAATAAATTAAGGA
TAGTTACATANTATACATTTTACAGCATTCTGGAGCAGCAATTTCAAAATTTCCCAACATAGAGGCTTGGCACAAGCGATGTGAGACTCTGCCAGGATTTGAAGAGAATGA
AT GGG A A T T T GGG AN AT T CAT T AN CCAR AT TACGAAATACAGCCACATCGCGATTAR CC TATAATGGTAGCATTCTTTATGTTTCATTTAGTAGAGAATT

TTCTATAAAAATATCTTTTTCTTGTATAAAAACTATAATTTTCTATTTTAGAACTTTCATCGGTTTCATGTGTCAATCATGACAATGCATAAAACTTAATTTCTTTTA
TTAAATTTTCTTATCTAAATAATAAAGTTTTTCACTTGAAAATATTTTT

>_ (221 aa; 4 exons) | EDITED

MSPLKLYHFPISAPSRVALLTIRNLNLDVEIVEIDLINKAHLSPEFVKINPQHTVPTLDDNGFILWESRAIALYLVNSRSPGSSLYPTDPKLRAVVDSRLEFFDASSLE
PKARNLLFPILFLGVKEVDPELKRILYEALDFMNTFLEGONWIAADHVTIADLTLLPLVSCITIHSGAAISKEPNIEAWHKRCETLPGFEENESGAKEFGKLIKEKLGN
TGTWD-

####### LLOJ010532 - GSTX #######

>JH690204 reverse | LLOJ010532 (pre-editing) | _ (post-editing)
GACTATATAATTTAATTTTCTGCAACAAATAGTTCAGTCTTTCAGTAGATCTGGAGTAGATCAAACTATCTTCTCCTTAAAAGTTCTAGCTGGTGTATTTTAACTAAT
TTTTTTGTGAAGTGAAATAAATTGTGACTATTATTATCCAAGGATTTTAAGAACAATTTTTCAGGAAAATTATCCCCAAACAGTCCTAAAT A RTGCCTCCTCTARAGTT
AT AT G AT T A G T CC T CCACCCAGACCACT T CT C T TAACCATTCCCACCTTARAACTAGACCTTGAGC ™A TAT TTTCTTTCTAGAAGT TATAAT TCAACAAGAAC
TOTTTTTARARTCATT T GEGGATT T IO AGATCATTARCATTGACATCTTAAAGGGAGAACAACTCACACCTGAATTCATTAGCATGAATCCCCAGCACATGATCCCCA
CAATTGACGACAATGGGTTTATTCTGTGGGAATCAAAGGCAATTGCTGCTTACTTGGTCAACTCCAGAGCCCCTGGARATTCTCTCTATCCARCTGATCCTAAAATCCGAGC
eI TG T GATGCACGCCTCTACT T TGATACATCCACCATATTTACARAGTCARAGCARGTTTTGGT TAGTTGAATTTTAGT TAGT TAAAGCAACGTTTAACCGTTTAACT

GAAAATGATTTAAAATGAGAATTAATTGAGAAATAAAATATTTTAGCAAATTTGAATTAATTGGTCTCTTTTTCTTAATTTTAATTTTAATTAAGATAATAAAGAGCA

AATAAAGATATTAAATAATTTAATCGTTGTATGTTCAGCAATCAGTACTGCCTTTCATG

>EHOU0H0582 (221 aa; 4 exons) | UNCHANGED



MAPLKLYYMPISAPARAVLLTIRSLKLDVEIINIDILKGEQLTPEFISMNPQHMIPTIDDNGFILWESKAIAAYLVNSRAPGNSLYPTDPKIRALVDARLYFDTSTIF
TKSKEVLFPIFALGAKTVDEEKKNAFYETLDLMNTYLEGKKWFAGNKPTIADFALLASFATFVHSGANVSKYKNILTWYKQCESLPGFQENEAGAKEFGNMIKEKLGI
TGTWD-

#####4## LLOJ010530 - GSTX #######

>JH690204 reverse | LLOJ010530 (pre-editing) | DHOU0M0580 (post-editing)
AAATTCGTTTGAAATTATTTTGATACAAAAAAGGTTTTTTTTGAGTCATATTGGTTATTTTGTCAAGCCAAGAGTACAAGGGCTAAAAGAGAAAGTTTCAATGATTGG
CCCTAAGGCCAAAATGTTCAATACAAGGTTCCCTCTCTAAAATTTTATAGTGATTTATTTTATACTCTTCTATCACTAATT TAATCAGCAAC ATGCCCCCAGTCARGTT

ST AT T A AT T A GG e CCCAT C TG T GG EE T T CT T T TGACCAT TCCGART T TGARTCTCCATGTTGAGC TAAGATTTTTGTGAATTTTATTTAATARAAAATATCA
CTAGAAATTAATTTTTGAAAATCATTTTCAGAI AT GAGETTCACATCTTCANAGECCACCAT T TAACCCCTCARTACTTCCACATCARTCCTCARCACACCATTCCAGS

CAGGTGEATGCARAACTCTACT T TGATGCTGCCACARTATTTCCACGARTGAGAGCARTTTTTGTGAGTTCCTCAAAAGGARAT TTARAAGATTTTCTTTGTTAATTTCT
CATTTTATTTGT T 7 CAGIICCCTATTCTTTTCCTTGGTTCGARAACCAT TGAAAAGGAGAAGAAGGAAGCTTTCTATCAGGCTCTTGATTTTATGAATACCTTTTTGGAG
ECCCECACET T T T CCTGCACATCATCCCACACTCGCTGAT T TCECTCTCTTGECT TCT T T T CARCATIGICCTGAGT TTTATGAATTTTAACT TGATGAATTTATTA
ARGAATTGTTTAAAACTTATTTAAAAATTTTCAGEAITGICGACCAGATCITTCCARGTACACCARCACCCTACCTTGCTACARACGATGCCARTCCTTGCCAGGATTTGA

TTTTAAGTTTCTTTTACAAATTCATTCAATATTTG
AGATAAATTCATTATCATTCCAAACATCACAATAAAAAGTTTTTTGAGAAAACAGACTGGGTTTTGTCTTGAATATTCTTTTAGCTGTGTTTCTTTCAGACACAGCTT
TTGTGTACCGAGCAAAATCGAAAGTCGTCAGATCGGGCTCAAACTTGGGATGAGCAC

\Y

PIOG0M0B580 (221 aa; 4 exons) | UNCHANGED

MAPVKFYHLPLGPPSRGVLLTIRNLNLDVEIIEVDIFKGEHLTPEYLEMNPQHTIPALNDNGLYLGESKAISTYLVNSKAPGHPLYPTDPATIRAQVDAKLYFDAATIF
PRMRAIFFPILFLGSKTIEKEKKEAFYQALDFMNTFLEGRTWFAADHPTLADLALLASFSTFVYCGADVSKYTNSLAWYKRCESLPGFEENEEMAKKLGGLVKEKLGI
TGYWE-

####### LLOJO10531 - GSTX #######

>JH690204 reverse | LLOJ010531 (pre-editing) | DHOUONOSSINE, DHOJ00058108 (post-editing)
CTTTTCTACTTTTCCCGACTTTGCGCGTATTTAAATTAATTCGCAATCTAGTTTGCTCTCACAAAATTGGTACACTGAAAGAAACACAGCTCTCGTAAGCTTGGTCAG
CTTACCAGTACATTTTTCTTGGCACTGTATATAAAAATCCTGTTTCATTAAACTTTTTCTCTTACGCTATACCTACCTTCCARACAGACGCANIGGCCCCTTTGARGTT
T ACCAT T T T ACTCTTCCTTCTCCCTCTCCTCETCTCCT T TGACCATCOCCART T TARATCTCCATGITGAGG T GAGAAT TTATTAATCTTTARAATCTTTAT TACTATT
TARATATTTTATTARATCTTTARCACCCAG ATAATCGAAGTGGATACCGTGAAGGGCGAGCAAATGAATCCTGATTTTGTGAAGAT TAACCCCCAGCATATTCTCCCCACA

R R AR T AT I CATAC T N AT AT OO CARAATCACACATARTIEE G TAAGACART TTTGAGATTTTTTTTGAATTAGAGAATTAATATATGT

TGTTTTTTGATCGGAGACAGTCAATAAAAACGCACGTCTTCACGCTTTCAGCGTACGTTTCGGTTTATTTTAAACCATCATCAGGCTCTACAACAAAATATGTACATC
TTAGTACCAACATAGTGACATAAATCTGGGAAAAACATTCAAAAAGCGCATGAAAATACAAACTCACTTCAGCAATACGACACCGTTATACTATAAAACGAAGAATTG
CACATCAAAATTGGTCAAACTACCAGCACGCCATAACACAATACACACAAACCGCCCGAGCCCTCACAGATGATCCAGAATGCTTTGCGTCGCTTCCCAGACTAATGG
GCTGTAACACTCGTGCAAGCCAGCCCCCTCCATTCGACAATTGACCGCATTGGGTAGACGAAGATGAATATACCAACATTCCATCACATTAAGGTGGTGGGAGAAGCG
AGCTTGATCCAAACCCGCAGAGATTCGAAGTCAAATTGGTGGCCTCTGTTCTCCTGATCCCTCACATGATTCACCAATGATGTGGCTTCGGTGTTGGAGTCATTCAAT
GTTCTTTTATGCTGTCTTATGCGCAACATAATCTTTTGAGACGTTCTACCAATGTATTCGCGTCCGCAACTACACGGAATTGAATAGATCACGTTAGATTTCTCTTCA
AGAGGAGTTTTTGTCTTTGAGTGGTGTAAATAGAGCGGCCACCGTGTTGTGTGACTTGAAGCTGATTGTGATGCTATTTGTGAATTGGCTGATAGTCTTTTTAATAGA
TTCACTCAATCCAGGAACGTAAGAGAGAGAAAGATAGCTACGCTCCACAATTTCTGGTCTCCTATTCGAATTCACAGGTCCATTGAGTAATCTCCCAATCAATTGCTT
GGGATAACCGTTAGTTCTGAGAATGTCGGTGATCACTGTGTTGGTGTCGTTCTTCGTGTCCGTGGTCAAAGTTTTTACACGATGGATTAATCCACGCGCTGTGTTCAT

TTTTTTGTGARAGGGGATGTGNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN




NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN NN NN N NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN N NN NN N NN NN NN NN NN N G AR A GGG TCATCTTCGAGAG
AGATTTTTCTACTCTAGAAAAAARATATGTTTTTTTTGGTCTACACACTAATCTACTTCCAAGACTARAACGTTCTTATCTCAATGATATGTACCATCATTTTAGATTT
TTCTGCAAAAGAGCTTTTCCAGAGTACTTTAGCARATGATATGTCTTATCATTGAATTGAATTTGATCTCAATTGACGTTATATGTGTGCCTCATTTTTTATTTACAT
ATATTTTGGTATATATTTTTTTTACAATCCATCGTTTAGTCTTAAGTCGAATCTCAGCGAAGACAGTGCTATTTTCGTCTGCAATTTAGTGTTAAAGAATTTAAAATT
AAAATTTAATTCTTAAAACTGCTATAAAATTTATTTTAATTGATTTTTATTAATCTGGATAAACAGACCA
CTCCTTCCCETCCAGTTGCCT TAACCATTCCARATCTCARATTAGATGTTGAAGTAAGAATTAAACGTTTAACCTTAATTTAATTTAATAAATTTTTTAAAACAAATA
ATTTCTAGARRATTGAAGTTGATGTGTTARRTGGCGAACARATGTCTCCGGAATTTGTAARRATTAACCCTCAACACACTGTTCCCACAATTGATGATAATGGATTCA

e AT T TGATGCCTCARCT T TG T ATGCTAGAGCCAGGGARATCATGGTAAGACCGTTAAGCTTTTTC TARAT TAATCAATTCTTTTGGTAATTAAAAATTATTAAAT

ATAAAAATTCTTTTTATTTTGCTTTAGTTTCCCATTCT

DTOG0M055 M (>115 aa; >2 exons) | EDITED (PARTIAL GENE - C-TERMINAL GAP)
MAPLKFYHFTLGSPSRGVLLTIRNLNLDVEITEVDTVKGEQMNPDFVKINPQHILPTIDDNGFVLWESKATSTYLANSKAPGNPLY PTDPKIRALVDSRMQFDSDSLY
PKIRDNF

vV

0501053108 (>115 aa; >2 exons) | EDITED (PARTIAL GENE - C-TERMINAL MISSING)
MAPLKFYHMPKGPPSRAVALTIRNLKLDVEKIEVDVLNGEQMS PEFVKINPQHTVPTIDDNGFILWESRAIMTYLVNSKVPGNSLY PTDPHIRALIDARLYFDASTLY
ARAREIM

\Y%

#H#4### LLOJ010963 - GSTX H######

>JH689654 reverse | LLOJ010963 (pre-editing) | _ (post-editing)
TGATAAATTGTATATGATTTGTTTATGCTCAGCACACAAAAACTTTTTGGCAGCTCTGTGATATCTTTGATAAGAATTCCTTCCATGAATTAAAATCAAAATTAGTCT
CTTGGGAAACTCGGTGGAAGTTGGTTGGTTTGAGAAGT TAAAGAATATTCTTTGAAAAAAGT TAAAGAATTGATTTTAAGAAGT TATAAAGA ANGGCCCCATTGARGTT

CTGGAAGTTCCCTCTATCCACTGGATCCAAAAAAGAGGGGCCTCATTGACTCCCGCTTAAGCCTAGACTCGAGCATAATGCATGCTCTTGGAAATGTTATCS TAAGECTTT
ATAAAACAATCAGGAAATCTTCCTCTAAAATTAATGTTAAATAACTTTTAAATTTTTTCCCCAAGEGCCTGATCTATTCCGGCGAGACARCAATCCCACARGAGARGARA

EACTGRRGG TGAGCTTCTTATCGCCCCTTATCGGGTTTGGCTTGTTAACGAACTATTTTATTTTTC TGGGCGT AGGIIGTGGECGCCARTGT TGCCARGTTCCCARACET

GGGATGARTARAGTTTAACCAATTTGTTTTAAATTAAATTAAAATTAATTAAAATCAAAATAAATTAAAATAAAATAATTTTAATTAAGATTAAT TTGTTAAGAGAAC
TCACCTCTTCCGGCAAATTTTTAGATCTCCATARATTAAGCAAATTACTTTTCAATGAATCGCCTCTCACAGAATGTTGTTTATCCAGAAGTTCTTATTCAGG

EI65070963 (221 aa; 3 exons) | UNCHANGED
MAPLKLYYYPPCPPYRAVQFAIEYLKIDVEKIIVDLSKEEQLKPEFLKINPQHCLPTIDDDGY IMWESRAILAYLVNFRAPGSSLY PLDPKKRGLIDSRLSLDSS IMH
ALGNVIGLIYSGETTIPQEKKDKVYTLLGHLNNFIEGKNYIAGDELTIADFSFLSTFATLKVVGANVAKFPNLMDWYKRCESVPGFQVNEDGAKALIDY IASRTLFKG
ESWDE-

Vv



i
####### GST zeta ######H#
i

####### PPAIO06902 - partial GSTZ (N-terminal; isoform A) #######

>AJVK01059004.1 reverse | PPAI006902 (pre-editing) | _ (post-editing)
TGCTAAAAGGGTTCAAAAAACGGCTTCAAAATTAATTACTCAAAGTACCACAACGCCATGAGTTTATCGGCGGCGATTTCAAAGGTTTTTCCACAGCAAACAGTAGAA
ATGTCACAGTGATTTTTCACACCCTCCTTTTTTCACGTATTTTAGCGAATTTGTGTGATATTTTCCACTGTAGTTATCTATTGCAAGTTGCTATGGCAAGCATCAGTT
GTAAATTGGTACAGTTTTCACTGTATTTTATTATTTTTCCTTTGTTTTCCTTCTGGCCTGTAGATTGAGGTTATGTGTGTTTTGTGGCTTTTTTTTCTTCCCGGAGCA
TAAATGTTTATTTTCGCTTTTGTTTTTATACCTCTCCCATCGCTAGGTGGCTTGTTTCCATCTGCGATGGCAGGAGAGGTGTGCTAGCTTGACTTGTGGCATGAAAAT
CTAACAGCCGGCGATAGCGCTGATGACCTTGAGTAAAATTTCCTCCTAGATGACAATAAACAAGCTTTCCAGCCGGTTTTTTGTATAATTGAGAGATTAGTATTTTTT
TATTTCCTCCGGCTTGAAATATCACCTCAATGCATGATGCCTAATCTTCAGTCTTGGCCAAGTCGTGGAAGTGTGCTATTCTGTTTGAAATATTTTTGCCTGAAGAGA

ARTCCAGRAGGTTTCATARTCTGCAAT C AHCTCCAR T CECAGCCCATACTCTACT CATACT GECETACT TCETCCTCCTGECCTCTCCCCATACCACTCANTCTTANGEA
BRI e TG A AT A A G CC AT AT T AT AN GGCEEECCECEACCANCACTCCARTGAGTACAGC TAACAAGAAGCTTGT TTTACARAAAGAATATGCTCCTATA

TGCAATCCCAGCGTCAAATAAGAAAGCCTTATACCTATAAGATTATTGTGCCAGGAAACAAAGTAACTAGAGGAAAGTTTAATTAGCTGCATGCGAGTTACAAAGTAC
TAACAAAATAAACAAATTCTCAACAAAGAATAGGGGAGCGTCAAAACCTTTGTAAATTCCACAAAAAACACACAATTATAAAGAATCACGATAAAATAGGAAGAACTA
CAGCGAATTTGAGCAAATTAGCTTCATAATTAAACGTGAAAATTGTCAATAAAATTTTTCGCCTGATTGAAAAAGAGCCGATTAAGTGAGAGTCTACTGTACAACTTT
TAAGGACCGTAAAAGTACTCGCTACGGATAAGTGGCGCTGCCCAGTGAGCACCAAATGTTAACCGATTTCAATTCAACTGAAAATATATGTATTTTCAGCTGAATTCT
GCTAATCTTAAAACAAAACTCACGAGCCAGTGCCATTTCCATACATTTGATTAGCATTTTTTGTTTAAGAACTGCTAACCAGTCAGCATATTTTTGCTGATCGATTCA
GCACAAATATGCTGAAAACGCTGCCTTTTTCAGCTGTGTGCTCGCTGGATGGACTATGCATTCAAATCAAGGGGTAACTCATATTGAGAAACCCTCGTCAATTGTCCG
AGAAACGCTTCGCGAAACCCGAGAAACCCAAAAATTGCATCGCGAAACCCGAGAAACCCAATTTCTGCATCGCGAAACCCGAGAAATCAGAAACCCTTGT CAGARAAAA
ATGGGAATGAGTTACCCCTTGGGGGCGAAATGTCATCCGGTTTATCGATAGATTTGTCAATTGGGCATTTGAGAGAGAGACTACTGTAAAGT CAATACAAGAACTAAA
CAAGGAATAGCATAACCTAGTATCTACATTAAGACAAATAGAGGGTAAAATTAACTGTTTTTATCATATAATTATACTTTTTAAGT TTTAAAGCATAACAACACTTTT
TTCATGTTAATTTTAAAACTTGTTAAGGGTAAAATTCGCATTACCAGAATGAAAAGTTTAGACATGGTTTTTGGTCTGGTTTAGACCGTTTAGGGTGCATTTGACCGT
CATTGTACAATTTTATTTAGATTTTTATGTAAAGGTAAGGATATACCCTATTTATCCAATTAATAATCTCATTACCTGATTAACGAAAAAGCGTTCTCGAAATGTCGT
TGAGTTTGGAAAGGAATAATCTAAACTAAACCCGTAAATCCCGAAGCCAAAATCCAGAAAAGTCAAAATCCCGAAGCTAAGGTCCCGAATGATCAAAATCCTGAAAGG
GACGAAATAATAAGCAGGATAATGTGTGAAATAATTTCCCAAAACAGAAAATTTCTCTTTGTCTCCAAAAAGTGCGGGTGCACACGTTAGAGTGGCTGTGAGACTTTT
TAAAAATTGAAGCTTTTGGGTTCAAGAAAATCTTCCAGCATCGACTACGAGACCAAGAGATAGACCACCTAAAAGGTGGTATGAGTCCTGGATATCAGAATCACAACT
CCTGCTGATGCTAAGTACCATGCCCCCTTCAAATACTCAAACGACGGCAAACAATCCGTAGCCTAACTGTGGAAAAAACAGCTATTTGTCTAATTAAAGTAGAAGAAG
AAAAAGAAGATTTTAGCTTTCGGGATTTTGACCGAGACTCAATCTAAACCAGATCGAAGACTATGTTCTAAATTTCGTTAACTTTAAACTGACTAACCTGTTCCTATT
AACCCTATAAGGATCAGTAGTATACCGGTGTCCCTAAAACAATTTTTTTTTGCTTTAGGAAGTCATGTCTTCTAAATAGGTTTGTTTTTGCTTGTTCTCCACTGTGTT
TGTTTGTGCTCCACTTGTCCTTAAAAGTTTATTAGAATTATTTTCTACTTACTCGAATTCGAATAATCAATGAAACTCCAGATACGTCTAATTTTGACTAAAAAAATA
ATTGGTAATGGTCCCAGGATTTAAAAAAATCTTGTTCTCTTTCTACGGTAAGGTCAAGAAGGTTACAAATTTTATTTTCAAAAGCACACTGTGAATGATGAGACTTAG
CTGGGTAGAACGTTATTGAAAATTGTAGAAACCGGTTCTTCCATAACTTTTGAAACGGTCATATTTTGAAATTTACGAGTACTTTTCTGTAGATAGAACAGCACCGAA
GGGAACGTTTTCGCGTGGAGGGGAAGTCAGTCTTGGTTAGAGCGAGGAAGAGGATGCATTGCGCTTTGTATCCTGGGTCTGATAAGAATGATAAATTGCACATCCCAA
GGCCCAGGGCAACAAAATGTCATATCTTAGTTCCCAGGGTCGAGTTATAGAGCAGTCCGAAAGCATTCCAAATCAGGATCTTTAGCTATTTAGGTCTTATACACAAAA
ATGCACTTATAGACTTTTTGCGATCTTTCCGTGGTGTGCTTTCACCAAGATTATCAATGAATTATTTAAGT CCGAATAGGGAATTTACGAAGTTTCATTATGAAATTC
GATATCAAGTTGTITATTTTTCCTTGTTAGCATTAATAAAGGACGTGATCCAAAGTATATACTCGCCCTTTATAAACAATAATGTTACCGTAAGTGCGCGTGACTTTGA
CACCCCCCTGTTCGTATGCTTCTCTTTACTTCTAGAACTTAAGGATGGTCTTTACCGAATCGATCTGCCATGTTTGATCAGTAAAAACAATCCTTAGGTTCTAGAAAT
AAACATAAAAGATTACGAACAGGGGGCTGCCAAAGTCACCCTCAAGGGACAAAGTTCCTCATGAGAAATACTAATATCGTAAAATTTATATACATCACTGATTAATAG
TAGCACATTGTTCCTGTACTTATACAGCGCGTGTGATGAGTCTTATAGATCTAATCACATTAGTGTTGAAAAGAAGCATATTGTGCTTATTTTAACCCACGAACATGC
TTGATATTAAGAGATTAATATAAATCTGTGCTAAACAGTAGTGCATTATCTTGGAATATTGTATGTGAACTGATTATGTATAATCTTTAGTTACTACGGTGTTCGTTA
GAGGATTGCTTTTTTCTTAAATAAAAAAGACTCAATTTTTTCTAGAGCTTTCAACCTTCGGTATTTGTATTTATCAGTAGGTTGGTTATAATCTTCTAAATGATTTGG
AATCGTCTCGTCAGTAGTATTGTGCGAAATCTGATTCACAGAGGAAAATTCATACTGGTGATCGAAAGCTCTGGAGAAAATTGAGTCTCTTTGATTTGAGAACAGAAG
ACAGTCTTGTAACTAACACTGGAAGATCCGAGCATTTCAGTAGTATGCCTGTGTAATTAATTTTTAAAACCCGTTTAATTCAGTGATTAAAATTAATTATTAATGCTC
AATTGAACCTGCATCTACGGTATGTACAAAAAATTTGAGAAAGGAAAGTTTTCAGGCTTGGCACGTACTCTAGCTTCAAACATTTTATATTTTTCCCATGTTCCTTTA
ATGAATCAGAACAATTCCTATATAAATATATATAATCCAATAATTCTGTATTTTCGAAAGTAGTTCAGGTGTAAAACTACCCTCTGAACCCCATAATAAACACCTTTA
TTTGAGTATACTTCTTTAATTTCAATATAATCACGAGTAATGTCCGCAATGGTATTTAAATTTTTATTTATTTATTTATTTGATTTACAAAAGTGTTATTTTGAACCA
TCAAGTTGGTACTTTCAAGGCCAGGTTTTACACTTACATGTGTTAGAGTAACACATGAATTTCAAAATTGAGTATAAGGATGGCACATTTGAGTGAAATGTCAAGCAA
TTTGGAGAGTAAATGCCCAAAGCATGTCTTGTAAGGGTATTTTTCTCAGTGAATGTAAGAGAGCTTTCAGGGGGGTTGAAATTCGTGCCAGCGCGAAGTTGATGATAA
AAATGAAGTCGGAAACTCTTTATAAATGTTTAAATAGTTTCCTCCCAATGAATTTTTTTATGACGCTGTATTTTTCAGTCCGTCGCTCCTTACGTGCGATCCTCACATT
GGGGATAGCCCGAAAAAAAGGGGCGGATGGGGTCACACCAGGTGAAAAT GGACGATGTGGTGTGCTGGAAGAGGCATACAAGATGATGAAGGTGGTGGACGTTGCATGCT
AGTAAATCGCCCTTCATGCAAAAGGTACATAAACACTATCAGCATAATTCAACAGCAAACAATTCCTTCGCAACACTTTTTGCACCCTGCACCCGTGGGGCARACACG
GGGTGAGCTTCCATAAATGAAGTTTAA

>PPAT0069020a=Pa (>50 aa; >1 exon) | EDITED (PARTIAL GENE - C-TERMINAL MISSING)
MSNSQPILYSYWRSSCSWRVRIALNLKEIPYDIKPISLIKAGGEQHCNEY

####### PPAI006902 - partial GSTZ (N-terminal; isoform B) #######

>AJVK01059004.1 reverse | PPAIL 2 (pre-editing) | PPAT0069020ME=PE (post-editing)
TGCTAARAGGGTTCAAAAAACGGCTTCAAAATTAATTACTCAAAGTACCACAACGCCATGAGTTTATCGGCGGCGATTTCARAGGTTTTTCCACAGCARACAGTAGAA
ATGTCACAGTGATTTTTCACACCCTCCTTTTTTCACGTATTTTAGCGAATTTGTGTGATATTTTCCACTGTAGTTATCTATTGCAAGTTGC T ANGCCAAGCATCAGTT
EFARATTGGTACAGTTTTCACTGTATTTTATTATTTTTCCTTTGTTTTCCTTCTGGCCTGTAGAT TGAGGTTATGTGTGTTTTGTGGCTTTTTTTTCTTCCCGGAGCA
TAAATGTTTATTTTCGCTTTTGTTTTTATACCTCTCCCATCGCTAGGTGGCTTGTTTCCATCTGCGATGGCAGGAGAGGTGTGCTAGCTTGACTTGTGGCATGARAAT
CTAACAGCCGGCGATAGCGCTGATGACCTTGAGTAAAATTTCCTCCTAGATGACAATAAACAAGCTTTCCAGCCGGTTTTTTGTATAATTGAGAGATTAGTATTTTTT



TATTTCCTCCGGCTTGAAATATCACCTCAATGCATGATGCCTAATCTTCAGTCTTGGCCAAGTCGTGGAAGTGTGCTATTCTGTTTGARATATTTTTGCCTGAAGAGA
AATCCAGAAGGTTTCATAATCTGCAATCATGTCCAATTCGCA
GATCCCCTACGACATARAGCCCATCAGCCTTATCARGGCGEECCEEEACCARCACTGCARTGAGTACAGGTAAGAAGAAGCTTGTTTTACAAAAAGAATATGCTCCTATA
TGCAATCCCAGCGTCAAATAAGAAAGCCTTATACCTATAAGATTATTGTGCCAGGAAACAAAGTAACTAGAGGAAAGTTTAATTAGCTGCATGCGAGTTACAAAGTAC
TAACAAAATAAACAAATTCTCAACAAAGAATAGGGGAGCGTCAAAACCTTTGTAAATTCCACAAAARACACACAATTATAAAGAATCACGATARAATAGGAAGAACTA
CAGCGAATTTGAGCAAATTAGCTTCATAATTAAACGTGAAAATTGTCAATAAAATTTTTCGCCTGATTGAAAAAGAGCCGATTAAGTGAGAGTCTACTGTACAACTTT
TAAGGACCGTAAAAGTACTCGCTACGGATAAGTGGCGCTGCCCAGTGAGCACCAAATGTTAACCGATTTCAATTCAACTGAAAATATATGTATTTTCAGCTGAATTCT
GCTAATCTTAAAACAAAACTCACGAGCCAGTGCCATTTCCATACATTTGATTAGCATTTTTTGTTTAAGAACTGCTAACCAGTCAGCATATTTTTGCTGATCGATTCA
GCACAAATATGCTGAAAACGCTGCCTTTTTCAGCTGTGTGCTCGCTGGATGGACTATGCATTCARATCAAGGGGTAACTCATATTGAGAAACCCTCGTCAATTGTCCG
AGAAACGCTTCGCGAAACCCGAGAAACCCAAAAATTGCATCGCGAAACCCGAGAAACCCAATTTCTGCATCGCGARACCCGAGAAATCAGAAACCCTTGTCAGAAAAA
ATGGGAATGAGTTACCCCTTGGGGGCGAAATGTCATCCGGTTTATCGATAGATTTGTCAATTGGGCATTTGAGAGAGAGACTACTGTAAAGTCAATACAAGAACTAAA
CAAGGAATAGCATAACCTAGTATCTACATTAAGACAAATAGAGGGTAAAATTAACTGTTTTTATCATATAATTATACTTTTTAAGTTTTARAGCATAACAACACTTTT
TTCATGTTAATTTTAAAACTTGTTAAGGGTAAAATTCGCATTACCAGAATGAAAAGTTTAGACATGGTTTTTGGTCTGGTTTAGACCGTTTAGGGTGCATTTGACCGT
CATTGTACAATTTTATTTAGATTTTTATGTAAAGGTAAGGATATACCCTATTTATCCAATTAATAATCTCATTACCTGATTAACGAAAAAGCGTTCTCGAAATGTCGT
TGAGTTTGGAAAGGAATAATCTAAACTAAACCCGTAAATCCCGAAGCCAAAATCCAGAAAAGTCAAAATCCCGAAGCTAAGGTCCCGAATGATCAAAATCCTGAAAGG
GACGAAATAATAAGCAGGATAATGTGTGAAATAATTTCCCAAAACAGAAAATTTCTCTTTGTCTCCAAAAAGTGCGGGTGCACACGTTAGAGTGGCTGTGAGACTTTT
TAAAAATTGAAGCTTTTGGGTTCAAGAAAATCTTCCAGCATCGACTACGAGACCAAGAGATAGACCACCTAAAAGGTGGTATGAGTCCTGGATATCAGAATCACAACT
CCTGCTGATGCTAAGTACCATGCCCCCTTCAAATACTCAAACGACGGCARACAATCCGTAGCCTAACTGTGGAAAAAACAGCTATTTGTCTAATTAAAGTAGAAGAAG
AAAAAGAAGATTTTAGCTTTCGGGATTTTGACCGAGACTCAATCTAAACCAGATCGAAGACTATGTTCTAAATTTCGTTAACTTTAAACTGACTAACCTGTTCCTATT
AACCCTATAAGGATCAGTAGTATACCGGTGTCCCTAAAACAATTTTTTTTTGCTTTAGGAAGTCATGTCTTCTAAATAGGTTTGTTTTTGCTTGTTCTCCACTGTGTT
TGTTTGTGCTCCACTTGTCCTTAAAAGTTTATTAGAATTATTTTCTACTTACTCGAATTCGAATAATCAATGAAACTCCAGATACGTCTAATTTTGACTAAAAAAATA
ATTGGTAATGGTCCCAGGATTTAAAAAAATCTTGTTCTCTTTCTACGGTAAGGTCAAGAAGGTTACAAATTTTATTTTCAAAAGCACACTGTGAATGATGAGACTTAG
CTGGGTAGAACGTTATTGAAAATTGTAGAAACCGGTTCTTCCATAACTTTTGARACGGTCATATTTTGAAATTTACGAGTACTTTTCTGTAGATAGAACAGCACCGAA
GGGAACGTTTTCGCGTGGAGGGGAAGTCAGTCTTGGTTAGAGCGAGGAAGAGCATGCATTGCGCTTTGTATCCTGGGTCTGATAAGAATGATAAATTGCACATCCCAR
GGCCCAGGGCAACAAAATGTCATATCTTAGTTCCCAGGGTCGAGTTATAGAGCAGTCCGAAAGCATTCCARATCAGGATCTTTAGCTATTTAGGTCTTATACACARAR
ATGCACTTATAGACTTTTTGCGATCTTTCCGTGGTGTGCTTTCACCAAGATTATCAATGAATTATTTAAGTCCGAATAGGGAATTTACGAAGTTTCATTATGAAATTC
GATATCAAGTTGTTATTTTTCCTTGTTAGCATTAATAAAGGACGTGATCCAAAGTATATACTCGCCCTTTATAAACAATAATGTTACCGTAAGTGCGCGTGACTTTGA
CACCCCCCTGTTCGTATGCTTCTCTTTACTTCTAGAACTTAAGGATGGTCTTTACCGAATCGATCTGCCATGTTTGATCAGTAAAAACAATCCTTAGGTTCTAGARAT
AAACATAAAAGATTACGAACAGGGGGCTGCCAAAGTCACCCTCAAGGGACAAAGTTCCTCATGAGAAATACTAATATCGTAAAATTTATATACATCACTGATTAATAG
TAGCACATTGTTCCTGTACTTATACAGCGCGTGTGATGAGTCTTATAGATCTAATCACATTAGTGTTGAAAAGAAGCATATTGTGCTTATTTTAACCCACGAACATGC
TTGATATTAAGAGATTAATATAAATCTGTGCTAAACAGTAGTGCATTATCTTGGAATATTGTATGTGAACTGATTATGTATAATCTTTAGTTACTACGGTGTTCGTTA
GAGGATTGCTTTTTTCTTAAATAAAAAAGACTCAATTTTTTCTAGAGCTTTCAACCTTCGGTATTTGTATTTATCAGTAGGTTGGTTATAATCTTCTAAATGATTTGG
AATCGTCTCGTCAGTAGTATTGTGCGAAATCTGATTCACAGAGGAAAATTCATACTGGTGATCGAAAGCTCTGGAGARAATTGAGTCTCTTTGATTTGAGAACAGAAG
ACAGTCTTGTAACTAACACTGGAAGATCCGAGCATTTCAGTAGTATGCCTGTGTAATTAATTTTTAAAACCCGTTTAATTCAGTGATTAAAATTAATTATTAATGCTC
AATTGAACCTGCATCTACGGTATGTACAAAAAATTTGAGAAAGGAAAGTTTTCAGGCTTGGCACGTACTCTAGCTTCAAACATTTTATATTTTTCCCATGTTCCTTTA
ATGAATCAGAACAATTCCTATATAAATATATATAATCCAATAATTCTGTATTTTCGAAAGTAGTTCAGGTGTAARACTACCCTCTGAACCCCATAATAAACACCTTTA
TTTGAGTATACTTCTTTAATTTCAATATAATCACGAGTAATGTCCGCAATGGTATTTAAATTTTTATTTATTTATTTAT TTGATTTACAAAAGTGTTATTTTGAACCA
TCAAGTTGGTACTTTCAAGGCCAGGTTTTACACTTACATGTGTTAGAGTAACACATGAATTTCAAAATTGAGTATAAGGATGGCACATTTGAGTGAAATGTCAAGCAR
TTTGGAGAGTAAATGCCCAAAGCATGTCTTGTAAGGGTATTTTTCTCAGTGAATGTAAGAGAGCTTTCAGGGGGGTTGAAATTCGTGCCAGCGCGAAGTTGATGATAR
AAATGAAGTCGGAAACTCTTTATAAATGTTTAAATAGTTTCCTCCCAATGAATTTTTTTATGACGCTGTATTTTTCAGICCGTCGCTCCTTACGTGCGATCCTCACATT
GGGGATAGCCCGAAAAAAAGGGGCGGATGGGGTCACACCAGGTGAAAATGGACGATGTGGTGTGCTGGAAGAGGCATACAAGATGATGAAGGTGGTGGACGTTGCATGCT
AGTAAATCGCCCTTCATGCAAAAGGTACATAAACACTATCAGCATAATTCAACAGCAAACAATTCCTTCGCAACACTTTTTGCACCCTGCACCCGTGGGGCARACACG
GGGTGAGCTTCCATAAATGAAGTTTAA

>PPAT0069020Wa™PE (>53 aa; >2 exons) | EDITED (PARTIAL GENE - C-TERMINAL MISSING)
MASISCKLPILYSYWRSSCSWRVRIALNLKEIPYDIKPISLIKAGGEQHCNEY

####4## PPAIO00943 - partial GSTZ (C-terminal) #######

>JH662192.1 forward | PPAIO00943 (pre-editing) | _ (post-editing)
CACTTTCTCGCTTTTTGCATTGTCTATCAAGGCACCTGCAGGGGTTCAGGTGGCCAAATACCTACCAATAATGAATAGATARAGATCTTTAATAAGAAGATTGCATGA
ATGACTATTTCCCTTGAAATGTGCGATTGGTCAAAAATATCTTTCAAACTAAAGATAAAGAATATTAAGAGAAGAAAAAAATCTATCAATAGATGCACACACGCTCAT
CTCCTTTCGACTTCTGCTGGAARATTCTGCGTAGGTGATGAGATCACAATGGCAGATTGCTGTTTGGTACCTCAAGTTTTCAATGCTAGACGS ™A AGT TTATTCAGCTTTT

CAAACTCTGGGAATTACTTCAAGATTTTGAAAATTTTCATCAGCATTCATGAAGATTCCTTGAATTGCTTGAATTAACAAAAAACCCTATCAACACTCAGTTGACTGT
TTCAGTTGTTTTAGATCTGTTTCATGTTATTTTGTTTCCATGAGAAATTAAATGCAATAATGACGCCGAGAGTATTGATCAGGTGAAGAACTAAGATTAAGTGGACAT
TAATATATTGTAAATATTGTCTTGCTAGAAGGTTGTTAAGTCCTGTGCTAACAAAGTGTTTAGCCAAAGAAATTGTTTATGTTCAAAGTTCTTAATTGTTCTAAAGTT
GTCTAAAAGTGTGTAAACTCAATGTACCCATTAAAGACATCATCCTTGTCCCCGATTAAGACGAAGGCCCAGAAAAAGCCTAACATCTTCAACCACTGAAGAATGTGC
AGAGAGCACCGAAAGTTCTGGAAAGAAAAGAATATTTATTCTGGGCTGAAGCCTCTCCCATCCGACAATCATCGGATTTGTTCTTTGAATTAATATCAACATCGGTTT
CCTACATTTATCATTATTGTGCTGTAGGGGAAAGTACTCTCCCTTTGAACGTTCATGCCTTCGAATAATGTGAATTTCTTTAATGTTTCCTAGACTTACACATTATTA
TGACATAATTATCAATAATTGATAAAAAGCTAACTAATATTCAGTCGAAATGTGTAAATCTCTTAGAAAAAATAAAAGAAAATTTACATTATTCTAAGGCATGAACGT
TCCAAGGGAGAGTACTTTTCCCTACTTCTATGCGCACTACAGAAAAATACTGCCATAATAAAGTATTTGGACCACTAGTCTATAATATCCAAATAATTTTTCTTCTGT
GAGACACTCGGTCACATAAAACCTGATCATAGAAGATGTAGCACTATTAAGGTCGCGGAGTAGGGTTTAGCAAATAGAAACCTTCTCCCTCCTTGCCCGTACTTGCCT
TTGACTCCATTGAGTGGCTGAGAAAAGAACCAGGTTAAGGTTATCATGGAGGATACCATGTTTGCCATGTGAATAGAGAAAGGATGGTCTAAGAGTGTTTCTAGGACC
ATGTAGGAAAATATGAGCGTTTTCTTCTCTTAATGAAGAGGTTGTAGAACACGATCTTTGTTCAGTGATGTCCATAGTTGTGAGCACATGGGCTGCAGTAAACAAGAC
AACTTTAAATGTTCGAAGGCCTAAACTGCCAACTACCGTTTCGATGACCTCTCTTGGCTCACCTAATATGCACATAGCAATATAGAAGATTATTGAAAGTGGTTTATT



GTGCTTTTCCAGTGAAAAATAAAAAGGGAACATTTTTCTCCTGAATATTTTCTTTACTACATGACTGTTCTCATTTGCTTCTGCGTAATCAACTTTATGTTGGTTCCT
GTCCCGACTGTAAATTGCTTTTATACGACGAGGACTGGGCAAAACAGTCGTGACAGGAACCAACACAATAAAAAAACCATAACGCATAAGCATATGAAAACAGCCATG
TACTAAAAAAAAGGTTCAGGAGAAAAATTTTATCCTTTTCATTTTTCTTTGAAACAGCATTTCGTGATGTCCTCATTTTAAAAGAAAATTAGAAACACTAGACAGACC
TATGGGATAAGTCGAGAGACTTTAGTAGAAAAAGGATATCTCTGGGCTAAGGGCAGAAT

A A A ARV ~ 7 CCAA AR ATATTCAAGT TCTTGTGCTTGTGTTTTG

GTAAAGAATTAGCCATCACAATAAATTATTTGTGTCTTCTGACCCTTTCTAAAAGAAATAGGAAACAAAAAAAGTATCAAAAGAACGAGAATTGAGATAATTTTCATA
AAAACTCTAAAAGATTCCGTTAATAAGGATCGTATGGGAGTAGGAAAGGAGTTCCGTAAAGCGTAAACACAACTATTAACATGATTTATAACAGATCGAAGTGATATT
TAAGAATGTTAAATAGTAGTACAATTCAATAAGTAGTTATAGAAAACAAAGTCTGGAAATCCTAGCCATAAATACATGCTGGATTTCAAATGTAAATCTCAGCTAAAA
GTTAAGTATACAATGGTTGTAACTTCACACGAAAATTAACATGTCCAAAATCTAATCTAATTCAAACTTTTCGACTACAATGTACTCTGGTAAGAATAGATTCGATTT
TGGGACAATCCAACATCAATATGATCCGAATTTAGCTTAAATCTCTACTCAAATTTTCTTTTAATAGTTTCAAATAGACTACTAGGAAACAGAATTGTTTAGTTATGG
TTTTTAAAATATTTGTAGTATTGAACTGTTTTATTTATTGGAATTTACTATTTAATTTATTAGAACTATTTTATTTTTAGGCATAGAAGCGCCAGATTTAATGGGAAT
GTTTCTTTGTCCCATTTATTAGGTTTTTTTTTTACTCTGAATAAAAAAGTTTTATTAAACGGACAAATGTCTAATTCTAATTTTGCCAAAAGAATGTTATTTATTTAT
TTGACAAATGTTTTTTTTCATATTTTACATTAAAAAACATCCTTTTGACAAACTTTTGTGTTAATTTTATAAGACTTTTTTTCAGAGTAGCTTTGTGAATATTGAGAG
AGAATTTAATGAATTTTAATAATGAATAATGAATTTAATTACACTATCTATTGATTTGATACAATTTTAATTTTATTTAAATACTTCACGTTCTTCTGATATCGGCTT
TTGTATGAGAATCAAACCCACGGCATGTAAGTCACAGAGCCAATGCTTTGTTGGCCAAAGTACAGGGTTCCATGGGTTCCATGTGATAGTTTATTGATTGGATTCATA
AATCTAAGTCTTATTAACTATATAAGTTGTTCTAAATTATTATTATCGACGTCGAAATTGCATTTATCACAGGATTATTACGTCGAAACGTTGAAACAAAAATAACAT
GCAACATTCATTGCATCCAGTGTGATGAATGAAAAAAAAACAACTGAGTGTTAAGAATTTCAAAGAAAGTCTTCTTAGGATTAGCGAGAATATCATTTTGAGTGATTT
TTTTTCCCTAGATTCCATGTGGATCTTAGACCTTATCCCATCATTTTACGCATCGATCGCGAATTGGAGAGTCATCCAGCTTTCAGGGCTGCTCATCCATCCAATCAGCCA
TAACGCGCACCCACTAAAAACAAAACAGAAAATTCAGGTTCAAAATAACACTCAAACTATTCTCTGTTTTTGTCTCTTTGC
CAACAAATTTTAGTTTAGAACGATGTGAAATGATAAAAGACATCCAAGAGTGATGTCCAACAAAGTTTTTAAATGATTTATTGCTAGAATTTATTTTAATAAAAATTT
GTTTTGACTT

\Y

PPAT0009480d (>151 aa; >2 exons) | EDITED (PARTIAL GENE - N-TERMINAL MISSING)
GHTLIESLSIMHYLEETRPQRPLLPQDVHKRAKVREICEVVASGIQPLONLVVLIHVGEEKKKEWAQHWI TRGFRATEKLLSTSAGKFCVGDE I TMADCCLVPQVENA
RRFHVDLRPYPIILRIDRELESHPAFRAAHPSNQPDCPPEAAK-

####### LLOJO00305 - GSTZ (isoform A) #######

>JH689424 reverse | LLOJ000305 (pre-editing) | _ (post-editing)
TTGTAGTTTTGAGGTTGATTCCTTCACTCTTTTAAAATGATTTTTTTTTTAATATTTTATCAAAAATTTATTTTGATTTTAGAAAGATCAATCAATCTTGCAAACTCT
CACATTTTATATTTTTAATAAATTTTAGATTTCTTTCTATTCTTATTTCCGGCAATTTTATAAGCACTGAAGATCATTGAGAGAGCGATCTTATAATTTTGCAAACAT
TTTATGATCAATGCAAGATCTAACGACTTTATTAAACTTTTTAATTAGATAACATTTTTTATGATGTTACAGGATTTATTAATTTGATCACAAAGATCACGAAATAAC
TGAAAATTTACGATCCCAGAATTTCTTCTTTAAAGATCGCATTAGATCGCCGTTCATAAAAATATGCAATACCTAATTTTCTTATTATTAAAAAGATTTAATTTTATA
AGATTTCTTTTAATAATTTTTTTATCTTAAAATCATTAAAAACCTTAAAACCCTTCAAAATCTCACATCAGCACCCGTAAGTACCCCAGAAGTCCCAAAAATACATTT
CATTCTCAAAAATTGTCGGAAAAACAAGAAAAATCGTATTTTTGGAAAAGAAAAAAAACGTTAAAGTTCAAATCTCAGCAGTTTTTTCCATTTTCGAATTTCGAAAGC
CGATAATTGCCGATAATTACCGAGAAAAGCCGAAGTTGCCCCGAAAGAAGGAGAAGGAAGGAAAACAAGAGAAAGTTTTGCCGGATTTGTAAAGTGAATTTTTTCGCT
AAAAAATTGTATAAAAGCCAAGCAATTGGCTGTGTCTTTTTGTGTTAAGCAAGTTCAATAAACGGCTTCAAAATTAATTACTCAAAGTATCACAACGCCATGAGTTTA
TCGGCTGCGATATCAAAGGTTTCTCCAACAACAGAAATGTCATCGTGATTTTTCTTTCACGCCCCCACCTTTTTATCCCGTATTTTATCGAGTTTGTGTGATATTATT
TGCTGTAGATTATATTTTGCAAGTTATTATGGCAAGCATCAGTTGTAAATTGGTACAGTTTCCAATGTATTTCATTTTATTTACCTCTGTTTTCCCTGTTTGCTTGTTG
TTTGAGGTTATGTGTTTGGCTTGTTTTCCTTTCCGATTGCTTTGTTTTTGCTTTTTTTCCCTCTTCTGCCTGCCCCGGCTCCAGTTTCCGGGGAGGTGCTGCGAGAGG
AATGCGCCCAGATCACCACGCAAGAAGCACGACGATAAGGCTGATAACCTTGAAGGAGAATTTCCACCAATCAATGCGAGAACAAGCTTTCCAGCCGGTTTTTTGCAT
AATTCAGAGATTAGTTTTTCAACATTTTATGTTTGCCTCAAATACCAACCTGACAATGCATGATGCCCGTTCCCCAGTCTTGTCCACGTCGTCCGCTTGTGCTGTTGT

GTTGCTTGAGATCTTCAAAATAAAGTAGTCCCTTTGGAGAGAATTAATTARAAT CANGHCHARTICCCACCCEATACTCTACT CATACTCECETAGCTCATGOTCCTEaE
GIGTCAGGATAGCCCTCARTCTCAAGGAGATTCCCTACGACATAAAACCCATAAGTCTCATTARAGCAGGCGGEGAGCARCACTGCARTGAGTACAG: TAACAAT TCTCCT

TTATTGCTTCCTGTAGGACCTTGGAGACGTCCTGAAGCACTCAAAAGGATCCTTTATGGGTTTCTTATTGGCTTATTAGAGCTATTAAATTCAAGCTTCAATAAAAGA
TTAAATTTTATCACCTTGATAGAGATGTGACCTTGGCTTTAGCTCCAGATTAGGCGGTTTGTTGCAAATCCAATTGGTGGGTCAATTTTTTCTGTGGGACAACTTGAA
ATTGGTTTGGATTGAGTTTAGTTTGAGCTTCTTTTCCTCAATTTTAAACTTTTGATCAGACTGTTCTCATAAGAAACTTGATGAGAATTAACTTAAGCTTCCGATTAA
TTTACAACAAAGCTTAACCCTTTCGCGTCCTCATGAAACTCTCGATCTTCTCATCACGGTAATTATTCTGTGAAAGCTTTCAGAGAACATTTCTCACTAAGAACGTTT
TCTTTAGTCTAATTTACATAAATTCAACGCATTTCTCTCTTTGAAAAACAATTAAATTCATTAAAATTCGAGAAAATAACAAGTTTCACATTTGGGTCAACGTATGAT
CCGAACGCGARAGGGTTACGTAAAGARATAACTCTAGCTAGGCTCAGTGCAATTTCCTAATGAAAAATTAATTTAGAATATTAAAAATTTTTATCAGAAAAAAACGAT
TTTTCCTATTTCCTGAAGATTTTGTAAGATARAATTGAAATTTTCTAATARATATTATCTGAAAGCTCTCTTATAAAATTAATTTATTATCAAGATCATTTTCTCCTC
TCAATGCTTATCATGTCAACGATAACACATTATGATTTTTATATCATTTGARAGGGATTCCATTTTACAAGCTTGCAGAGAGCACGCCAAGACGTTTTATGGCTTTTT
AATTATTCTATGGCCCTTGATARAACTTTTACGATTGCTGTATAACAATGTTGAGAGAAGCTTTTAATTTTATTCTCAATCTTTTTAGCATCTARAAGTARACTTAAG
AGTTTTTTTTATGAAAGAATTAACTTTATTTATCTTTCATGTTTATTTGAGTARAGACCGTGAACTTGTCTCATTTTCAAAATAAATTAAACAGAAAATGAATTTTAA
TTTAAARATTTTCTTTGTAGCGGAGETCARTGCARTGCARCARGTACCAGCACTCOARATAGG TAAGTCTTTTTTCATATTTTTTTTTCACGGAGAATTTATTTGGGGTGA
AGACACGAAGAATTTGCAAAAAGTAGTAAGTTTGAGAAAATCATCCCATTTATTTCTGGCAACGTGAGTACACARACAGATGTAGCGCCAAATTAGCAGCTCTGAGCG
TCGTTGCCTATCCTGGTGGCGTCACCACCARAGAGACTGGAAGCTGTGAGGACACAGTTGTGGAAGTTAATGTTGGCAATGTTCATTCCTGTGCGGACCTCATTGAGG
TAGTACGCAAGGGAGTCTGCCATGCGGATGCTTTCGCGGTAGTCCCATGTAATTTGCAGTTCGARACGAATTTGATCCTCCCACGTGACGGGATTGTAGGTTCCAATC
GTGTAGAGGGTTTGCAGGAGGGTAAAACTGGCCATTCGCTGGGCGTAGTTGATTGTGCCAAAGTAGCCTGTACCCARACCGGCAGAGTAGTCACTTTCTGCGAGAACA



GCGCAACGATTGATGCTCTGTCCAGCTTCGGCTTCGCGTTCCTGGAGACGCTCACTGAGGGCAATTAGGCAGGGATTCTGATTCCCAATCTCCTGGGCTCGCTGATTG
ATGGCATCACGAGCTGACTGAGCGGAATCTTTGATGGCTGTAACGGAGTCCCATGCTCTGTCGAGGGAAACTCGATTAAAGTCAGCAATCTCCTCGGAAGAATCCAGG
CGTTGATTGCGAAGGAAGTAGTTGAGGTCGTAGTGAAAGTCCGTAAAATCCCGATGGAATGCTCGCAGTTCCCCCGCAAATTGACTCTAAAATGAACAAAAAAAGGAA
ATTCTTTTGTAATTCTCACTTCATGAAGGGAAAGAAAGACTCACATTTGCAGCAGCAAAGGCAAAAAGAGCCACGAAAGAAAGGAGAACCTTCATCCTGAATAAACTT
CCACCCTCAATGAGACAATGAGCTCAAGTGAATGCCAAGGGAAAGAACATACTGAACTACTTTTTCGCAACATCTCGCACTTTTCGATATGACTTTATCACAAAACAT
TTCCTACACATTAATTTAATTTGGGAGATTTTCATTTGATTACCCCACAACATGGGCACAGCTGTGTTGTATTGATTCCCTTTCAATTTCCTTGCATAATAAATGGAC
TGTTGAAGGAAATAAACTGACCTGTGAGTTTCTTGGAGCTCAATGTTATTTTCACACCAAAAAAAAATTGTGCAGATTTAGCACCGTCAAAGCAATTTAGAGCAACAT
CAATGCAGGAATTATTCCACACACTGGAGGGATTTATTTTGAGTAATTGCCACATGCAAAGGATTCATGTTAATAGCTGCAATTGCGGTTGGTTTACATCAAGCTTCC
CTTATTCCATTGAAAATTCAATTTACCAAATGAATGCAGCTTTTGCTATTAATTCAAATCCATTAAAGTTTTATATGATTTATGATGTGTAATTTATCAAATATAAAA
GCTTTTACAGGTTTTTAAATGAAGGAAATAGTTTTAACAGAGAGAGATTAAATTGAGCAAAGAAAATTAATAAAGAGTCTTTAATATGCGATTGGGCTCTAGAAGTTT
TTTTTTTACAGAATCTACTTCTAATTCAATTGAGGAATTATTTTATTTTAATTTTTTTTTTAATTATTAATAGAATTTTATTTTCTCGGTCATTTGCAAATAAAAAAA
AATGAAAACACAGAATGAGATTTTATCTGAATTTTCTTTTTTTTCTATTAAAAATAGAGAGAAAAAAATTTGTAAAGAAATCCGAGAGAAAACTTCTTTCTCGTTCAG
CAATTTCATGTAAAAGCAAAGCCGAGAACAATAGCTAACAGATGGCGCTGACTTTTACTTGTTCTTTCTATGACAGTTCGGAGATTTTTATCTCCTTCATCAGGTCCT
CAATTGAACATATAGCTAATTTTTTTTTATAGATTGTGAGCAATCAATTTTGAAGAATTGTGTTCTCTTGTCTCAATTTAAAAAAAATCTTTTCTATATTTAATTTTT
AACGGCTAAGTTAAACCAACAGAGAAAAGAACTTTTTTTTTTTAAACGGTGTTGATTAGGCTAGAAAACTTGTTAGAAAATATTTCACATTCAACCAAAATAGTTTCT
TTTCTGAATCAGTAATAACTTCTAGCTTTCTAGTATAAATCCTCATCAATATTTTTCACCCATAAAATTTCTCGGGAAAAAATATTTAACATGAAAGCTATTTTTTTT
GATCTAAAATCATTTTTATTTTGATGTTTCTAAATAAAAATTTTCCTGCTGCCAATTAGGAAAAATAAAATTTAAAAAAAAAACATTTTTTCTCTAATTATAATCCAT
TTTTTATTTTTTATCACCGTATTTGTTTCATAGAAAAACGTTTTTAGTAAGCAAACCCGAGAAGAACTTGCGGTTTGCATTTTTTGGGTATCTAATGAGCATGCTAAC
AGTGGGAGAGATCATCCCTCAATTGGTTTACATCAATGTTGTAGAGATTAGCCACAATAAGGAGGCAGTTCTCCATGTTGATGTTGCCCGTGGTCTTGCCAACCTCTA
GCATGTCGCGGTAGTAGTTGATGTAGTACTCATCGCGGATGTTCTCGCGATGATCCCAGTTCTCCTGAAGCTCGAAGCGGATGTAGTCTTGATTTGTGACGGCATTGT
AGTGTCCAAGGGTGTAGAGGACGAGGAGTTGGAGGAAGTGGGACATACGCTGAGCGTAGTTGATGTGAATGAAGAAGCCATAGTCGAGGGCATGCTGGAAGTCACGGT
GGAGGTTGCGAGAGCAGCTGCTGATGCTCACACCGGCCTCTTCCTCGAGATCTGCCAATCGTGTGCGGATTTGAGCAATGCAGGGATTCTCTCCCACCTCGGCAGCAT
GATTGTCAATGGCTTGTTCAGCACTCACGGTGATGAGACGGACGGCTGTTACGTCATTCCAAACTTGCTCAAGAGCTACACGGTTGGCTTGTCTGATGCTGTCACTGA
CAAGAAGGCGTTGATCCCTAAGCCAGTAGTCCACCTCCTCGTGGTATTCATCGAACATCCTGTGGAATTCCTCAATTTCTTGAGAGAATTGTGCCTAAATTGAATGAA
TAAAAATCCCCATTAAGTCATAAAGTCATTAAATTGAAAATGCAGCAGATTTTCTTACCTGTGCCGTAGCCACAACCAGAGCAATGAAAACTGCAAGGACCTTCATGG
TTGCTTGTTATTCTTTTCCAAGAGAGAATTCCTACCCACAGTTCCTTCTCGGACGGTGATTAAATGGCAAATGGTAGCACAGATCGTGTGCAGGGTCGCATTTTATTC
AATGAACAAGGAGGGGCACGAATCTGCGTGAGAAGGAAGACACAATCAACGAAAGGAAAATCAACCATGTTCAATCTCAACGCGATAAGATGTTTTCGTTTAATTACT
CAAAACAATTCTTGTCTCTCTGCGAGTACTGTTGGGGAGGGCGCTTCTGCTACCTTCCGTGCCACCTGCAGAGAAATCAGGTGGCCAAATTTTGGCGCAATCACCAAC
AAGAATCTCCAATATAGATGAATGAATGAAAAATATTCCCATCGTCGATTCTTTTTTCGTAGAAATTAATTTTTTGTTGZ—\ATTTTTTGGATAAAAAAAATTTGTAG.

GGCCATTGAGAAGCTCCTTTCAACATCTGCTGGCARATTCTGCGTCGETGATGAGATCACGATGGCAGATTGCTGTTTGGTACCTCAAGTTTTCAATGCTAGACGC T/ ATTT

ACCTTTGACAAAGAAATCTTTAAGTTTTCTTTAGAGAAAATTGTTATAAAAATGTTTTTTTGTGGTTCAGRIICCACCTGEATCTTAGACCT TATCCGATAATTTTGCGE
ATCGATCGCGAATTGGAGAGCCATCCGGCATTCCGGGCTGCTCATCCATCAAATCAGCCAGATTGTCCTCCGGARGCAGCCARATAAS (CTCATCCAACTCCARAATGARS

TGAAAATCAGGTTCAAAAGTAGAGCTCAACTCTTTCTCTGTTTCTTTTCAGCTCTTTGCCAAGAAAAATCATTTAAAGGAATTTTTTAATTTTTTTAAATGAAGACAC
TTGATCAAAAATTTTTGATTGATGAATTAAATGATACATTTAGTCCCTTGTTTCTATGCAATTTATTA

>_ (216 aa; 4 exons) | EDITED

MSNSQPILYSYWRSSCSWRVRIALNLKEIPYDIKPISLIKAGGEQHCNEYREVNAMEQVPALQIDGHTLIESLSIMHYLEETRPQRPLLPOQDVHKRAKVREICEVVAS
GIQPLONLVVLIHVGEEKKKEWAQHWITRGFRAIEKLLSTSAGKFCVGDEITMADCCLVPQVFNARRFHVDLRPYPIILRIDRELESHPAFRAAHPSNQPDCPPEAAK

####### LLOJO00305 - GSTZ (isoform B) #i######

>JH689424 reverse | LLOJ000305 (pre-editing) | _ (post-editing)
TTGTAGTTTTGAGGTTGATTCCTTCACTCTTTTAAAATGATTTTTTTTTTAATAT TTTATCAAAAATTTATTTTGAT TTTAGAAAGATCAATCAATCTTGCARACTCT
CACATTTTATATTTTTAATAAATTTTAGATTTCTTTCTATTCTTATTTCCGGCAATTTTATAAGCACTGAAGATCATTGAGAGAGCGATCTTATAATTTTGCARACAT
TTTATGATCAATGCAAGATCTAACGACTTTATTAAACTTTTTAATTAGATAACATTTTTTATGATGTTACAGGATTTATTAATTTGATCACAAAGATCACGAAATAAC
TGAAAATTTACGATCCCAGAATTTCTTCTTTAAAGATCGCATTAGATCGCCGTTCATAAAAATATGCAATACCTAATTTTCTTATTATTAAAAAGATTTAATTTTATA
AGATTTCTTTTAATAATTTTTTTATCTTAAAATCATTAAAAACCTTAAAACCCTTCAAAATCTCACATCAGCACCCGTAAGTACCCCAGAAGTCCCARARATACATTT
CATTCTCAAAAATTGTCGGAAAAACAAGAAAAATCGTATTTTTGGAAAAGAAAAAAAACGTTAAAGTTCAAATCTCAGCAGTTTTTTCCATTTTCGAATTTCGARAGC
CGATAATTGCCGATAATTACCGAGAAAAGCCGAAGTTGCCCCGAAAGAAGGAGAAGGAAGGAAAACAAGAGAAAGT TTTGCCGGATTTGTARAAGTGAATTTTTTCGCT
ARAAAATTGTATAAAAGCCAAGCAATTGGCTGTGTCTTTTTGTGTTAAGCAAGTTCAATAAACGGCTTCAAAATTAATTACTCAAAGTATCACAACGCCATGAGTTTA
TCGGCTGCGATATCAAAGGTTTCTCCAACAACAGAAATGTCATCGTGATTTTTCTTTCACGCCCCCACCTTTTTATCCCGTATTTTATCGAGT TTGTGTGATATTATT
TGCTGTAGATTATATTTTGCAAGT TATT ARGGCARGCATCAGTTGTARATTGGTACAGTTTCCAATGTATTTCATTTTATTTACCTCTGTTTTCCCTGTTTGCTTGTTG
TTTGAGGTTATGTGTTTGGCTTGTTTTCCTTTCCGATTGCTTTGTTTTTGCTTTTTTTCCCTCTTCTGCCTGCCCCGGCTCCAGTTTCCGGGGAGGTGCTGCGAGAGG
AATGCGCCCAGATCACCACGCAAGAAGCACGACGATAAGGCTGATAACCTTGAAGGAGAATTTCCACCAATCAATGCGAGAACAAGCTTTCCAGCCGGTTTTTTGCAT
AATTCAGAGATTAGTTTTTCAACATTTTATGTTTGCCTCARATACCAACCTGACAATGCATGATGCCCGTTCCCCAGTCTTGTCCACGTCGTCCGCTTGTGCTGTTGT

GTTGCTTGAGATCTTCAAAATAAAGTAGTCCCTTTGGAGAGAATTAATTAAAATCATGTCTAATTCCCAGCCGATACTCTACTCATACTGECETAGCTCaTECTCCTaaE
GTGTCAGGATAGCCCTCAATCTCAAGGAGATTCCCTACGACATAAAACCCATAAGTCTCATTAAAGCAGGCGGGGAGCAACACTGCAATGAGTACAGG T AAGAATTCTCOT

TTATTGCTTCCTGTAGGACCTTGGAGACGTCCTGAAGCACTCAAAAGGATCCTTTATGGGTTTCTTATTGGCTTATTAGAGCTATTAAATTCAAGCTTCAATAAAAGA
TTAAATTTTATCACCTTGATAGAGATGTGACCTTGGCTTTAGCTCCAGATTAGGCGGTTTGTTGCAAATCCAATTGGTGGGTCAATTTTTTCTGTGGGACAACTTGAA
ATTGGTTTGGATTGAGTTTAGTTTGAGCTTCTTTTCCTCAATTTTAAACTTTTGATCAGACTGTTCTCATAAGAAACTTGATGAGAATTAACTTAAGCTTCCGATTAA
TTTACAACAAAGCTTAACCCTTTCGCGTCCTCATGAAACTCTCGATCTTCTCATCACGGTAATTATTCTGTGAAAGCTTTCAGAGAACATTTCTCACTAAGAACGTTT
TCTTTAGTCTAATTTACATAAATTCAACGCATTTCTCTCTTTGAAAAACAATTAAATTCATTAAAATTCGAGAAAATAACAAGTTTCACATTTGGGTCAACGTATGAT
CCGAACGCGAAAGGGTTACGTAAAGAAATAACTCTAGCTAGGCTCAGTGCAATTTCCTAATGAAAAATTAATTTAGAATATTAAAAATTTTTATCAGAAAAAAACGAT
TTTTCCTATTTCCTGAAGATTTTGTAAGATAAAATTGAAATTTTCTAATAAATATTATCTGAAAGCTCTCTTATAAAATTAATTTATTATCAAGATCATTTTCTCCTC



TCAATGCTTATCATGTCAACGATAACACATTATGATTTTTATATCATTTGAAAGGGATTCCATTTTACAAGCTTGCAGAGAGCACGCCAAGACGTTTTATGGCTTTTT
AATTATTCTATGGCCCTTGATAAAACTTTTACGATTGCTGTATAACAATGTTGAGAGAAGCTTTTAATTTTATTCTCAATCTTTTTAGCATCTAAAAGTAAACTTAAG
AGTTTTTTTTATGAAAGAATTAACTTTATTTATCTTTCATGTTTATTTGAGTARAGACCGTGAACTTGTCTCATTTTCAAAATAAATTAAACAGAAAATGAATTTTAA
TTTAAAAATTTTCTTTGTAGGGAGGTCAATGCARTGGAACARGTACCAGCACTCCARATAGG TAAGTCTTTTTTCATATTTTTTTTTCACGGAGAATTTAT TTGGGGTGA
AGACACGAAGAATTTGCAAAAAGTAGTAAGTTTGAGAAAATCATCCCATTTATTTCTGGCAACGTGAGTACACAAACAGATGTAGCGCCAAATTAGCAGCTCTGAGCG
TCGTTGCCTATCCTGGTGGCGTCACCACCAAAGAGACTGGAAGCTGTGAGGACACAGT TGTGGAAGT TAATGTTGGCAATGTTCATTCCTGTGCGGACCTCATTGAGG
TAGTACGCAAGGGAGTCTGCCATGCGGATGCTTTCGCGGTAGTCCCATGTAATTTGCAGTTCGAAACGAATTTGATCCTCCCACGTGACGGGATTGTAGGTTCCAATC
GTGTAGAGGGTTTGCAGGAGGGTAAAACTGGCCATTCGCTGGGCGTAGTTGATTGTGCCAAAGTAGCCTGTACCCARACCGGCAGAGTAGTCACTTTCTGCGAGAACA
GCGCAACGATTGATGCTCTGTCCAGCTTCGGCTTCGCGTTCCTGGAGACGCTCACTGAGGGCAATTAGGCAGGGATTCTGATTCCCAATCTCCTGGGCTCGCTGATTG
ATGGCATCACGAGCTGACTGAGCGGAATCTTTGATGGCTGTAACGGAGTCCCATGCTCTGTCGAGGGAAACTCGATTARAGTCAGCAATCTCCTCGGAAGAATCCAGG
CGTTGATTGCGAAGGAAGTAGTTGAGGTCGTAGTGAAAGTCCGTAAAATCCCGATGGAATGCTCGCAGTTCCCCCGCAAATTGACTCTAAAATGAACARAAAAAGGAA
ATTCTTTTGTAATTCTCACTTCATGAAGGGAAAGAAAGACTCACATTTGCAGCAGCAAAGGCAAAAAGAGCCACGAAAGAAAGGAGAACCTTCATCCTGAATAAACTT
CCACCCTCAATGAGACAATGAGCTCAAGTGAATGCCAAGGGAAAGAACATACTGAACTACTTTTTCGCAACATCTCGCACTTTTCGATATGACTTTATCACAAAACAT
TTCCTACACATTAATTTAATTTGGGAGATTTTCATTTGATTACCCCACAACATGGGCACAGCTGTGTTGTATTGATTCCCTTTCAATTTCCTTGCATAATAAATGGAC
TGTTGAAGGAAATAAACTGACCTGTGAGTTTCTTGGAGCTCAATGTTATTTTCACACCAAAAAAAAATTGTGCAGATTTAGCACCGTCAAAGCAATTTAGAGCAACAT
CAATGCAGGAATTATTCCACACACTGGAGGGATTTATTTTGAGTAATTGCCACATGCAAAGGATTCATGTTAATAGCTGCAATTGCGGTTGGTTTACATCAAGCTTCC
CTTATTCCATTGAAAATTCAATTTACCAAATGAATGCAGCTTTTGCTATTAATTCAAATCCATTAAAGTTTTATATGATTTATGATGTGTAATTTATCARATATAAAA
GCTTTTACAGGTTTTTAAATGAAGGAAATAGTTTTAACAGAGAGAGATTAAATTGAGCAAAGAAAATTAATAAAGAGTCTTTAATATGCGATTGGGCTCTAGAAGTTT
TTTTTTTACAGAATCTACTTCTAATTCAATTGAGGAATTATTTTATTTTAATTTTTTTTTTAATTATTAATAGAATTTTATTTTCTCGGTCATTTGCARAATARAAAAA
AATGAAAACACAGAATGAGATTTTATCTGAATTTTCTTTTTTTTCTATTAAAAATAGAGAGAAAAAAATTTGTAAAGAAATCCGAGAGAAAACTTCTTTCTCGTTCAG
CAATTTCATGTAAAAGCAAAGCCGAGAACAATAGCTAACAGATGGCGCTGACTTTTACTTGTTCTTTCTATGACAGT TCGGAGATTTTTATCTCCTTCATCAGGTCCT
CAATTGAACATATAGCTAATTTTTTTTTATAGATTGTGAGCAATCAATTTTGAAGAATTGTGTTCTCTTGTCTCAATTTAAAAAAAATCTTTTCTATATTTAATTTTT
AACGGCTAAGTTAAACCAACAGAGAAAAGAACTTTTTTTTTTTAAACGGTGTTGATTAGGCTAGAAAACTTGTTAGAAAATATTTCACATTCAACCAAAATAGTTTCT
TTTCTGAATCAGTAATAACTTCTAGCTTTCTAGTATAAATCCTCATCAATATTTTTCACCCATAAAATTTCTCGGGAAAAAATATTTAACATGAAAGCTATTTTTTTT
GATCTAAAATCATTTTTATTTTGATGTTTCTAAATAAAAATTTTCCTGCTGCCAATTAGGAAAAATAAAATTTAAAAAAAAAACATTTTTTCTCTAATTATAATCCAT
TTTTTATTTTTTATCACCGTATTTGTTTCATAGAAAAACGTTTTTAGTAAGCAAACCCGAGAAGAACTTGCGGTTTGCATTTTTTGGGTATCTAATGAGCATGCTAAC
AGTGGGAGAGATCATCCCTCAATTGGTTTACATCAATGTTGTAGAGATTAGCCACAATAAGGAGGCAGTTCTCCATGTTGATGTTGCCCGTGGTCTTGCCAACCTCTA
GCATGTCGCGGTAGTAGTTGATGTAGTACTCATCGCGGATGTTCTCGCGATGATCCCAGTTCTCCTGAAGCTCGAAGCGGATGTAGTCTTGATTTGTGACGGCATTGT
AGTGTCCAAGGGTGTAGAGGACGAGGAGTTGGAGGAAGTGGGACATACGCTGAGCGTAGTTGATGTGAATGAAGAAGCCATAGTCGAGGGCATGCTGGAAGTCACGGT
GGAGGTTGCGAGAGCAGCTGCTGATGCTCACACCGGCCTCTTCCTCGAGATCTGCCAATCGTGTGCGGATTTGAGCAATGCAGGGATTCTCTCCCACCTCGGCAGCAT
GATTGTCAATGGCTTGTTCAGCACTCACGGTGATGAGACGGACGGCTGTTACGTCATTCCAAACTTGCTCAAGAGCTACACGGTTGGCTTGTCTGATGCTGTCACTGA
CAAGAAGGCGTTGATCCCTAAGCCAGTAGTCCACCTCCTCGTGGTATTCATCGAACATCCTGTGGAATTCCTCAATTTCTTGAGAGAATTGTGCCTAAATTGAATGAR
TAAAAATCCCCATTAAGTCATAAAGTCATTAAATTGAAAATGCAGCAGATTTTCTTACCTGTGCCGTAGCCACAACCAGAGCAATGAAAACTGCAAGGACCTTCATGG
TTGCTTGTTATTCTTTTCCAAGAGAGAATTCCTACCCACAGTTCCTTCTCGGACGGTGATTAAATGGCAAATGGTAGCACAGATCGTGTGCAGGGTCGCATTTTATTC
AATGAACAAGGAGGGGCACGAATCTGCGTGAGAAGGAAGACACAATCAACGARAGGAAAATCAACCATGTTCAATCTCAACGCGATAAGATGTTTTCGTTTAATTACT
CAAAACAATTCTTGTCTCTCTGCGAGTACTGTTGGGGAGGGCGCTTCTGCTACCTTCCGTGCCACCTGCAGAGAAATCAGGTGGCCAAATTTTGGCGCAATCACCAAC
AAGAATCTCCAATATAGATGAATGAATGAAAAATATTCCCATCGTCGATTCTTTTTTCGTAGAAATTAATTTTTTGTTGAATTTTTTGGATAAAAAAAATTTGTAGRER

GGCCATTGAGAAGCTCCTTTCAACATCTGCTGGCARATTCTGCGTCGETGATGAGATCACGATGGCAGATTGCTGTTTGGTACCTCAAGTTTTCARTGCTAGACGC T/ ATTT

ACCTTTGACAAAGAAATCTTTAAGTTTTCTTTAGAGAAAATTGTTATAAAAATGTTTTTTTGTGGTTCAGRIICCACCTGEATCTTAGACCT TATCCGATARTTTTGCGE
ATCGATCGCGAATTGGAGAGCCATCCGGCATTCCGGGCTGCTCATCCATCAAATCAGCCAGATTGTCCTCCGGARGCAGCCARRTAAS (CTCATCCAACTCCARAATGARS

TGAAAATCAGGTTCAAAAGTAGAGCTCAACTCTTTCTCTGTTTCTTTTCAGCTCTTTGCCAAGAAAAATCATTTAAAGGAATTTTTTAATTTTTTTAAATGAAGACAC
TTGATCAAAAATTTTTGATTGATGAATTAAATGATACATTTAGTCCCTTGTTTCTATGCAATTTATTA

>EH0G0003050aPE (219 aa; 5 exons) | UNCHANGED

MASISCKLPILYSYWRSSCSWRVRIALNLKEIPYDIKPISLIKAGGEQHCNEYREVNAMEQVPALQIDGHTLIESLSIMHYLEETRPQRPLLPQDVHKRAKVREICEV
VASGIQPLONLVVLIHVGEEKKKEWAQHWITRGFRAIEKLLSTSAGKFCVGDEITMADCCLVPQVFNARRFHVDLRPYPIILRIDRELESHPAFRAAHPSNQPDCPPE
AAK-
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##t##### GST microsomal ####i###
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#####4## PPAI007443 - GST microsomal #######

>JH665380.1 forward | PPAI007443 (pre-editing) | PPAL0074430d, BPAT007443 B, PPAT0074430¢, PPAT007443°d
(post-editing)
TTTTTCTACGCCGCACATCTGCTCAAGTACATAGATTTTCTATCGATGTATTGCCTTATGTAATAATGCTATAGCATGAGATACCGAACACCATTGAGTTTATCTCAG
TGCTAGTCGGTGCTGGATTCACTAAAGACGTTAGTGAGTTTGTGACAATAAATTCAGGAGT TTTTCATTGAAAAATAAATAAAATACTCAAL RTGCCCARTATCCTCGA

-GTGAGTTCACTTTTATAAAAAGAGAGAAATATGATAAGAAAAAGCCACGTAACTCGACTAAAAACAAGTATTTAATGTTGAGAAAATAACTTTCACATTTTAG.

A GO G O G G A AT T L T GG C G e AR AN GO CAR A T ACCAT GATCCTAGT G T T CARAGAGTICGARGC T T TG T TTATACCAGAATTTATCTATTGTGGAC
AGTTTGCACTARRRATARACTAACTTACACECCCCATCCCANTCACTTCCARAATCTTATTCCATTART T T TGCTTCCTTCTTCTACACTCTGACCARTCCARCACCCTT

T TGTTATTACACT T TACATGTCCGTTCARGTACTCCTGCART TCGCATARAAAACCGTGTGGTGATTTTGATAAATCAGCGATTATCCCAAGTGTTCCAAGACAAAAA

TCGGTTTTGTAGTTTTTATATAAAAAGAAAATACAGCCATAAAATCTATATATGTTTTATTTTTTTCTATTTGTATGTGTTTGTTTTGCCGGGCTTTTCTAATAACAC
GCACATTTCAAAAAAAAATCTAACCTTGAGCAAACAAAAAGAGTTTTGCTAGAACATTTTGCAAGATAAATTTATGAAAATCTTTAGTATCGTCAGTGTTTGTGCGGA
ATTAGAATTGATAGCATCAGTGCTTGGATTGGAAATATTAAAAAAAATTGTGCAATTACTTAATTCTCAGTTTTATTTTTTAAT TGTAAAATGACAGAGCTARAGTATA

GGTAAGTAAGATTGAACTGAACCGTCTAAAGAGACTTTATTCTCAAATAAATAAAACCATTTTGTATTTCTTAAAGACTATGAGCAATCCAGAGGATATTTCTGTGGCE
CCGCCTGGGTCARARATCARAT T TGATGATCCGGATGT TGAACGTGCARGARGG TAAATATTCAAGGTATTCAAAGTATTTTTGCAAAAAAAGAGGCATTATCAAATGAC
AAGGATTTTGTATATTACAAAAACTTTTTTTTGCTAACCAGTTGGATGTTTTTGTAAAATCAGAAATCGT TAATCAACAGAATACAATTAAGAATTGAAGTAATTTTC
TACCGGCAATTACATTTTAATTTGCARAGGTGCTCTTAAAAACTATCTTTACTGAATCTTTTTAGGECTCATCGCARTGATCTAGARAACATCTATCCCTATATTTTACT
CCGCAACCAGCAAGAGCAATAGCATTTGGCGTATGCTCGATTATTTCATATTATATGGCATCACAAATTATTTTGTATTTTCTCTARAAGGGT T TTTCGATGAT TARTCAC

ATAGAACTTATTATTATTAGTTTTTATAAATAAAAATAGCAGCTAACAGGTTTTAAAAATGAAACGACTTTTATTGTGATTTTGTTCTGCTGTTTGTTAGACGTTTCT

CATCTCCAATACTACGTTGGCAAATAGACTAATATATGTTTTCGCAAAACAAAGTCGTTAATTTCCTTAATACATTTCACTAATTCATCAACCACAAACAAAATCAAG
GAATAAACACAAAAGTTTAATGAGTTTACGGGTAAGTAATTAAAAGTAAGATAATGTGTGTAAGGTAATTTTAGTTAAAATCGTTCGTTTTTAACACTAAACCTACCA
AGACCCGGTCAAATTGACCGGTTTAAAATTAACACATATTTAAACGGTACAATGTCACTATCAAGCTTTATGGATTTCTTAAAATATGCATGTACTATATTTTTCAGT
GTTTAAATTTTAATTTTTTGGTCTTTTCCAAGACAAATTTGATAAGTAGGGGAGACCGGGGAGGTTTGGGACACTTTTTCATGTTTTGACTTTGAGACAGTATTCCAA
AAAATCACAATAGTGTATTACAATTTTATGCGGTCTATAGGATACTTATGGGTACTGACTTTATAAAAAGTACTCGATGGAACTTGGAAAACAACTGAGTTTTCTTGG
AGAAGATAAAACATTTAACTTGATACTTTGTCCCAAAACCTCCCCCATTTGGGGCAGTGTGGGACACAAAAGGGGATGTTTGGGACGCATTTTTTCTCGAATAATTTG
ATTTATTGGAACATATTAATTAATTTTAAATGCTATATTAAAAATATTTCTAACAGAAATAGATATATTTAATATTTTATTTCATACTTAAAAATCAATATCAATCTT
ATTTGTACAGTAGAGTCATTTTTGGTCAATCAGTTATTTAATGTATTTTCTTCTTATTTACCATCCTAGCTTTCTTTACTTTTCTATTCTTAATATTAGAATTATCAT
CATTCAAATTCCTCAGGCGAGTAGATTCTCTAGGACACTCTTAGTTTTGAACTCATTGATGGATTCCTGTTTGATTTTACGACAACAGCGTGGTAGTTATTTGTCCTT
ATTTCTCTGAATAAGCTCTCACCTTGCCTTTTGTAGAAAACTTGTGAGATTTGTAGAGGATATTGCTCGAGAAATTTTCCAGAAAATAATTTTTAACGGGATTGGACA
AAGGTGAATATTCTCAGGAGAAGAATTTATTAGTTCCCAAGACATTGATGGTTTAATTGTCTCTGTTGGAGACAACTGCTCAACTGGTAAACTTTGTACAAGAGGGAG
ATTTCCAGTAGAAACTGGGCATTACACTTCATTTTGACAATAAACAATTCGACAATCTTGTCGAAAATCAATGTCCCATTCATACCCTTTCAGGTGTCCCAAACATCC
CCGCGAGTAGTTTTGCTATTTAAAACCTTTAAGTAAAAAACAAGAGCATATAATCTCTGAAGCTTTTATAAAAATATGTTCCCAGATTATACTGCTAGCTAATGAGAT
AAAAAAGTTTTGATTAGTTGGAAAGTACTCTCTCTTCGAAGTTCATGCCTTCGAATAATATGAATTTCCTATTAGTTTTCCTAAGAGACTTACACATTTCTATTAAAT
ATTAGTTGGCTTATCATCAATTGTTGATAATTCCGTTATAATTTATTGTAAATCTCCTACGAAAA_TAAGAAATTTGATGAAGGTTGATTAGTGAAAGA
ACGTTACATAATTTGCATTTTATTAGAATTAAAGAAATTTCAATATTTTGAAGAATTGCCATTAGGGGTTCCTTGTCGACCCTATATTAAAAATAATAACTTTCAATT
TTTACAAATATTTTTAGGGCTCATCGCAATGATCTAGAAAGTATATATCCCTTCATTTTGGTCGGATTTGGATATCTTCTAACTGATCCTACTCCATGGGTTGCAGTC
CTTATCTTTCGTGTAGGAGCAATTGCAAGAATTGTCCATACGATTGTCTACGCAATTTATGTAATTCCGCAACCAGCACGACGAATAGCATACGAAACATGTTCAATC
ATTACGTATTATATGGCATTACAGATAATTTGGTACTTTCTTTAAATGCAAAAATAGTTCATTCCATTAAAAGAGGAAGGCTATAGCTACACTTACATTTGATAGAGT
TAAAACATTATCGATGATTACTAAAATAGAACTGTTATCAATTTCAATGATTAAATGTTGATATGTATTTTATTGTATGTACAGCATGACTCGTCTAAATGTTGTTTT
TCACAAATTATAATCTTCCATAACTTTGTCTATGTAAGCAAAATTAAAGGTAAGTCAATGTCACGTCTTATTTTATTTCTTTTATATTCTAAAATATGCATTGATAAA
AGAGTTTAGTGACATAAATTTAAGTCTTAATGAACGATAACCGTTTTTTTAAATCAGCAATTTGTCGACCCAGATGTTATTCAACAATCCATTTTAATTCACCTTTAA
GATTTATGGGCTACAATAAAAATTATTTACTTAAACTTCATTTTTATCAATCCATTTTTTTTAATAATATTTTTCTTCTATGTTAGGATTTACCTATTTTGGTAGTAC
TTATTTTCAGTTTTTCAGAGGCCATGAAAAATAATTTTTATAGTTCTTCCATAAAAGCATCCTAAAAATTTTTAGTGACAGACTTTTAGTCAAGTAAAAATAAGCTAA
TCATTCTTTTATTTAATGGAGCATTTTTCAGAAGTGCAGAGTTCAAAGAATTTCATATGTGACTTGCTAGAGTAAAAACGGTAGAAAACTCTTTCTCAGGTTGTATGA
GCCTCCATCCTCCAAAAAGAGTTTGCAAAAGAAAATTTAAAATAAGCAAAAATTGATTTTTTTAGGCTCCACCGATACAGCCCTACGCTTGCCCCGCCTGTGCCTAAT
CTTCTCCTATATTTTAAGATGTTAATGAAGGATTAAATTTCAAAGGAACAATCATTGAATTTTGTATAAATTTAACTAATCAATCACCATACAAATAGTAAAACGTTT
TTAATTTGTGCGTTTTCCGCTGTTTCATGTCAATTTTTTAAATTTATTTTCCCTATGAAAAACAATTTTACATTGACCTTTTCAATATTTTACTGGTTTCAAAAGTAT
TAGCTCAAAAGCGGTAATAAGAATAACAATAATTTCTCGTTTACAATTAAATAATTAATGAAAAGCTAAGAAACTTTTTAAGAAAATAATACATTCTTAAAAACATAA
AATAAAAAAAAACAGAAAATAAACACATTAAAAAGCTTTAAAAAATGTACAATTGTACTAACAAAATTTTAAAAATATTTTTTATTATTTTTAGAAAATATTAAAACT
GAAATATCTTTTACTTTCTTTTGCATTTTAAGGATTCTAGATTTTAAAACAGCACTATTGCTATTTTTAAAATGTTACGGGTCCCGGTCAAAATCCCGAATTCTTAAA
AGTGTCACAGCTACTTCTACGATTCTACCCGCGCTTGCTGTAGGCAAAGAGAAATCTTCTGTATCTTAGGAAATTATTCTAAACATTTTCCTCCATATAATTTAATCA
ATTTCAGGATTTTGAAAATTCGGGATTTTTGCTTTCGGGATTTTGACCTTTTCGGGATTTTGGCGTTCGGAATTTTGGCTGCCACCGAAATATATGGATGTAGTTCAT
GCGAACACTTCGTTCATAGATACCTATGATAGAACAAAATTTCGAAAGTCAAAGTTAAACCACTGTAGAGGATCTATTTCCAAACAAATTTGGTTAAATTTAGATATT
TTGGAAAGGTCTTGGAATTTTCAACGCGACTGCATCGACTGCATTGGCACCTATGACAGAAAAAAAATTCTACATCGAATTTTCGAAGTTCAAAGTTAAACCGATTTG
TTTAAATTTGGAAAGTAAAATAGGAAGTAATAGGAAGAACTGAGTTCTAGAATTTCAAAAAGCTGGAATGCTTTGCTATTTCTTTAAAAATACTTTCGTGTTTTTTTT
TTTGTTTTGACTATTGTGATATTATTAAAATCGAGGAAATAATGAAGAATATATTATGTTAACATGAATTTTTCTTCTCAATTAGTCTTTTTATCACAACTCTGTAAT
CACAACCATTAAGAATATAAACTGAAAATCTAAATATTATGTCTTATTTATTTCACAGAGGTATTATCTATCAAAAGGTACTACACAGAAAAAAATATTTTGTAAAAA
TGTTCGTAAATGTTTGTGAATTCCTATGGTGGAATTACGAAATTCTCGTGAAACCCACAAACAAGTTCGTAAAAGTTTGTACTTTTTTCACAAACATTGTTCGTAAGA

TGATCATTTGACGAACATTTTTTTATACTTTTACAAACATTTGTTCGTARATGT TTGTGAATTCCTANNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN NN



A A A A AR T T T T2 CGAACATTTTTTGTGTGTTTACGAACATTTACGAACARATGTTTG

TAAAAGTATAAAAAAATGTTCGTCAAATGATCATCTTACGAACAATGTTTGTGAAAAAAGTGCAAACTTTTACGAACTTGTTTATGGGTTAGAGGTTAGACGATTCAA
GAGCATTTCGTAACTCTTCCATAGGAATTCACAAACATTTACGAACATTTTTACAAAAATATTTTTTTCTGTGTAAAATACCAAAATATAAATTGAAAATTGAGAAAA
GTAGATACGTTAAACTTTGCCCCCGTACTATACTCTTTAGGTAAATCTTGTAATAAAAATTAAATACATCTATCGTTTCTTATATCTAATATTCTTAGTAGTAATTTA
GGTAACAATTTAAATTTGTTTTGATATTCCAAGCTAATTTCGTCTCTTAGTTGAAATTGTCTTTTTATCTAAAGGCAAATGAAATTAAGGATTTTTCTAACTATACAT
TAATTCCTGGATTTTTTACTTTTTATTCTTCAACCTAATACTAATAAGCTTTTCTTTTAGTTTATCTATTTAAGAGAAGACTGACATAAAATTTAATTATGCAATTTT
ATAAGCTTGTCAAAAAATATGGAAATATTTCGTCAGACTGTCCGAATTAATTGTGTCATATTTAAAGCCAACACATTTGTATTAAATCCAATGATTTGCACTTTTCTT
CCTATACTCCCAGGAATGATACCTACATTCCGGTGTATTAATCAAAAACCTACACGGGTTGTCTATATATCTTATTCCGAGATAAAGAATTGCTAGTAGTAGGTTGTG
TTTATACAAATACAAATGCATGGATTTGACCAAGTATATAAAGTTGGAGATGGTGCTTATGGTGCTTAGAAAATATACTGTAAGCTTCAGTTCTATGGGAACATAGTC

CAGTGCCGGGTGTGTTGTGATTACCATACGCAAGTTTTTTAATAACATTCAAAACCAARAL A RTGEICECC I ICCCATCTIC T T ICCTATCACANTGITGICTTTA
GATCCTATGTGTTCTGGTCAACGGTTTTAATTATGAAAACTCTGGCTATGGCCTTTCTAACTGGACGTCAGCGTTTCARRAATARGG " AC TATCAT T TTGACTATGAATTA
TTGTATTACACAACCTAATACGATAACAATTATCTCACGTAGCTATATTATGTATACCATGACATTTCGATTTGAGCGCCTTAAAGTAGATTATAATTTTTTTTTAAA
TATGTT OO T T AAAGGTTTTTGCCAACCCAGAAGATGCTGGARAATATAAGGCTAAGGTCAAGT TTGACGATCCTGACGTGGAACGTGTGAGARG | /111" I TCCACT
CTATAAATTTGTTAAACCTTGAAAGGTTATTACTTAAATTTGTTTTTGTAGEECTCATCECARTGATTTCCARAATGTCTTCCCATTCATCCTTGTTGCATTCTTCTATG

A G A A GO T G G A T T A A G A CAT GG C T T T T ARAACT T TAGT CTAT I I CGCATARA GAATCAGCGGATTTTCTATTCCATCTACTTTTGTTT

TTCTTTTTTTTTGTTACTTCTTTGGCCTTTCATCTTATCGTAATTTCTAAATACCAGGTTTTCTCTGGTCCAAAATGATTGTTATTGATAAGATAGCATTTGCACACC

ATAAACATACACGTATAAAGCTTTATAGTTTATTTTTTACATTTACATGTAACGGAAGTGTGAAGAAACTATCTTTAAAAAATATAATATAGTTCATACACTTGAGAT
TTAAAAAAAAGACTAACCTTTTATCTATCGACAGGTAATCTATTTTTCATAAACCATGCTGAAAAAAGTCCAAATCATTTTCAACGGTAATCGGCTATATCATTTTCT
GATAACTTTGGAGGAGGGCGGCTTTATCTTTAAAGTCAGTTCTATTTGGTCTGTCAATGAGTTTGGTTGTTTTTTTTTCTTTGAACTATCACTAAATATTTGAAATAC

TCGCTARARATAACCATGGGTGACGTCTTTGACTATCTATCCCCTACAAATCCGGTTTTTAGGACCTTTGCATTCTGGTCCAGTGTACTCGTAATAAAAGTTCTTTTT
AT GTCAATAGCTACTGGAT TAAGARAGCATACCTCARAGGTACGTAAACCGARATTTCGAAAATACTTTCTTACCTCATCTTGATAT TACAAACAAATTCCTTAGERG
CCA R GCC AR A A A TCAAGTCAATGARGAT G I TGAGCGATTGAGGAGG TAAGGGAAAGGGATATGAAAGGGT TATGAGT TCTATGCATAATCATTTTTCACAATTTCA
CGGCTCATTTAAATGATATGGAAAATATCTTCCTTTTCATCATTCTGGGCTTCATTTATATCGTCACARATCCATCTCAGTGGTTGGCTATGATGCTGATAABAGCTTTCGC

GTTATTAGAGCATTTTTGTAAA T TAAATARAATCACAATTTGATTTTTTTCATAGTTTCTTGGTGTATTGAAAATATCATTGAAGAGATAATAGACAAAATGACGTTAT
CAAAATAAGTACTGATAAGTGAGGTTGTTTTGAACCGGTGGCAGCCAAAATTCCGAAACCCACAATCCCGAAAGCTAAAATCCCGAACGACAAAATCCCGARAAGGCC
AAAA

>_ (151 aa; 3 exons) | EDITED

MANILDLLSLDNPVFRHMALWSGVLLVKMLLMSGFTAFFRIKNKAFSSPEDLIFGGKKPKYDDPSVERVRRAHRNDLENVIPLIFASFFYTLTNPTPFLAINLERVAA
LSRIAHTAVYAFGPVPQPTRALAFGVPEFVITLYMSVQVLLQEFA*

>PPAT007443 8 (153 aa; 3 exons) | EDITED

MTELKYIFSVENELFRTYAFWSVLLIIKMFAMVVITGYLRRKTGTMSNPEDISVAPPGSKIKFDDPDVERARRAHRNDLENIYPYILLGFGYLLTDPTPWVAALVEFRV
GAIARIAHTIVYTVYVIPQPARAIAFGVCSIISYYMASQIILYFL*

>_ (151 aa; 3 exons) | EDITED

MVAFSDLLSYDNVVFRSYVFWSTVLIMKTLAMAFLTGRQRFKNKVEFANPEDAGKYKAKVKEFDDPDVERVRRAHRNDLENVFPFILVAFFYVLTNPEAALAINLERAAA
VARIVHTLVYAVEVVPQPARGLAFFVCLGSTLYMAFKTLVYFA*

>PPAT007443d (141 aa; 3 exons) | EDITED

MGDVFDYLSPTNPVFRTFAFWSSVLVIKVLFMSIATGLRKHTSKAPKAKNEVNEDVERLRRAHLNDMENIFLFIILGFIYIVTNPSQWLAMMLIKAFAITRILHTLVY
AFAPVPQPTRVILFLMGVAVNAYMGLSVIRAFL*

####### LLOJ010490 - GST microsomal #it#####

>JH689577 forward | LLOJ010490 (pre-editing) | DDOS0L0490 (post-editing)
TATCACTGTACGGTACAACATATTAAATGCATACAAGTACAAGTTATATATGTTTGTAATCAGTAAACTTCGGTGATTAAATGTATAAGTACGTTTCTTTAGCTTCAT
ATACTCAAAATCTATCAAAAACATGGGCAGTGTTTGAAGAGTAGAGTCAAGTGATAGGTGTATTTTTCTACGGTCTCGARAAACGACARATC ATGGTGGACTTTTCTGA

BEGGTAAAAATATTTCTTTTTATGGATGTAATTACTCGCATATTARGACATTCAATACCTATCTGACCTTTCTGTACTTTTTTTTTCATAAAGATGAATTATGGTGAT
TTGTCGAAATTCACTTTTTGCTTAAAAAACTAATTCCCTGTAGGATTGAATGTTTTAGCAAAATAATCATAATTCTATTTTATGTTTTATTACACAACCAACGATARG
AATTATCTTATATATAGGTACATAATATATTTATATATAGTATGTGATTCGTTTTTGTATTTATGCGCCATAATGTAGTCTTTTTACAATTATTTTTGTCTTAGGECE
AR T O T AN GAT GO CCT GG AA AN AT TGAN GG T TAAAT TCGATGATCCTGATGTAGAACCTGTARGARGC TATACTATAAACCACCTATARTATACTTTTGTGT
GCCAGTTCTACATACATATTTTTATCATCATTTTGCACAGCTCATCECARTGAT I TGEAGAATATT T TCCCATTCCTCCTTGTTGCATT T TCTACCTATTGACCARTCCT

AAAAATTGAAGCAATATAAAATATGAAAAATGATGAACTTTACAATAATT
TTTTATTGATGTTTGAAACATCCTGGGATTAGTTAAAAATTCAAAATGACTAAGCAGATTTTCCCTATTAAAAATTCAAAGAATGAGTTGTCACTTTGCAATCGATTA
AATAATTGTTTTATATCAGAGGCCTTATATTTTCTATGGGT



>BH0F0H0496 (151 aa; 3 exons) | UNCHANGED

MVDFSDIISNENVVFRAYVFWSTVLIVKTLAMSFLTGRQRFKNKVFANPEDAAGKKLKVKFDDPDVERVRRAHRNDLENIFPEFVLVAFFYVLTNPEPALAINLFRAAG
IARIVHTLVYAVWVVPQPARGIAWVVCLGSTLYMAFKSIVFFI*

####### LLOJ004345 - GST microsomal #######

>JH689577 forward | LLOJ004345 (pre-editing) | DHOJ0043450d (post-editing)
TAATATTCCACTATGAAGGTAAATGATCTATATATTTTAAAAGTAGGGGTGAACGACTATTTCTATTAAACATTTTCCCTGCACTGCATTGTTCTTTGGAAATCCAAG
CACAGTACTTGTGAGAAATCGAAGTGGTAAAGTCGTGTGCTAACAACTTAAATATCCTTAAAGATTTATTGATATTCTAAATTTAAAAAAAL NTCAATARAACTATAG

e T AR AR AT GCGG T TAGT TGTAT T TAGTACGACGCGATGARAAAGAGAAT TTAAT T TAAAATAAGTGT TCAATTTTGTAGEO R G I AATCCCCANCATY

ST AT TG T T T A CAT CCTACT T GAT T CARATATATATCCCARTART GI CCATTATTACAT I I GGIGAA AT GTCCACGTGAAGTTGTGGAGGATGGCCGARAT

TCCACCAAAATTGCAAACATTTTGCACTAAACTTTTCTCTTCTTTTAGTTATGAAAACTTGAGGAAATTTGTGAACTTTTCGAGTCAACTTAAAAAAAAAGTCAATCG

CTTAAGTTTATAGGTAAAAGTAAAGGTTTTATGTAATTAAAAGATATTTCAATATATACTATGGTATTAAATGAAAATTTTTTGATAAATAACCATCCTCCCACTCAT
ACATAAAATGTTACAACTTTATGTGAAAATTGTTGCATTTGACAAAAACGAGCATAAGATCCTTGTTAAAAATTTTATAATATAAAATCAGTTTCATTGTTTAAGAAA
ACCTAATTTAATATAAAAAAAATTTATGAGTGAGAATATTTAAATTTATTTTATTATTTATTATGTAATAATAAATTTCTATTATGTTTCATTCAATTATAAATCTAT
ATCTCTCATACATGAATGTGTAATTAGAATGCACTGAATTACATGGAAGAATAAATTCACATCAATAAAGTTTTTATTTTATATCTTTTAACCTTTACATAATAGACA
IGACTATATTAATTGGACAAAATATACAAAATACGGAACCTAAAAAAACAGGACTTGAGGGACTATTGAAAAGGAATTTTAAATGACGATCCTTACTGAGACTAATGACC
AAAACGACCTTCAAGAAATGTTGCGTTGAAAAAAATAGATATCAATGATACGTGTAGATTTTAGTATCACTGTACGGTACAACATATTAAATGCATACAAGTACAAGT
TATATATGTTTGTAATCAGTAAACT

>_ (153 aa; 2 exons) | EDITED

MNKTIPAYSLISSDNPVEFSAYVTWICILTLKMLLMSVLTGTFRVKNAAFVNPEDLPKQEMEMKSDPQVERVRRAHLNDMENILPFLTIGLLYVLTNPNKVIASNLYRV
AATARIIHTVVYALYPIRQPARAICFFTCYLIEIYMAIMCIIREW*

####### LLOJ002060 - GST microsomal #######

>JH689469 forward | LLOJ002060 (pre-editing) | DHOU002060 (post-editing)
GATGTTGTATGTTATGAAAAAARATATGTATATGTAGTACATTCATACATACATACATATCTCAAGGTGGCTAATCTTAATCCATCTGCCGCTGATTTTCTCTACGACG
CTTCCACARAATCAATCAGAAGGTCAGTTCTTGGGGAATTGTGTTGAGTGTTGGATGTAAAATAATTTTCGGCAGTTTGARAACGCTAAAT C ATGCTCARGTTCTTTCA

BAGGTAAATTCAAGAAAATCCTTTTCTATCAGAATGATGTTTTTTTCGAAATAATTATTTTTGGAGGTCT TACACAATCTCAATTATTATCTCATTAATCGCATGACG
ATGTAAGTTCGTAAACGCCTCAATGTAGATTTTTTAAAAATAATTATTCTTCTTCCACTGTGT TAGENIICCGCARATCARGARGACGCCGCCARATACAATGCARAGAT
AR T T GACGATCCCGACGTAGAACGTGTGAGACEG TATGAAAGAATTTTCACATTATGTACAACATGTGTGCTATATAGATCACAAATATATATTTTTTGTTTCACA

CAGCCCATCGAAATGACTTGGAGAATATTTTTCCATTCATTCTCGTAGCATTCTTCTACGTGTTGACAAATCCCGAGCCAACACTTGCAATTAATCTCTTCAGAATTGCAGC

BCARTCTTGTTCTTCATGTGAA AT TTGTTTATTTTTATTCTTTGTCTGTATTTAATATCCAAAAGGAGATTATTCAATCTGGGAAAGAAATTTTATTCTTAAAGGGATT
AATAAAAAGTATTTAAAACATTCAGTTTCTTATGAAGAATTTAAGAAAAATTCATTCTGAATTAATTGCAATAGCTCTGAAAAATAATTTACTGTAGTGCTTAATATG
GAAT

>PH05002060 (151 aa; 3 exons) | UNCHANGED

MVKFFDIISNENEVFRSFAFWSVVLLVKTLAMAYLTGRVRWTKKVSANEEDAAKYNAKIKFDDPDVERVRRAHRNDLENIFPFILVAFFYVLTNPEPTLAINLFRIAA
IARITIHTLVYAVWVVPQPARGLAFFVCLASTLYMAFKTILFFM*

###444## LLOJ008423 - GST microsomal #######

>JH690025 forward | LLOJ008423 (pre-editing) | DHOU00BA2SNE (post-editing)
TAATAATAATAAATTTATTGATGCCCCAAGTAATAAAATTACATAATGTGAGACTATACATTATTTTAATTTTATTTTTATATTTTATTTTTATATAAAATTTCAGTC
TGTAGAATAATTTTGTTCTCTTAAGAGAAACTGCGTGAATTTCATTTTCTAATTTTCTTCTAAGTGGATGTCGCCTATCCAATTAGTAAATTCAGCAATTTTTGGTGT
GTCACTACAATGGGTAAGAAAGACCCCAAAAACGGGAAGTGAACAGTTGAAARAGCTCCTCCGTGGGGARAATGCAGTGAAATGCAAGACGAAGGAATTTAATTARAT
TAGGAGAAGARRATGAACGGAGATTTTCCTTTTGGAAAACCCGGAGGGAGGTTGACGTGACTGTCACCTCTCATTGCCCATTCAGAGCCCCTTTTGCTCCAACARATT
CTCTGTATGGCATTTCAGGAGGGATTGAARAGACGTGCCCCCACTGTACGTGGTACACCAAGGACGATGTTGGATAATGGCGGTTARATTTTGGCTTCTATTTTCTCC
CAGATGGAATATCAACACGTTGGCACAAGATTAGCATGTTCCTGTGTGTCTCTATCACTGCCAAAGCTGGCTANNNNNNNNNNNNNNN NN NN NN NN NN NN NN NN NN
NN NN NNNNNNNNNCGTCTTCTTTTACAGTTTTAACGTGAATTTTATGATTTTC TATTAATAGTAT TGARAAGTAAATGCGTAAAAAAAAATGATCAGAAAAAAACTC
CATGGCGGTGAATGTTTTAATGGGATTTATGAGCATGATTTGGTAGTGTTGGAGCTTACACAACCAACGATAAGAAATATTATCTTGCATTTCAATAAATATTACAAC
ACGATGGTGATGTGTAAAGGCAATGACAAAGCATTTCAAACGCCTCAATGTAGAT TAAAATGATTTTTTCTTGATTTTTT T TTACAGEEELCCIAALCCTCAGCATIC
A AT G T ACAAGACAA AR CCCARAT T TGACGATCCTARTGTTGAGCGTGTACGARGG TATGT TACATATACT TTTTTAAATTATTTTTCTTATGCAACTTAGACGCAGA
ATTAGGGAATTTAGACACAGAATTAACAACTTAGACGCAGAATTAACAAACTTAGACGCTGAATTAACAACTTAGACGAAGAATTAACACACTTAGACGTTGAATTAA
CAAACTTAGACGCTGAATTAACAACTTAGACGAAGAATTAACAAATTTAGACGCAGAATTAACCAATTTAAACTCAGAATTAGGCAATTTAGATGCAGAATTTGCCAA
CTTAGACGCAGAATTAGATGCAGAATTAGCAACTTTAACGCAAAATTAGGGAATTTAGACGCAGTATTAACCAATTTAAACACAGAATTAACAAACTTAGACGAAGAA

TTAGGAACTTAGATGCACTGTCTGATCTGAGAATTTCACCCGAATTTCCTAATTTTTTCCAGRGCCCATCGCARCGATTTGCARAATATCTTCCCATTCGTCCTTATTIGE



SR GO A O T T G G A T T T AT G O GO T G T T A CC T T T A CAT GG CAT T CCARACART T GTATTCTTCTTGTARNA CATTAACATTAAGCAT TTATATTARA

AAAAAAGTGCACCATAAACCATTTTGCATTGTATTTCAAGGAAAAATTTGGAGTATTGAGGGGAAAACGT T T NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NN NNNNNNNNNNNNGC CATTGGCAAATTCCCATAAATAACGCGCCGAAGCTATTCAATAAATCCC

>Ef0600842308 (>107 aa; >2 exons) | EDITED (PARTIAL GENE - N-TERMINAL GAP)
SFANPEDSAMYKTKPKFDDPNVERVRRAHRNDLENIFPFVLIAFFYVLTNPQAWLAINLFRVAATARIVATVVYAVVVVPQPARALAFFVCLAVTLYMAFQTIVFFL*



