Supplementary Figure 1

Consenus
1-Mus GR NTD Sequence
2 - Mus MR NTD Sequence

2 1 METKGYHSLPEGLDMERRWSQVSQTLERSSLGPAERTNENSYMEIVNVSCVSGATPNNSTQGSSKEKHELLPCLQQDNSRSGILPSDIKTELESKELSAT

10 20 30 40 50 60 70 80 90 100
0 20 30 40 50
T MDSKESLAPPGRDEVPSSLLGRGRGSVMDLYKTLRGGATVKVSASSPSVA
2 |11 VAESMGLYMDSVRDAEYTYDQQNQQGSLSPAKIYQNMEQLVKFYKENGHRSSTLSAISRPLRSFMPDSGTSMNGGALRAIVK -SPIICHEKSPSVC
110 120 130 140 150 160 170 180 190
60 70 80 90 100 110 20 130 140

1 |51 AASQADSK--QQRILLDFSKGSASNAQQQQQQQQQQQQQQQQQPQPDLSKAVSLSMGLYMGETETKVMGNDLGYPQQGQLGLSSGETDFRLLEESIAN -~
2 |19 SPLNMPSSVCSPAGINSMSSSTASFGSFPVHSPITQGTSLTCSPSVENRGSRSHS- -PVHASNVGSPLSSPLSSMKSPISSPPSHCSVKSPVSSPN

200 210 220 230 240 250 260 270 280
150 160 170 180 190 200 210 220 230 240
1 |46 ---LNRSTSRPENPKSSTPAAGCATPTEKEFPQTHSDPSSEQQNRKSQPGTNGGSVKLYTTDQST--FDILQDLEFSAGSPGKETNESPWRSDLLIDENL
2 |290 NVPLRSSVSSPANLNNS--RCSVSSPSNTNNRSTLSSPTASTVGSIGSPISNAFS---YTTSGASAGAGAIQDMVPSPDTHEKGAHDVPFPKTEEVEKAT
290 300 310 320 330 340 350 360 370 380
250 260 270 280 290 300
1 242 LSPLAGE-------- DDPFLLEGDVNEDC---------- KPLILP--DTKPKIQDTGDTILSSPSSVALP -~ ----- QVKTEKD------------- DFI
2 |38 SNGVTGQLNIVQYIKPEP---DGAFSSSCLGGNNKINPSSPFSVPIKQESSKHSCSGASFKGNPTVNPFPFMDGSYFSFMDDKDYYSLSGILGPPVPGFD
390 400 410 420 430 440 450 460 470 480
310 320 330 340 350 360 370 380 390
1 302 ELCT----PGVIKQE-KLGPVYCQASFSGTNIIGNKMSAISVHGVSTSGGQMYHYDM---NTASLSQQ-QDQK-PVFNVIPPIPVGSENWNRCQGSGEDN
2 | 482 SSCEGSAFPGGIKQEPDDGSYFPETSIPSSAIIG----------- VNSGGQSFHYRIGAQGTISLSRSPRDQSFQHLSSFPPVNALVESW- -KPHGD
490 500 510 520 530 540 550 560
400 at0 420 430 Red = dissimilar
1 |32 LTSLGAMNFAGRSVFSNGYSSPGMRPDVSSPPSSSSTATGPPP Blue = similar
2 |se6 LSSRRSDGYPVLEYIPENVSSSTLR SVSTGSSRPS Black = identical
570 580 590 600
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